
Start crop Point End crop Point

MSA length = 1117
AA T T AACAC TGA T AGAGAAAA T CAAA T T AA TGGT A T T AC T C T AA T TGAAAA T - - - - - - - - - - T AAAA T AGAAAAAAAGAAAGCGTGAA TGT TGT C T T T TGAAACGT T ACAAAAC T ACA T T AA T AA T C TGT T T A - - - - - - - AACAAAAA T TGA - - - AA T T A T T
TGA T AACAC TGA T AGAGAAAA T CAAA T T AA TGGT A T T AC T T T AA T T T AAAA T - - - - - - - - - - T AAAA - - - - - - - - - - - AAAACGCGAACGGTGT C T T T TGAAACGT T ACAACA TGCACACA - CACGT T T C T T A T CGGGC TGAGAACGAAC TGTGAAA T T AAA
AA T T AA T AC TGA T AGAGAAAA T T AAA T T AA TGGT AC T AC T C T AA T T T AAAA T - - - - - - - - - - A - - - - - - - - AAAAAAGAAAGCGTGAACGGTGT C T T T TGAAACGT T ACA - - A T C T AC T A TGCAACACC T C T A T CAAAA T A T T AAAAA T AAGA T T AGT - - - A
AA T T AACACCGA T AGAGAAAA T CAAA T T AA TGGT A T T AC T C T AA T T T AAAA T - - - - - - - - - - T AAAA - AAAAAAAAG - AAAGCGTGAACGT TGT C T T T TGAAA TGT T ACAA - - - - - - - - - - - - - - AC T C T CCG - - - - - - - AAC T AAAAC T AA T A T AGT T A T T
T A T T AACAC TGA T AGAGAAAA T CAGA T T AA TGGT A T T AC T C T AA T T T AAAA T - - - - - - - - - - - - - AAAAAGAAGAAAGAAAGCGTGAACGT TGT C T T T TGAAACGT T ACA - - A T T T A T T T C T CA T C T CGT T T - ACA T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
AA T T AACACCGA T AGAGAAAA T CAAA T T AACAGT A T T AC T C T AAC T T AAAA T - - - - - - - - - - T AAAAAAAAAAAAAAGGAAGCGTGAACGT TGT A T T T TGAAA TGT T ACA - AG - T T AA T ACA T AAAACA T T T T T AAAA T T CA TGGAAGA T ACGA T AAACA T A
AA T T AACCC TGA T AGAGAAAA T CAAA T T AA T AGT A T T AC TGT AA T T T AAAA T - - - - - - - - - - T AAA - - - - - GAAAAAGAAAGCGTGAACA T - GT C T T A TGAAA TGT T ACAAAA TGCAA T T T A T AAA T AC T T T T T T T A T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
CA T T AACAC TGA T AGAG - AAAACAAA T T AA TGGT A T T AC TGT AA T T T AGAA T - - - - - - - - - - T AAAAAGAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T T T A T CA T A T AAA T T AACA T AC T TGCC T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T AAAAAA - - GAAAAAGAAAGCGTGAACGT CGT C T T T TGAAACGT T ACACAA - - - - - - GCA T T CA T T A T TGT T CAA T T TGT T A T AAA T T AAGT CAA T T A T -
AA T T AACAC TGA T AGAGAAAA T CAAA T T AACGGT A T T AC T C T A T T T T T AAA T - - - - - - - - - - T AAAAAAAAAAAAAAGAAAGCGTGGACGT TGT C T T T TGAAACGT T ACA - - AGC T A T T C T T T AA - - - - - T C T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T AAAAAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GT T CA T T CAACGA T AAA T A T T AAAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
AA T T AACAC TGA T AGAGAAAA T AAAA T T AA TGGT A T T AC T C T AA T T T AAAA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
GA T T AACA T TGA T AGAGAAAA T CAAA T T AA TGGCA T T AC T C T AA T T T AAAA T - - - - - - - - - - T AAAAAAAAAAGAACGAAAAC T T AAACGT - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
AA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T AAAACAAAAAAGAAGAAAGCGTGAAC T T TGT C T T T TGAAACGT T ACAAAAGT TGTGCA T T AA TGTGCC T AA T A TGCC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
GA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T AA T AAAAG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AC T A T T T T T T TGACA T T T T TGGCAGCCC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
AG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T AA - - - A T AAAAAAGGAAAGCGTGAACGT TGT C T T T TGGAACGT T ACA - - A T T AA T T T T T T AAC T T CAC T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T AAAAAAAAAAAAAAGAAAACGTGAACGT TGT C T T T TGAAAAGT T ACAAAAA T CA T T CCA T AGCA T T CGGT ACAAGA T TGACAAAAAAAAA T T AA TGA T T
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T - - - - - AAAGT T T AACAAAGCGTGAACGGT T T T T T T TGAAACGT T ACAAAA T T TGT C T T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
T C - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T AAAAAAAAAAAAAAGAAAGCGTGAACGT TGT C T T T TGAAACGT T A T A - - AGT T T T T T TGT AAGCCA T T T T AA T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
GGA T AACAC TGA TGGAGAAAA T CAAA T T AA TGGT A T T AC TGT AA T T T AAAA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - ACCCCGT C T T T AGT A T CA T AA - - - - T T CA T T A T T AA T T AA T ACAA T C T T T
GG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T AAAAAAAAAAAAAGGAAAGCGTGAACGT T A T C T T T TGAAAC - - - - - - - - A T T C - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
AA T T AACAC TGA T AGACAAAA T CAAAC T AA TGGT A T T A T T C T AA T T T AAAA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T AAAAAAA T AAAAGAGAAAGCGTGAACGT TGT C T T T TGAAACGT T ACA - AGC T T T A T AAACGT AACAGT T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T AGAGGGGAAAAAAAGAAAACGTGAACGT TGT CC T T TGAAACGT T ACAAC - - T T A T T AC T T AAGT T AA T T ACAAAACCA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
T A T T AACAC TGA T AGAGAAAA T CAAA T T AA TGGCAA T AC T C T AA T T T AAAA T - - - - - - - - - - T - - - - - - - - - - - - AAGAAGACGTGAACGGTGT C T A T TGAAACGT T ACAAGAC T AC T C T T TGAGT T TGC T T AC T AA T CGAA T T AAAAA T AAC T AAA T T A T A
T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
AA T T AACAC TGA T AGAG - AAA T CAAA T T AA TGGT A T T AGT C T AA T C T AAAAC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T CC T A T T A T T CAGA T T C T T CA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T A T T
AA T T AACAC TGA T AGAGAAAA T CAAA T CAA TGGAAGT AC T C T AA T T T AAAA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T AAAAAAAAAAAAGAGAAGGCGTGAACGT TGT C T T T TGAAACGT T ACA - - GTGT A T T T T T T AA T A T T T T ACAGACA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
T A T T AACAC TGA T AGAGAA T A T CAAAA T AA TGGT A T T AC T C T AA T T T AAAA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - C T T AACAAA T TGT C T A - - - - - - - AACGGT T AGT AA TGT AA T T A T C
T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T AA - - - - - - - - - - AAAAAAACGTGAACGGTGT T T T T TGAAACGT T ACA - - AC T T A T T T T A T AAA T T T T T T CGGAAA T T CA T T T CAAA T AAA T T AGT T A T -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T AAAAAAGGAAGAGAGAAAGCGT AAACGT TGT C T CC TGAAACGT T ACAAAA T T CAA T TGGT T A T T T A T T T ACCGT C T T T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
AA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T AAAA - - - - AAAAAAGAAAACGTGAA TGT - GT C T T T TGAAACGGTGCAAAA T T T A T A T T T T AAGA T CA T AA - CAA T T T AGCA T AGT AAAA - - - AAACA T T
AG - T AACAC TGA T AGAGGA T ACCAAA T T AA TGA T A T T AC T CCAA T T T AAAA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T T T A T T T A T CAA T T AGA T C T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T
T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
AA T T AACAC TGA T AGAGT AA T T CAAA T T AA T TGT A T T AC TGT AA T T T AAAA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A TGAAGACGTGAACGTGGT C T T T TGAAACGT T ACAGAACAC T T T T T T T AGTGT AAGA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
AG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T T T T C T CC T T AAA TGTGT CAAAGT A T T AAAAAGAAAAAGAA T A T T - - - T
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AC - - - - - - - - - - T - - - - - - - - - - - - AAGAAAGCGTGAACGGTGT T T T T TGAAACGT T AAA - - GC T CCA TGT T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
AA T T AACAGTGA T AGAGGAAA T CAAA T T AA TGGT A T T AC T C T AA T T T AAAA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
AGT T AA T A T TGA T AGAGAAAA T CAAGT T AA TGGT A T T AC T C T AA T T T AAAA T - - - - - - - - - - T - - - - - - - - C T A T AACCAAA TGTGAACGT TGT C T T T TGAAACGT T ACA - - GT T TGC T T A T CAAC T T AGT T CGT T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
AA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T AA T AAAAAAAAAACGAAAGCGTGAACGT TGT AGT T TGAAACGT T ACA - - AC T T A T CGCA TGAAC TGA T T T A T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
GA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GT T T C T T T TGT AAAGT ACCCAC T ACC T CAGAC T CAAAAAA T T C - - - - - - A
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - TGAA T AAAAAA T T AAGAAAGCGTGAACGT TGT C T C - - - - - - - - - - - - - - - A T T T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
TG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
AC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
AGT T AACAC TGA T AGAGAAAA T AAAGT T AA TGGT A T T AC T C T AA T T TGAAA T - - - - - - - - - - T AAAA - - - - - - - - - - - - AAACGTGAACGGTGCC T T T TGAAA TGT T ACAAAA T T AA T T T C T T AAC T AAA T CAA T T T T T AAA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
AA - - - - - - C TGA T AAAGAAAA T CAAA T T AA TGGT A T CGC T C T AA T T T AAAA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
AA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T - - A T AAAAGAAAAAGAAAGCGTGAACGT CGT C T T T CGAAACGT CACA - - A T T TGT T T T C - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T - - - - - - - - - - - - AAAAAAACGTGAACGGT T T T T T T T CAAACGT T ACA - - A TGCA T T CCGAAAGC TGTG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
TG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T AAAAAAGGAAAAAAGAAAGCGTGAACGT TGT C T T T TGAAACGT T ACA - - GT T T A T AA T T T A T T T T T T T T C - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T AAAAAAGGAAAAAAGAAAGCA TGAACGT TGT C T T T TGAAACAAGA TGAAAC T C T AACC T T T CC T T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
AGT T AACAC TGA T AGAGAAAA T CAAA T T AA TGGT A T T A T T C T AA T T T AAA - - - - - - - - - - - - T AA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
AG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T AAAAAAAGAAAAAAGAAAGCGTGAACGT TGT C T T T TGAAACGT T ACA - AA T T - - - - - - - - - - - - T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
AC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T AAAA - AAAAAAAAACAAAGCGTGT ACGT TGT C T T T TGAAACGT T ACAAGGTGC T T TGGACAAAC T C T CCG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
CA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T AAA T AAAAAAAAAAGAAAGCGTGAACGT TGC T TGT AA - - - - - - - - - - - - AC T TGT T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
TG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
AA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T AA - - - - - - - - - - - - - - - - - - GTGAA TGGTGAC T T T TGAAACGT T ACAAAA T T T A T T T T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - C
AA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GT A T TGC T C T AA T T T AAAA T - - - - - - - - - - T AAAA - - - - AGAAAAGAAAGCGTGAACGT TGT C T T T TGAAACGT T ACA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
AGT T AACAC TGA T AGAGAAAA T AAAGT T AA TGGT A T T AC T C T AA T T TGAAA T - - - - - - - - - - T AAAA - - - - - - - - - - - - AAACGTGAACGGTGCC T T T TGAAA TGT T ACAAAA T T AA T T T C T T AAC T AAA T CAA T T T T T AAA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
AA T T AACAC TGA T AGAGAAAA T CAAA T T AA TGGT A T T AC T CCAA T T T AAA - T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
GGA T AACAC TGA T AGAGAAAA T CAAA T T AA TGGT A T T AC T C T AA T T T AAAA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T AAAA - AAAAAAAA T T AAAGCGTGAACA T TGT A T T T TGAAACGT T ACAAAGT T T A T T A T T T A T A T T ACC T T T T A T AC T AA T AGT T - - - - CC T T AGT - - - -
AA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
AA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GT A T TGC T C T AA T T T AAAA T - - - - - - - - - - T AAAA - - - - AGAAAAGAAAGCGTGAACGT TGT C T T T TGAAACGT T ACA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - C T CC T CCAAAAAGAAAAGAAA T - - - - - - -
AG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CAAGG - - - - - - - - - - - AAAACA TGAACGT T A T T T T T TGAAACA T AACAGAA T T TGT AGA T T AAA T T T CC TG - - - - - - - AA T AACAAAA T A TGT AGT T A TG
AGA T AACAC TGA T AGAGAAAA T CAAA T T AA TGGT A T T AC T C T AA T T T AAAA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
AA - - - - - - C TGA T AAAGAAAA T CAAA T T AA TGGT A T CGC T C T AA T T T AAAA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
AA T T AACAC TGA T AGAGAAAA T CAAA T T AA T TGT A T T AC T C T AA T T AAAAA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T AAAAAAAAAAAAAAGGAAGCA TGAACGCG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
GG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T - - - - - - - - - - - - AAGAAAGCGTGAA - - - - GT T T T T TGAAA TGT T ACAAAA T T T T T CGCCCACGGT A T CGCC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
AGA T AACAC TGA T AGAGAAAA T CAAA T T AA TGGT A T T AC T C T AA T T T AAAA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T AAAAAGA T AAAAAAGAGAGCGTGAACGT TGT T T T T TGAAAC T T T ACAGAAC T T A T T A T T T A T AA T C T T T AGAGAGGT A T AA T AAAACAGA T T AGT TGT T
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
AA T T AA T AC TGA T AGAGAAAA T CA T A T T AA TGGT A T T AC T C T AA T C T AAAA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
AA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T AA TGGAA T T AC T C T AA T T T AAAA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
AG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T - - AAAAA T AAAAAAGAGAGCGTGCACGT TGT C T T T TGAAACGT T ACA - - A T T T A T T A TG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
AG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T AAAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAA TGT T T T CCAGT A T T TGT AA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
GA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T - - AA T AAAGGGAAAAAAAGCA TGAACGT TGT C T T T TGAAACGT T ACA - - GGT TGT T T T C - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GCCC T CC T T C - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAAAA - - - - - - - - - - - - -
T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
AA T T AACAC TGA TGGAGAAAA T CAAA T CAA T AGT A T T AC T C T AA T T T AAAA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T AA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
AG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T T CAGAA T T T AAGT T AAC T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -





0 200 400 600 800 1000

0
5

10
15

20
TE: rnd_4_family_2185.fasta.b.bed_uf.bed_g_1.bed_fm_1.bed_0_0_n.bed_g_1.bed_fm_2.bed_0_0_bcln.fa_aln.fa_cl.fa_gs.fa_ce.fa_bc.fa_ce.fa_gs.fa_bc.fa

 size: 1117bp; fragments: 110; full length: 2 (>=1005.3bp)

TE consensus (bp)

di
ve

rg
en

ce
 to

 c
on

se
ns

us
 (

%
)

200 400 600 800 1000

10
20

30
40

50
60

TE consensus genomic coverage plot (bp)

co
ve

ra
ge

 (
bp

)

0 200 400 600 800 1000

0
20

0
40

0
60

0
80

0
10

00

TE consensus self dotplot (bp)

T
E

 c
on

se
ns

us
 s

el
f d

ot
pl

ot
 (

bp
)

0 200 400 600 800 1000

TE consensus structure and protein hits (bp)

No TE domain detected

After TEtrimmer 1117 bp



0 200 400 600 800 1000 1200

0
5

10
15

20
25

TE: rnd_4_family_2185.fasta.b.bed_uf.bed_g_1.bed_fm_1.bed_0_0_n.bed_g_1.bed_fm_2.bed_0_0_bcln.fa_aln.fa_cl.fa_gs.fa_ce.fa_bc.fa_se.fa
 size: 1396bp; fragments: 82; full length: 0 (>=1256.4bp)

TE consensus (bp)

di
ve

rg
en

ce
 to

 c
on

se
ns

us
 (

%
)

200 400 600 800 1000 1200

0
10

20
30

40

TE consensus genomic coverage plot (bp)

co
ve

ra
ge

 (
bp

)

0 200 400 600 800 1000 1200

0
20

0
40

0
60

0
80

0
10

00
12

00

TE consensus self dotplot (bp)

T
E

 c
on

se
ns

us
 s

el
f d

ot
pl

ot
 (

bp
)

0 200 400 600 800 1000 1200

TE consensus structure and protein hits (bp)

No TE domain detected

After TEtrimmer Extended plot Blue lines are boundaries



0 200 400 600 800 1000

0
5

10
15

20
25

TE: rnd_4_family_2185
 size: 1040bp; fragments: 79; full length: 4 (>=936bp)

TE consensus (bp)

di
ve

rg
en

ce
 to

 c
on

se
ns

us
 (

%
)

200 400 600 800 1000

15
20

25
30

35
40

45

TE consensus genomic coverage plot (bp)

co
ve

ra
ge

 (
bp

)

0 200 400 600 800 1000

0
20

0
40

0
60

0
80

0
10

00

TE consensus self dotplot (bp)

T
E

 c
on

se
ns

us
 s

el
f d

ot
pl

ot
 (

bp
)

0 200 400 600 800 1000

TE consensus structure and protein hits (bp)

No TE domain detected

Before TEtrimmer 1040 bp



0 200 400 600 800 1000

ORF1

After TEtrimmer ORF and PFAM domain plot
ORFs
PFAM domains



0 200 400 600 800 1000

ORF1

ORF2

ORF3

Before TEtrimmer ORF and PFAM domain plot
ORFs
PFAM domains



Dotplot
(windowsize = 25, threshold = 50.00  10/10/25)

TE consensus after TEtrimmer (bp)

T
E

 c
on

se
ns

us
 b

ef
or

e 
T

E
tr

im
m

er
 (

bp
)

0 500 1000
0

200

400

600

800

1000


