
Start crop Point End crop Point

MSA length = 274
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T CGAGGC T T TGCCAC TGGA T - - - A TGT AGAAAGGA T ACAGCGT A TGGT T T AAAACGT CCGCAAGA T A T AC - - - - - - - - - - CCAA TGC T A T TGT AGT TGCGTGT TGT A T C T T T T AGT A T A T T T AA T T T AA T T CACA T ACGT T A T T A T A T T A T AA T AA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T ACC T T AGA T T AAA T ACAGAAAAGA T ACAACA T A TGGA T T AAAACGT CCGCAAGA T A T AC - - - - - - - - - - CCAA TGCGA T T A TGGT AG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T T T AAACGT T T T CGCAGCAAC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
A - - - - - - - - - - - - - T AA - GTGAAAA T A T T CC T AAAG - - T T ACCC T T AGA T T AA T T A T AGAAAAGA T ACAGT A T A TGGT T T AAAACA T CCGCAA T A T A T AC - - - - - - - - - - CCAA TGC T TGTGTGGTGGCGCGC TGT A T C T T A T AGT A T A T T T AA T C T AA T T T T - - - - T T T T T T T T T AA T TG - GT - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GC T AGT C T AAAG - - T - AA T C T CAGA T T AAA T A - AGAAAAA T T ACAGCA T A TGGT T T AAAACA T CCGCAAGA T A T AC - - - - - - - - - - CCAA TGT T A T TGTGGT AACA T AC TGT A T T T T T AAGT A T A T T T AA T C T AA - T T T - - - - T AAAAAA T T AAAAAAAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T T T A T T AA - - - - - - - AGCC T T AGC T T AAA T A T AGAAAAGA T ACAGCACA TGGT T T AAAA TGT CC T CGAGT T T T AA - - - - - - - - - - CCAGTGC T A T TGT CGTGGCGTGC TGTGT A T C T T T T T A T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T A T AA - - - - - A T AGAAAAGA T AGAACA T A TGGT T T AGAACGT CCGCAAGA T ACCC - - - - - - - - - - CCAA TGT T A T TGT TGTGACGTGC TGT A T C T T T T AGT A T A T T T AA T A T AA T T T C TGAA T T T AA T T T CAGGT T CAC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAAAGA T A - AGCA T AACA T T T AAAACGT T CGCAAGA T A T AC - - - - - - - - - - ACAA TGC T A T TGT AGTGGCGTGC T C T A T C T T T T AGGA T A T T T AA T C T AA - - - - - - - - T T T A T T T T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
T T AC TGAA T CAC T T T AA - GTGAA T A T T T ACGTG - - - - - - - - - - - T T AGA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T A T AC - - - - - - - - - - CCAC TGC T AC TGTGGTGACGTGA TGT A T C T T T CAGT A T A T T T AA T C T AA T T T T AGAGT A T A TGT C T AA T TGAA T A T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AA TGGAA T T T AGAAC T T - AA T C T T A T A T - - - - - - - - - - - - - - A TGCAGCA T A T TGT T T AACA T T T CCACAAGA T A T AC - - - - - - - - - - T CAA TGT T A T AGT AA TGGCGTGC TGT A T CC T T T A T T A T A T T T AA T A T AA T T T AGAA - - - - - - A T T T AACA TGACA T A T TGCAGAGT AAAC T A T T A T T T - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAC T T AA T A T T T AA T C - - A T CC T T AGA T T AAA T AAAGAAAGGA T AGAGCA T A TGGT T T AA T A TGT C TGCAAGA T A T AC - - - - - - - - - - CCAA T AC T A T T C TGT TGGTGTGA TGT A T C T T T T A T T ACA T T T AA T C T AG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A - - - - - - - - CCGAACAAACAAAA T A T - - A
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T A T AA TG - - - - - - - C T T AAAGCAAA T A T AGAAAAGA T ACAGT A T A TGGT T T AAAACGACCGT AGGA T AAAC - - - - - - - - - - - - AA TGC T A T T C TGGTGC T A T AC TGT A T CA T TGAGT A T A T T T AA T C - - - - CC T A T C - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - T ACA T AGT T A T A T AA T A T A - - AACC T T AGA T T AGT T A T AGAAAAGA T ACAGAA T A TGGT T T AAAAAA T CCGCAAAA T A T AC - - - - - - - - - - CCAA TGC T A T TGTGGT AGCGTGC TGT A T C T C T T AGT A T A T T T AA T C T AACAA T AAAC T T T T C T AA T AAAAACCCA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AGAAAAGA T ACAGCA T A TGGT T T AAAACGT CCACAAGA T A T AC - - - - - - - - - - T CGA TGT T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - ACAGA T T T T T T TGGAAAAAA TGT T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T AAGCA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CAAA TGA T A T TGTGGTGGT A TGC TGT AGC T AA T A T T A T AA T T AA T - - - - - T CACA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CC T A T AC TGCAGT - - AAGA T T AGA T T AAA T A T AGAAAAGA T A T AG - - T A TGGT T T AAAA TGACCGCAAGA T A T AC - - - - - - - - - - CCAA TGC T A T T A T TGTGGTGTGC TGT A T C T T T T AGT A T A T T T AA T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T C T T AA T AGGAC TGA T T A T C T T AAA T T AAACA T AGT AAACA T ACAGCA T A TGGT C T AAAACGACCGCAAGA T A T A T - - - - - - - - - - ACAA TGGT A T T T TGGCGGT A TGT TGT A T C T T T CAGT A T A T T T AACC - - - - AGT T A T ACA TGAAC T AAAGAAA T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - T AA - GT AAAAA T A T T CC T AAAG - - T T ACCC T T AGA T T AA T T A T TGAAAAGA T ACAGT ACA TGGT T T AAAACGT C T ACAAGA T A T AC - - - - - - - - - - C T AAGGC T CC TGTGGT AGCGTGC TGT AAC T T C T AGT A T A T T T AA T C T AA T T T T - - - - T T T T T T T C T AA T TG - G - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AC T T T T A T T CAAAC T A - - A T AC T T AGAC - - AA T A T AGAAAAGACA - - GCA T A TGGT T T AAAACGT CCGCAAGA T A T AC - - - - - - - - - - CCAA TGC T A T T A TGACGACGTGC T C T A T C T T T T AGT A T A T T CAA T C - - - - T AA T AC T T T T AGT AA T AAAGT A T C - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAAA T AAACAGCA T A TGGT C T - AAACGT C TGCAAGA T A T A - - - - - - - - - - - CAA - CACCA T TGTGGTGGCGTGCAGT A T C TGT T AGT A T A T T T AA T C T AA T - - - - - - - T A T T AGT TGAAAA T - - - AA T TGT TGT T T T C - - - - - - - - - - T - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T CC T T AGC T T - - - - - - - - - AAAAGA T AC - GCA T A TGGT T T AAAACA T CCGT AGGA T AAAC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T A - - AA TGT AGGT AAAGA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T AA T A T T - - - - - T T AAGA T - - - - - - - - - - - - - - A T ACAGCA T A T AGT T T AA T ACGT C TGT CAGA T A T AC - - - - - - - - - - CCAA TGC TGT T C TGT TGGCGTGC TGT A T C T T T - AC TGT A T T T AA T C T AA - AGAA T C - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T AGCCGGGT CA - - AA T T T T AAA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T AGTGC T A T T ACGGT T ACA TGC TGT ACC TGT T AGCA T A T T T AA T - - - - - GTGT AA - T T T CAC T T CCAAA T AAC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T T T CGAA T T - - - - GTGC T T AGA T T AAA T A T AGAAGAGA T AC TGT A T A TGGT T T AAAACGT CCAGAAGA T A T AC - - - - - - - - - - CCAA TGA T A T TGTGGTGGCGTGC T C T A T C T T T T AGT A T AC T AAAA T - - - - GCGGGT - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AG - - - - - T ACC T T AGA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CCA T T AC T A T TGT AA TGGCGTGCCGT A T C T T T T AC T A T A T T T AA T CAAACA T AACA - - - T T AAC T AAAAAG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T CACC T T CAAA - - - - - - - - - - - - - - - - ACAGT A T A TGGT T T T AAACA T CCGCGAGA T A T AC - - - - - - - - - - ACAA TGC T A T TGTGGTGACA TGC TGT A T A T T T T A T T TGA T T T AA T T CAA - A T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - CC TGACCGT T T CAAA TGT A T AC TGT T - AC
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T C T T T T TGGG - - - - - - - - - - - - - - - - AGAGT A T A T AGT T T AAACGGT CCACAAAA T A T AC - - - - - - - - - - C T AA T AGT A T TGTGA T AACGTGC TGT A T CA T T T AGT A T A T T T AA T C T AA T T AAA T CA T A TGA T CGAAAAAAA T TGG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - T AA - A T AAA T A T T T AGAAAGAAC T - TGGCC T T AGA T T AAA T A T AGAAAAGA T AAAGAA T A T A T T T T AAAA - - - CCGT AAAA T AAAC - - - - - - - - - - CCAA TG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T TGGG - A T A T TGT T TGAAAACCCCA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T A T T CGACC T T A T C T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T A T AC - - - - - - - - - - T CAA TGC T A T TGT CGTGGCGTGT TGA T C T T T T T AA T A T A T T T AA - - - - - - GT AC T T - - - T T AGT T AAAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GGT A T AGCGC T T T TGCC T T AGA T - GAA T A T AGCAAAGA T A T AGCA T AAGGT T T AAAACGT CC T CAACA T A TGC - - - - - - - - - - CCAA TGC T A T TGT TGTGA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T ACA - ACA T C T A T C T AAA T TGC T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T CC T T TGAA T AAA T A T AGAAAGAA T ACAACA T A TGGT T T AAAACA T CCGCAAAA T A TGT - - - - - - - - - - T CAA TGC T A T T C TGT TGGCGTGA TGT A T A T T T T AGT ACA T T T AA T C T AG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T CC T T TGAA T AAA T A T AGAAAGAA T ACAACA T A TGGT T T AAAACA T CCGCAAAA T A TGT - - - - - - - - - - T CAA TGC T A T T C TGT TGGCGTGA TGT A T A T T T T AC T ACA T T T AA T C T AG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - AAAAAAAAA TGT A T C TGAGA T A - - A TGC T T CGA T T AAA T A T AAAAAAGA T ACAA T A - A TGGT T T AAAA TGCCCGCAAGA T A T AC - - - - - - - - - - CCAACAA T A T TGTGA TGGCGTGA TGT A T C T T T CAGT A T A T T T AA TGT AA T C T A T A - - - - - - - CC T T AAAGA - - - - - - - - - - - - - - - CAAGT AACAC T T AC
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - C T T AAGT A T A T T T TGAC T T C T T AGA T AAA T A T AGAAAAGA T A T AGCA T A TGGT T T T ACACGA T CCCAAGA T A - - - - - - - - - - - - - CCAC TGC T CGTGT CA T AGCGTGC TGT A T C T T T AA - - - - - - - - - - - - - - - - AC T TGA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T C T A - - A T CC T T AAAC - - - - - - - AGGAACGA T ACAACA T A TGGT A T AAAACGT CCGCAAGA T A T AC - - - - - - - - - - CAAA T AC T AC TGTGGTGGCA TGC TGT A T C T T T T T A T A T A T T T AA T T T AA T T CAAGGACAGAGGT A T A T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- T A T T T AAACA T A T T AA - A T AAAGGT T T A T T T - - - - - - T T A T T C T T AGA T - - - - - - - - - - - - AAA T ACAGT ACA TGGT T T AAAACGT CCGCAAGA T ACAC - - - - - - - - - - T CAA TGT T A T T A TGA TGGCGTGC TGT A T C T - T T AA T A T A T T T AA T CAA - - CAA - - - GTGC T AGA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - A TGAAAAA TGAACGTGAAA TGA T AA T C T T AGA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CCAA TGT AA T TGT CGTGGTGTGC T C T A T C T T T T AA T A T A T T T AA T C T AA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CAC T T A TGT AAAGT C - - AGC T T T AGACAAAA T A T AGAAAAGA T ACAGCA T ACGGT T T AAAACGT T CGCAAGA T A T AC - - - - - - - - - - CCAA TGCCAC TGTGGTGACA TGC TGT A T T T T T T TGT A T AC T AA - - - - - - - C T AGT AA TGCGC T T AGAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T AC T T AGA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T T AAA T CGAC T CCAAGA T A T AC - - - - - - - - - - CCAA TGCAAC TGTGAC TGCGTGC TGT A T C T T T T AA T A T T - - - - - - - - - - - AAGAAA - T C T T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T AGT AAGCA TGT T TGA T T TGTGT - - A T T A T AGGAAAGA TGCCGCACA TGGT T T AAAACGT CCGCAAGA T A T AC - - - - - - - - - - CCAA T AC T A T TGT AGCAGCA TGT TGT A T CC T T T AGTGT A T C T A - - - - - - - - - - - - - GT AA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GC T AAA T T T ACAACC T T T A T C TGAGA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - TGGGT T AAAACGT CCGCAAGA T A T AC - - - - - - - - - - CCAA T T T T T T TGTGGTGGC - TGC T T T A T CA T T T AGT A T A T T T AA T T AAA T ACA TGGGA TGA T C T C T AA T ACGT C - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T AC T TGT AC T T - - C T CC T ACGT T T AAA T A T AGGAAAGA T ACGGCA T A T AC T T T AAAACGT ACGCAAGA T A T AC - - - - - - - - - - CCAAAGC T A T T T TGGT AGC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T AC T T AAAACGT CCGCAAGA T A T AC - - - - - - - - - - T CA T TGT T T T AGTGGT A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - C T AGGAA T T T T AGGTG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GCAACGGGC T T C T T AC T T A T C T T AAA T A T AAAAAAGA T ACAGCA TGTGGT T T AAAA TGT CCGCAAGA T A T AG - - - - - - - - - - CCAA T AC T A T TGTGGT - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T CA T - - A - - - - - - - - TG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T AAG - - - - - - - - - - - - - - - - - - AGCA T A TGGT T T AAAACAACCGCAA T A TGAAC - - - - - - - - - - A T AA TGA T A T T C TGA TGACGTGC TGT A T C T T T T AGT A T A T T T AA T C T AA - - - - - - - AC T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A TGT C T ACGT TGAAGC T AAC T C T T AGA T T AAA T A T AAAAAAAA T ACAGCA T A TGGT T AAAAA TGT CCGCAAGA T ACAC - - - - - - - - - - T CAA TGT T A T AGAGGTGGCGTGC TGT A T C T T T T AGT A T A T T T AAAGT AA T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - TGC T T T AAC T ACAACAC T AACC T T ACA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T AAGCA T AC T T T TGT AAGTGA T CA T T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T - - - - - T T ACA T - - - - - - - - - - - - - - - T A T A T T A T A TGA T T T AAAA TGAC T ACAAGA T A T AC - - - - - - - - - - CCAA TGA T A T TGT CGTGGCGTGC TGT A T A T C T T AAAA T A T C T AG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T ACC T A T A T CAAA T C T - - - - C T T AGA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T CAA TGGT A T TGTGGTGGTGTGC T C T A T C T T T T AGT ACA T T T AA T C T AA T T CAA - - A T A T CCA T TGAAGA T C T T C - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GGCCCC T T C T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - C T AA TGT T A T TGT TGTGGAA T AC T ACA T C T T T T AGTGT A T T T AA T C - - - - A T T TGAACA T CAAAC T AAA T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CCAA T AC T A T TGTGGTGGAGTGC TGT A T C T T T T AGT A T A T T T AA T C T AA T T TGAA - A TGT T C T A T CAA T AA T T T T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T AAA T A T T TGA T T TG - - AAACC T AGA T T AAA T A T AGGAAAGA T ACAGCA T A TGAC T T AAAACGT CCGCAAGACA T AC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GAA T AA - - - - - - C T T T AAAAAA T CGA T T A T T - - - - - - - - - - - - - - - - - AA
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AA T T A T T T AA TGTG - - AAGT C TGAA T T AAA T A T ACAAAAGA T ACAGCA T A TGGT T T AAAA T A T - - - CAAGA T A T AC - - - - - - - - - - CAAA TGA T A T T A T CC TGCCGTGCAGT A T A T T T T AGT A T AC T T AA - - - - - - TGGTGAA T T T T CAA T CAA TGT - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CCAA T AC T A T TGTGGTGGAGTGC TGCA T C T T T T AGT A T A T T T AA T C T AA T T TGAA - A TGT T C T A T CAA T AA - T T T A T T T T T T CAAGT AGAAA T T T T A T - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - T ACA T AGT T A T A T AA T A T A - - AACC T T AGA T T AGT T A T AGAAAAGA T ACAGAA T A TGGT T T AAAAAA T CCGCAAGA T A T AC - - - - - - - - - - CCAA TGC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AA T AAAC T T T T C T AA T AAAAAC T CA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - C TGA TGC T AC TGCAGTGACGT - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - ACC T AA - A T T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAGGCCA T T T T A T CA T - - AGT C T T AGA T T AAA T A T AGAAAAGA T ACGGCA TGTGT TGT AAAACGT CCGCAAGA T AAAC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T AAAGAA T T T A T T T T T AAAAAC T CCA T T T CCC T AA T T AA T T ACCC T T TGT
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CCAA TGGCA T TGTGAAGGCGTGGTGT A T C T TGT AGTGT A T T T AA T C T A - T T AA T A T T T T ACA T ACAGAAAACAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - ACGT T CGCAAGA T A T AC - - - - - - - - - - CCA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T - - - - - - T T T T A T T A T AAG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GT T TGAGACA - - GTGAC T T AA T T AA T T A T AGAAAAGA T ACAGCA T A TGGT T T AAAA TGT ACGCAAGA T A T AC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T TGT T CGA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CCAA TGC TGT TGT AGGGGCGTGC T A T A T - T T T T ACCA T A T T T AA T C T AA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - C T AAA T AAGAAAAAGA T ACAGCA T A TGGT T T AAAACA T T C T CAAGA T A T AC - - - - - - - - - - T CAAAGC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - ACA TGAGT A T CA T T T T AA T T A - - - - - - - - - - T AAA T T A T A T - - - - - - T A T
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - TGT C T TGGA T T AAA T AGAGGAAAGA T ACAGCA T A TGA T T T AAAA TGT CCGCAAGA T A T AC - - - - - - - - - - C T AA TGT T A T TG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T A T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AA T T A T T CA T AC - - T T A T T A T T AGAC T AAA T AAGAAAAAGA T ACAGT A T A TGGT T T AAAACA T T T T AAAGA T A T AC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CGACCGT AAGA T A T AC - - - - - - - - - - T T AAGGGT A T T A - - - - AGCGT T C TGT AAC T T T T AGT A T A T - T AA T C T AA T A T T TGAA T A T ACC T T CAAA T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CGCGT TGAACCC TGGC T T T A T C T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T TGAAACGCCCACAAGA T A T AG - - - - - - - - - - CCAA TGA T A T TGTGC TGCCGT - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - ACA T AC - - - - - - - - - - CCAA TGC T A T TG - - - TGGCGTGC TGT A TGT T T T AA T A T A T CGAA T - - - - - T A TGT T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T A T T TGT A T T - - - T T T T T T T AA T T AAA T A T TGAAACGA T ACAGCA T A TGGT T T AAAACGT C TGCAAAA T A TGC - - - - - - - - - - CCAA TGA T A T T A TGGTGGC T TGC TGTGT C - - T T AGT A T A T T T AA T C - - - - - - - - - - AG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - CCAA T ACA T C T TGC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - C - C T T C T C T T T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GT T T AAAAAGT CCGT AAGA T A TGC - - - - - - - - - - AAAA TGCCAA T A T TGTGGCC TGC TGT A T A T T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T A T AA - - C T A T C T T T AAAA T - - - - - - - - T C T T AAA T AAA T A - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAGAGT T AC T T AAAA T - T - AGT CC T A T AG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - TGAAGG - - - - - - - T T T AAAGAAA T AGT T T T CCAA - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAGAGT T AC T T AAAA T - T - AGT CC T A T AG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - TGAAGG - - - - - - - T T T AAAGAAA T AGT T T T CCAA - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T CAA T T T T A T TGAGA TGCCACGC TGT A T C T T T T AGT A T A T T T T A - - - - - - T CCAGT - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T AGT T AAGT T A - - AA T AA T TGC T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CCAA TGC T A T T T CCGTGGCGTGC T A T A T CA T T T AGT A T A T T T AACG - - - - - - - - - - - TGT T T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AC T A - - GA T C T T AA TG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CGAA TGC T A T TGTGC TGGCGTGC TGT ACC T T T T AGT A T A T T T AA T C T AA T TGGT AC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A TGA - - AACCCAAAAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T A TGC - - - - - - - - - - CCAA TGC TGA TGT CGTGGCGTGC TGT A T C T T T T AGT A T A T T T AA T C T AA T C T ACCC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GCAA TGC T ACAGTGGTGGCG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T A T T A - - ACAAA T T AAAAG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GGT C - - GT T T C T A T AA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - C - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T TGAGGA - CCAC T T T CAGGA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - T AAAAAGACA T T A T T A T A T T ACCCC T T AGT T T T AGA T T AAA T A T AGGAAAGA T AGAGCA T A TGGA T T AAAACGACCGCAAGA T A T AC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T TGCC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T T T C T A T A - - C T T C T CAGGTGAAA T A T AGAAAAGA T ACAGCA T A TGT T T T AAAG - - - CCGCAAGA T A T AC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CCAA TGC TGT TGTGGTGGCA TGC TGT A T C - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CGT T AGA T T AGAA T - T T T T T AGT T C T AA T T AC T - - - - - - - T - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - C - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAA T AGAGC T A T AC T T AAAAAA T AA - - T A T T CCAACCA T CCGCAACC T - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T C T A T T T CA T TGA T AC T T AA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GAGGGT AAAACGTGCGCAAGA T A T AC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T T A TGAAACA T A T A T A T T AGA T - - - - - - - - - - - - - - A T A T AACA T A TGGT T T AAAACA T - - - CAAGA T A T AC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T TGC T ACC T CGT A T C - - C
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CGCA TGT T A T TGCAA TGGCGT AC TGT A T CC T T T AGT A T AA T T AA T C T AA T T T A T A T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CGT T TGGA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T CAA TGC T A T T T TGGT AGCGCGC TGT A T C T T T T AGCA T A T T T AA T C T AA T T A T T ACACA T T T A T AGAAGAAAAC T A T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - C T AA TGGT A T TGTGGTGGCGT A - TGT A T CA T T TGGT A T A T T T AA T C TGA T C T A T A T A T A T A T A T A T A T A T AAGT A T A T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AGTG - - GGT C TGA T T C - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - C T AC TGC T A T TGTGA T TGT A TGC TGT A T C T T T T AGT A T A T T T AA T C T AA T ACAAA - AA T AAACC T T AAGGTGAGAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T T CAAAA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CCAA TGC T A T TGT TGT TGCGTGC TGT A T C T T T TGGTGT A T T T AA T T T AA TGCA T A T AGA T T T C T T AAAAAACCGGA T T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAAC - - - GGT C T C T AC T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T AA TGC T A T TGT TGTGGAGAGC TGT A T C T T T T AGT A T A T C T T A T C - - - - A T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CCAA TGC T A T TGT TGTGGCA T T C TGT A T C T T T T AGC T T TGT - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T CAA T A T T A T TGTGGTGGAA T A T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAA TGC T AGTGTGGTGGT AC T C TGT A T C T T T T AGAA T A T T T AA T C T AA - T CCCAC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AA T C T T C T A T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - ACAAGGT T T AAA T CGACCGCAAAA T A T AC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T CCAGA TGT T CC T T TG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - ACAA TGC TGT TGTGGT AGAG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T CAA TGC T A T T A T AGTGGCGTGC TGAA T C T T T T AGT A T A T T T AACCAAA T T T AC T A - - - - - - - - T AAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T CAA TGC T A T T A T AGTGGCGTGC TGAA T C T T T T AGT A T A T T T AACCAAA T T T AC T A - - - - - - - - T AAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - C T T AGA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -





0 50 100 150 200 250

0
5

10
15

20
TE: rnd_4_family_2157.fasta.b.bed_uf.bed_g_1.bed_fm_1.bed_0_0_n.bed_g_1.bed_fm_2.bed_0_0_bcln.fa_aln.fa_cl.fa_gs.fa_ce.fa_bc.fa_ce.fa_gs.fa_bc.fa

 size: 274bp; fragments: 84; full length: 7 (>=246.6bp)

TE consensus (bp)

di
ve

rg
en

ce
 to

 c
on

se
ns

us
 (

%
)

50 100 150 200 250

10
20

30
40

50
60

TE consensus genomic coverage plot (bp)

co
ve

ra
ge

 (
bp

)

0 50 100 150 200 250

0
50

10
0

15
0

20
0

25
0

TE consensus self dotplot (bp)

T
E

 c
on

se
ns

us
 s

el
f d

ot
pl

ot
 (

bp
)

0 50 100 150 200 250

TE consensus structure and protein hits (bp)

No TE domain detected

After TEtrimmer 274 bp



0 100 200 300 400 500

0
5

10
15

20
TE: rnd_4_family_2157.fasta.b.bed_uf.bed_g_1.bed_fm_1.bed_0_0_n.bed_g_1.bed_fm_2.bed_0_0_bcln.fa_aln.fa_cl.fa_gs.fa_ce.fa_bc.fa_se.fa

 size: 587bp; fragments: 75; full length: 0 (>=528.3bp)

TE consensus (bp)

di
ve

rg
en

ce
 to

 c
on

se
ns

us
 (

%
)

100 200 300 400 500

0
10

20
30

40
50

60

TE consensus genomic coverage plot (bp)

co
ve

ra
ge

 (
bp

)

0 100 200 300 400

0
10

0
20

0
30

0
40

0

TE consensus self dotplot (bp)

T
E

 c
on

se
ns

us
 s

el
f d

ot
pl

ot
 (

bp
)

0 100 200 300 400

TE consensus structure and protein hits (bp)

No TE domain detected

After TEtrimmer Extended plot Blue lines are boundaries



0 100 200 300

0
5

10
15

20
TE: rnd_4_family_2157

 size: 399bp; fragments: 137; full length: 1 (>=359.1bp)

TE consensus (bp)

di
ve

rg
en

ce
 to

 c
on

se
ns

us
 (

%
)

100 200 300

10
20

30
40

50
60

70

TE consensus genomic coverage plot (bp)

co
ve

ra
ge

 (
bp

)

0 100 200 300

0
10

0
20

0
30

0

TE consensus self dotplot (bp)

T
E

 c
on

se
ns

us
 s

el
f d

ot
pl

ot
 (

bp
)

0 100 200 300

TE consensus structure and protein hits (bp)

No TE domain detected

Before TEtrimmer 399 bp



0 50 100 150 200 250

ORF1

ORF2

After TEtrimmer ORF and PFAM domain plot
ORFs
PFAM domains



0 50 100 150 200 250 300 350

ORF1

ORF2

Before TEtrimmer ORF and PFAM domain plot
ORFs
PFAM domains



Dotplot
(windowsize = 25, threshold = 50.00  09/10/25)

TE consensus after TEtrimmer (bp)

T
E

 c
on

se
ns

us
 b

ef
or

e 
T

E
tr

im
m

er
 (

bp
)

0 50 100 150 200 250
0

50

100

150

200

250

300

350


