
Start crop Point End crop Point

MSA length = 1416
AGT T T T C T T T T T T T A - - - - - - T A T T T - - - - - - - - - - - - - - - - AC T TGC T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T CCCAAAAAAACACGGGA T T T AA T A T C T CGACCGGAC T A T C - AA T AGAA T TGCAGT T T TGCGAGG - - T T T T TGAAAAAGT T CA - - - - - - - - - - -
AGTGA T T T T T T - - - - - - - - - - T T A T T CAC T TGTGT AA TGAA TGT T CA T T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CCC T AAAAAAC T CACGGGA T T T AA T A T C T CGACCGGAC T AC - - - - - - TGAC T CA T A T T T T T A T T A T AAACCCGGAA TGGT T C T AAA TGTGGTGGG
A TGA T A T T T CGCAAG - - - - T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - C T CAA T T A T A T AGAC T CAGA T T T TGGT AGC T CGACCGGAC T AC T T AA - - AAACAA T AA T T CACCACAAAACGC T T CGC T A T CCA TGT T AGT A T - - - -
CACAGGT CA T T - - - - AA T A T A T AGT CCGC T CGAGC T ACC T AA - T ACGTGTGT T TGT T T T T T A TGA T T T T AAA T AA T T T T T AAGGTGT T AACGT TGAAA T T - - - - - - - - - - - - CCC - - - - - AAAAAC T CACGAGA T T T AA T A T C T C T A T CGGAC T AGT T AA T TGCA TG - - - - - - - - - - - - - - - - - TGA TGCGT AA TGA T AAAC T T A T CCAA
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - T A - AGT CCAGT CGAGA T AA T AAA T CCCGTGAGT T TGT A T T T T A TGA T T C T AAA T AA T T T T T AAGGTGT T AACGT TGAAA T T - - - - - - - - - - GCCCC T T T C T AAAAACACACGGA T T T TGGT AGC T CGACCGGAC T A T T T AAC - AAAGT A T AA T TG - - - - - - - AAC T C T CGA TGAAGC T T A T TGC T A T CGGG
- GT A TGT T A TG - - - - - - - - T A T - - - - - - - - - - - - - - - - - AGGGT T T T CAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T C T CC - - - - - AAAAAC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GT T C T T T A T T T T T T AC - - - - - T T T AACAAACA TGACAAA T T T TGCAA -
TGC TGT T ACC T - - - - - - - A T AGAA T T C - A T AGACAGCA T CAACA T AACGA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GGCGT AACGC TGAAA T T - - - - - - - - - - GCCC T C T AC T AAAAACACACGT A T T T TGGT AGC T CGAGCGGAC T A T T - - - - - - T A T T C T A T T T C T A T T - - - T AAA TGT TGACAAA T C T T TGA T T T CCAAA
CA T C - - - - - - - - - - - - - - A T A T AGT T T TGGCGAGGT CAAACCGGCCGT AC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AA T T T A T T T T T A T T T TGAGAACGT TGAAA T T - - - - - - - - - - GCCCCC T T C T AAAAACACA TGT A T T T TGGT AGC T CGAC TGGAC T AC T TGACAAAAGT T T A T T T T AAA T T T T AA T T T T T CAA T T T A T T AAAAAAAA T TGAG
AAAAAA T T T CG - - - - - - - C T AGGGT TGAAC T A T AC T ACCAGC - C T TGCAC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GCCCCC T T C T AAAAA T ACACGAC T T T TGGT AGC T TGACCGGAC T A - - - - - - - - C T T T T AAC T T T T T C T C T T A - T TGT T AAAAAAA T A T AAA T AAACC T T A
AACA T A T T T T A - - - - - - - A T A TGGTGAACCCAGAA T CC T AAAGGT TGCGG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GT CCCC T T C T AGAAACACACGAA T T T TGGT AGTGCCA T C - - - - - - - - - - - T - T T CGT T CAC TGC T CA T CAAA T C T ACA TGT T CAA T AAA T T AAGGTGGC T
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T AGT CCGGT CGAGA T A T T AAA T T CC T TGAGT T TGT T T T T T A TGT T T C T AAA T AA T T T T T AAGGTG - - AACGT TGAAA T T - - - - - - - - - - CCC T T - - - C T AAAAACACACGGA T T T TGGT AGC T CGACAGGAC T A T C - AA T AGAA T TGT AGT T T TGTG - - - - - GCC T T T CA T A T T T T TGAAAAAGT T CA T
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CGGCC - - - - - - - - - - - - - - - - T A TGGT AG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T CCCC T T C T AAAAACACACGGA T T T TGGT AGC T CGACCGGAC T AG - - - - - - GGAA T C T A T T T ACCA TGAG - - ACC T T CAGTGGC TGTGAAAA T A T TGT A
- - - - - - - - - - - - - - - - - - T T A T AACC TGT T AGAA T T A T CAGC T AGAGT AG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GCCCCC T T C T AAAAACACACGGA T T T TGGT AGC T CGACCGGAC T ACC T - - - - GGGC T C T T T T T T CA T C T ACAG - - - - - - - - - - - - - - - - AAAACGT T A T A
TGT CC T T AC T T - - - - - - - GT A T AA T T - - - - - - - - - - - - - - - - T T T AA T AA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GCCCCC T A - - AAAAA T T CACGGAA T A T AA T A T C T CGACCGGAC T A T T C - - - - CCA T A T T AA T T T TG - - - - - T A - - - - - T AAAGA T T A T AAAAC TGT T CAC
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GCCCCC T T C T AAAAACACACGGA T T T TGGT AGC T CGACCGGAC T AC T - - - - - - - AA T T ACA T T T T CA T AA T - - T T T C T C T AAAACGGT A TGGAAA T T TGA
AGCGT T T CGC T - - - - - - - - - - T AA T C TGC TGA TGA TGC T AAA T AGTGT A T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GGCCCCC T AAAGAAAC T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AA T T CACGGAGC T AA T ACA - - - - - - - - - - - - - - - - - - ACAAGCC TGGA
CAC T T T CACAC - - - - - - - A TGT AGT CCGA T AGAGA T A T T AAA T C T CGTGA - - - - - T T T T T TGTGA T T C T AAA T AA T T T T AGAAGGTGT AACGT TGAAA T T - - - - - - - - - - GCCCCC T AC T AAAAACACACGT A T T T AGGT AGC T CGAGCGGAC T A T T - - - - - - T A T T C T A T T T C T A T T - - - T AAA TGT TGACAAA T C T T TGA T T T CCAAA
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GCCCCC T T C T AAAAACACACGGA T T T TGGT AGC T CGACCGGAC T AC T - - - - - - - AA T T ACA T T T T CA T AA T - - T T T C T C T AAAACGGT A TGGAAA T T TGA
AC T AAACA T AA T A T AGAAA T A T AGT C TGGT CGAGA T A T T AAA T CCCGTGAGGT T - T T T T T TGTGA T T C T AAC TGGT T C T AAAGGTGT TGACGT T CAAA T T - - - - - - - - - - GT CCC T T T C T AAAAACACACGGA T T T TGGT AGC T CGACGGT C T CC T - - - - T A T AA T T ACAA T T AAAC T T ACGAAC T TGAC T CCACGA TGGGGAAGT TGGT
AA - - - - - - - - - - - - - - - - A T - - - - - - - - - - - - - - - - - CAAAG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GT CC T C T T C T AAAAACACA TGCGT T T T AGT AC T T C T AAC TGAC - - - - - - - - - CGGTGT CAC TGT CA T T CAG - - - - - - - - - - CCA T T AAAACAAAA - - - - -
AGCA T ACAC TGT T T T CA - T - - T AGT CCGGT CGAGA T A T T AAGT CCCGTGAGT T TGT T T T T T A TGAC T CGA T A T AA T T T T T AAGA TGT T AACGT TGAAA T T - - - - - - - - - - GT CCCC T TGT AAAAACACACGGA T T T TGGT AGC T CGACCGGAC T A T C - AA T A - AA T AA T A T AGC T T A T - ACAA - - - - - - - - - A T T T A T AAAGA T A T TGTG
AA T T TGT A TGG - - - - - - - A T A T AGT CCGGT CGAGC T ACCAAAA T CCGTGTGT T TGT T T T T T - TGA T T C T AAA T AA T T T T T AAGGT A T T AACGT TGAAA T T - - - - - - - - - - CCCCC - - - - - AAAAAC T CACGGGA T T T AA T A T C T CGACCGGAC T AC - - A T CG - CGTGA T AGT T T TGACCA T T AA T T AGGAACCA T T A T - - - - - - GCCGAA
T A T T T T T T C T T T CCAAA T A T A TGC T T CAGT AGCA T T T CGGA T T A T TGT AA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GCCCCC T TGT AAAAACACA TGGA T T T TGGT AGC T CGAGCGGAC T AC T - - A T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A TGAG - GAAGA T AA T TGT AACA T T C T T
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - C T A T C - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GT CCCC T T C T AAAAACACACGGA T T T TGGT AGC T CGACCGAGCAGA - - - - - - CCA T A T CAGC T T C T T T CGT - - T ACGT AAAA T A T T A T A - - - - AAA TGAA
AA T AAAA T CCGT CCAAA - - - - T AGT CCGGT CGAGA T A T T AAA T CCCGTGAGT T TGT T T T T T A TGA T T C T AAA T AA T T T T T AAGGTGT T AACGT TGAGA T T - - - - - - - - - - GCCCC T T TGT AAAAACACACGGA T T T TGGT AGC T CGACCGGAC T A T C - AA T A - AA T T AGC T T T C T TGT - T T AG - - - - - - - - - GGT T T T T T TGACCC TGTG
AGT CCA T A T TG - - - - - - - - - - CAAAC TGG - - - - - - - - - - - - - A T TGGCAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GCC T CC T T C T AAAAACACACGGA T T T TGGT AGC T CGACCGGAC T A T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAAA - - A T T AAGAGA T AAGAAAAGT AA T AAA
GT AGTGT T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - ACA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CCCC T AAAAAAACACGGGA T T T AA T A T C T CGACCGGAC T A T - - - - - - CACC T T T A T T T T T T T C T AA - - A T CAA T CAA T A T TGT AAGGGTGT T CCA
T A T T T T T T C T T T - CAAA T A T A TGC T T CAGT AGCGT T T CGGA T T A T TGT AA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GCCCCC T TGT AAAAACACA TGGA T T T TGGT AGC T CGAGCGGAC T AC T - - A T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A TGAG - GAAGA T AA T TGT AACA T T C T T
T ACGCA TGT - - T A T T AA - A - - T - - - - - - - - - GCAGT T T T AACCGC TGT AA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - G - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T A - GA T T A T AA T AAAAA T - AAAA - - - - - - - - - AAGT A T AAGT T T AC T - - -
T AAAGT T T CC T - - - AAGC - - - T T A T T AGGT T CCC T T A T T AAA T T T TGCGC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - ACC T CC T AA T AAAAACACACGGA T T T AAGT AAC T CGACCGGAC T AA - - - - - - A T AA T T T AGT T T A T CCACG - - T AA T T TGA T T A T T A T A TGA - - - - - - - -
AGTGTGT T T A T T ACAAA T A T ACA T T A T CA T TGGGT T T A T AGA T C T TGT A T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T CC T T - - - - - AAAAAC T CACGTGA T T T AA T A T C T CGACCGGAC T AA T - GA T A - AAC T CGAGT TGAAA T - - - - - - - - T CACGT AAC T CGAGT T AAAC T CGA
T T T T TGT T T T A - - - - - - - ACGCGGT T CGACGGTGGA T AAAAA T T CAAAAC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GCCCCCGAC T AAAAACACGGGGA T T T TGGT AGC T CGACCGGAC T A T T T - - - - CAACC T TGGT T CCACAGT T - - CGCA T CGT T TGGT A T AACAA T A T TGCA
A T ACAA T T T C TGA T AAG - A T A T AGT CC TGT TGAGA T A T T AAA T T T CGCGAGT T TGT T T T T T A TGA T T C T AAA T AA T T T T T AAGA TGT T AACGT TGAAA T T - - - - - - - - - - GT CCCC T T C T AAAAACACGCGGA T T T TGGT AGC T CGACCGAAC T AA T T AA T T AAAC T A T AA T T T - - - - - - - - A - - - - - - - - - A T T CGT A T T T A T A T A - - G
AAAA T TGT T T T - - C T AA T - - - - - - - - A TGT AGCGCC T CC - - - T A T - - T AG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GCCCCC T - - AAAAAAC T CACGGGA T T T AA T A T C T CGACCGGAC T A T TGCA TGGAGC T AAAGT C TGT CC - - - - - GT CAGAGAAGA T T T CAA T AACAC T CAA
A T ACAA T T T C TGA T AAG - A T A T AGT CC TGT TGAGA T A T T AAA T T T CGCGAGT T TGT T T T T T A TGA T T C T AAA T AA T T T T T AAGA TGT T AACGT TGAAA T T - - - - - - - - - - GT - CCC T T C T AAAAACACGCGGA T T T TGGT AGC T CGACCGAAC T AA T T AA T T AAAC T A T AA T T T - - - - - - - - A - - - - - - - - - A T T CGT A T T T A T A T A - - G
T T T T AGT A T TG - - - - - - - - TGT AGT CC TGT CGAGC T ACCAAAA T CCGTGTGT T T A T T T T T T A TGA T T C T AAA T AA T T T T T AAGGTGT T AACGT TGAAA T T - - - - - - - - - - T CACC - - - - - AAAAAA T CACGGGA T T T AA T A T C T CGACCGGAC T A T - - AA T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T A T C T AA T T A TGA T AGAAGT A T T T C T
AA T A T T T AA TGT A T A T A T - T ACA T AC TGT T AAAAC T TGGAGGT ACCACGT - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CCA T C T AAAAAAAA T CACGGGA T T T AA T A T T T CGACCGGAC T A T T - AA TG - CAC TGGAC T T T T AAC - AAAA - - - - - - - - - AAGT CGAAAA T T AC T CAA
TGGCACC T T CGT A TGAA - - - - CAC T C TGAA T AGAA TGACACAAC T T T TGA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - C T T CCA T T CGAAAAACA T ACGGA T T T TGGT AGC T CGACGA - - - - - - - - - - - AA T A T T T T A T TGT C T C TGT C - - AACC T T A TGT A T T C T AGA T T T AA T A T T
GGT T T AC T CAGT A T A - - - A T A T T A T T T CA T T A T TGT T T CAAAAA T CA T T C - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CCA T AAAAAAC T CACGGGA T T T AA T A T C T CGACCGGAC T AA T T - - - - TGA T T A TGT CCCGAA T TGT - - - - - - - - - - - AAC TGAA T ACACA T T AA T
- - - - - - - - - - - - - - AAGT - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T AAA T C T CGCAC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GC T CCC T A - - AAAAAC T CACAGGA T T T AA T A T C T CGACCGGGC T A T - - - - - - A T A T T A T TGCCCA T A T AGT - - TGAAA T T ACGT T T C T AAGGGAGACACA
- - - - - - - - - - - - - - - - - - A T A T AGT CCGGT CGAGC T ACCAAAA T CCGTGTGT T TGT T T T T T A TGA T T C T AAA T AA T T T T T AAGGTGT T AACGT TGAAA T T - - - - - - - - - - CCCCG - - - - - AAAAAC T CACAGGA T T T AA T A T C T CGACCGGAC T A T C - AACA - T AA T C T AA T C TGGT TGGAAGA T T T T AAA T T A T T A T A T T A T A T T C T T A
A - - - - - - - - - - T A T AAGT AGACAAA T T AGT AGT AGAC T CAC T T T T TGCAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CCCC T - - T C T AAAAACA T T CGGA T T T TGGT AAC T CGAACGGAC T A T T - - A T A - T A T T T AGA T ACCA T T T AA T AA T AA T ACA TGAC T AAAACAA T A T TGAG
- - - - - - - - - - - - - - - - - - A T A T A T T C T AC T CGGTGAAACAAGAA T T A T T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GCCC T - - - - - AAAAAC T CACGGGA T T T AA T A T C T CGACCGGA T T A T - - - - - - T AA T CC T A T T T T T T AA T TG - - ACAC T AAGT AAA T AAAA T AAAA T T AAA
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GCCCCC T T C T AAAAACGCACGGA T T T T AGT AGC T CGACCGGAC T A T T T - - - - AGGC T T T A T T TGT T AAGT A - GCAGT T T T ACGGCAGT AGT AA T A T TGGC
T T - - - - T T T T T AA TGAA - - T A - AGGCCGGT CGAGA T A T T AAACCCCC TGAGT T TGT T T T T T A TGA T T C T AAA T AA T T T T T AAGGT A T T AACGT TGAAGT T - - - - - - - - - - GCCCCC T T CCAAAAACACACGGA T T T TGGT AGC T CGACCGGAC T A T C T A T T - T AAAAAAAGA T T T C T ACGAGA - - - T CGA T AAGCCA T A T CAGAAC T AAG
AA T C T T T T T T T - - GAAA T A TGT AGT CCGGT CGAGC T ACCAAAA T CCGTGTGT T T C T T T T T T A TGA T T C T AAA T AA T T T T T AAGT T - - - AACGT TGAAA T T - - - - - - - - - - CCC T A - - - - - AAAAAC T CAGGGGGT T T AA T A T C T CGACCGGCC T A T T - AAAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AGT C T CAAAAAGGT CGGC
GCCA T C T C T CG - - - - - - - - - - CA T T T T AGGA T AGCCAAAGGGAAA T ACAC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CCCCC T - AAAAAAC T CACGGAA T T T AA T A T C T CGACCGGAC T A T - - - - - - - AA T T ACAGT T T T T CCGAAGAAA T A - - GGT AA T T C T A TGGACAC T A TG
GTGGT A T T T T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAA T AAGA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CC T A T AAAAAAACAGGGGGT T T AA T A T C T CGACCGGACCAC - - - - - - CAA T TGT T TGT T T T T AGAA - - AGTGT T CA T T T CGAAAA T CAGAC T CA T
T T T C T T TGT T A - - - - - - - T T A - AA T T TGACAGTGT T AA - - - - - T A T ACAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GC T CCC T T C T AAAAACACACGGA T T T TGGT AGC TGGACCGGAC T AA T C - - - - - - A T T T T T A T C T AAAAGCCAACA T T T TGAAACA T A T T T T AA TGCAA T A
AA T T CC T A T TGCGTGGA T A TGTGGT T T CGT CGAGC T ACCAAAA TGAGTGTGT C TGT T T T T T A TGA T T C T AAA T AA T T T T T AAGGTGT T AACGT CAAAA T T - - - - - - - - - - - - - - - CC T T AAAAAAC T T ACGGGA T T T AA T A T C T CGACCGGAC T AG - - AA T AAAAC T T CGGTGCCGT T T CC - - T CCGCCGA T AGGCA T A - - - - - - - - - - -
TGCC TGT AC - - AA T AAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T AAA - - - T A T AG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CCCCCGA T C T AAAAACACACGGA T T T TGGT AGCGCGACCGGAC T A TG - AA TG - GA T T T TGGT A T A T T TGGACAAAGT CC TGT AA T CGT A T C TGT AC T AGA
T A T C T T T T A T A - - - - - - - A T A T AGT T CGGT CGAGA T A T T AAA T CCCGTGA - - - - GT T T T T T A TGA T T C T AAA T AA T T T T T AAGGTGT T T ACGT TGAAGC T - - - - - - - - - - GT CCCCC T TGGGAAACACAAGGA T T T TGGT AAC T CGACCGGAC T AC - - - - - - AAAAAACAAC T T A T A T ACA - - AAACAACAAAAC TGT AA T AAAAGCAAA
AAGAC T T AA TGT A T A T A T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CCCCC T AAAAAAAGACACGGGA T T T AA T A T C T CGACCGGAC T A - T - AA TG - CAC TGGAC T T T T AAC - AAAA - - - - - - - - - AAGT CGAAAA T T AC T CAA
TGT A TGT T T TG - - - - - - - - - - TGA T T T AGAGAAGGCACAAACAAAGA T TG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GCCCCC T T C T AAAAACACACGG - - T T T - - TGGC T CGAC TGGACCGT - - - - - - - AGT T C T A T A T T A T A T T A T - - A T C T AGTGGGGT TGCAGAAGGGT T TGA
AA T CA T T CGAA - - - - - - - - - - - - - - - CGGT T ACAAAAC T CGGTGT CACA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CCC T A - - - - - AAAAAC T CACGGGA T T T AA T A T C T TGACCGGT C T A T - - GA T A - CA T C T TGT A T T ACA T T A T AA T T T AAGAGT T A T T A T AA T T A TGAC T AA
CA T A T T T T T T C - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T C T A T T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GC T CCC T T C T AAAAACACACGGA T T T TGGT AGC T CGAC TGGAC T ACGTGA T CCAGT T T T AA T T T AAAAA T AAA T T T T T CAAA T TGCA T A TGT A T A T T CAG
AA T CCA T T A T T T T T A TGT A TGT AC T T T AGT T AC TGT ACAGGA T T T CGTGT - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GCCCCC T T C T AAAAACACACGGA T T T TGGT AGC T CGACCA T A T T A T - - - - T A - CCC T T T AC T AC T C T T - ACAA - - - - - - - - - CAGCAAAAGT AAA T C - - -
AA T TGAA T CGG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GA T CGT T C - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T A - AAAAAAC T CACGGGA T T T AA T A T C T CGA - CGGAC T A - T T - - - - AGA T T T T T A T T T AAAGAAA - - - - - - - - - - - A T T CA T AGAAA T A T T ACA
CGCCC T CGTGG - - - - - - - T T A T AGT CCGGT CGAGC T ACCAAAA T T CGT A TGT T TGT T T T T T A TGA T T T T AAA T AA T T T T T AA - - CGT T AACGT CGAAA T T - - - - - - - - - - CCCCC - - - - - AAAAAAACACGGGA T T T AA T A T C T CGACCGGAA T A - - - A - CA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T T ACA T AACA T T ACA - - A TGT T CA T T
AGT C T T C T TGC - - - - - - - GT A T AGT CCGGT CGAGC T ACCAAAA T CCGTGT A T T TGT T T T T T A TGA T T C T AAA T CA T T T T T AAGGTGT T AACGT T CAAA T T - - - - - - - - - - - - - - - CCCC T AAAAAAACACGGGA T T T AA T A T C T CGACCGGAC T A T - - - - - - GAA T T AAGT T T T T T AGCGT AA - - - - - - - - - AGGGA TGAGGAGA T CAAA
T AGGT AAAC T - T A T AA T T - - - T AAGT CGGAGAACC T ACAACGACGCA T AG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - ACCCCC T T C T AAAAACACACGGA T T T TGGT AAC T CGA T CGGGC T A T A - AGA - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAA T - - - - - - - ACC T T T T T AAAAAAA T T AA T
GACGT ACAC T CGA - AAA T - T ACA T AC TGT T AAAAC T TGGAGGT ACCACGT - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GCCCCC T T C T AAAAACACACGGGT T T T AGT T T C T TGAC TGC T CCA - - - - - TG - - - - TGTGCCA T T AA T - GT - - - - - - - - - - - AGGCA T AA T T T TGGT T AA
AAAA T T T TGGA - - - AAA T A T C TGC T C TGC T T CA T C T AC T ACA T T AC T T AC - - - - - - - - - - - - - - A T ACGAGCCAA TGT T T AAGGTGT T AACGT TGAAA T T - - - - - - - - - - CC T CC - - - - - AAAAAC T CAGGGGA T T T AA T A T C TGGAC TGGAC T - - T T AACA T AA T A T CA T T T T A T T T AAA - - C TGGT CAGAAA TGGTGAA T C TGT C - - -
AAAA TGT TGTG - - T AGA - AAA T T A T TGAGA TGAAC T AAAAAAA T T T T T AA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CCCC T - - - - - AAAAAC T CACGAGA T T T AA T A T C T CGACCGGAC T A T T - - - - - AA T T T CA T AGT T C T A T - - - - - GA T TGAAGAAA T AAGAAGA TGCGCAAC
AACCGC T T T T T T C T AAGT T T T T CGT T AAGT CGT ACA T T T AGA TGT T T TGT - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CCCCC - T TGT AAA T AAACACGGA T T T TGGT AGC T CGACCGGAC T AGG - AAAA - AAA T T A T T T T T T T A T C T CAG - - - - - - - - - AAA T A T AAGAA T T T T AAC
T A T AA T T T T C T - - - - - - - C TGT AGT CCGGT CGAGA T A T T AAA T CCCGTGA T T T TGT T T T T AA TGA T T C T AAA T AA T T T T CAAGGTGT T AACGT TGAAA T T - - - - - - - - - - CCCC T - - T C T AAAAACACACGGA T T T TGGT AGC T CGACAGGAC T AGT - - - - - GAA T T T T AAA T T T T A T - - - - - T A T T T T AAAAA T AC T ACAAA T AA T AA T
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T AA T C - - - - - - - - - - - - - - - - AA T CA T T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GCCCCC T T C T AAAAACACACGGA T T T TGGT AAC T CGAC TGGAC T T T - - - - - - AA T T TGT AGCCA T T TGGA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - T AAA TGT T T T A
CA T T T A T A T TGT A T AA T - A T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AC T TGT A T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GT CCC - T T C T AAAAACACACGAA T T T TGGT AGC T CGAC TGGAC T A T - - - - - - TGA T T A T T AC T TGAA T T AAACACGA TGCAGGA T T ACA T TGAAA T CC TG
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CAGTG - - - - - - - - - - - - - - - - CA T CGT CG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GCCCCC T T CAAAAAACACAGGGA T T T TGGT AGC T CGACCGGAC T AA - - AAAACAA T T T T T C T T C T T T T CCC - - GAC TGT CAC TGC T ACAACAAC T T CGAA
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - TGA T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GCCCCC T T C T AAAGACAGACGGA T T T TGGT AAC T CGA T CGGAC T AA - - AA T AAGAA T T AGGT T CCAGT T AA - - - - - - - - - - - - - - - - - - GAGAGAGT AAC
AACGGA T T T T T - - - - - - - AC T - - - - - - - - - - - - A T T ACCAAGT A T CGC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GCCCCC T T C T AAAAACACACGGA T T T TGG - - - C T CGAGCGGAC T A T T - A - - - T AGAA T CAA T AA T AA T T AAA T - - - - - - - AAAAC T AGA T CAA T A - - - - -
AA T T T AC T T C T CA T AAAAACA T AGT CCGGT CGAGC T ACCAAAA T CCA TGTGT T TGT T T T T T A TGA T T T T AAA T AA T T T T T AAGGT C T T AACGT TGAAA T T - - - - - - - - - - - - - - - C T CC T AAAAAAACACAGGA T T T AA T A T C T CGACCGAAC T A T T T - - - - GGGAC T T A T T T T CAA T T A T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T T CGT CG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GGCCAC T AC T AAAA T T ACACGGA T T T TGGT AGC T CCACCGGAC T A T TGAA T AGAAAGC T AA T T T T CAC T T A - - AA T ACACACAACCGCAGGGA T A T T T T T
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T T AGT AG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GCCC T A T T CCAAAAACACACGGA T T T TGGT AGC T CGA T CGGAC T A T - - - - - - AAA T TGCA T T A T T A T T T AA - - A T T T T AGGAGA T T A T C - - - - - - - - - - -
AA TGAA T - - - - - - - - - - - - A T T TGT T T T T A T T T AC T AC T AA T T T T T T T AC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GGCCCCCAC T AAAAACACACGAA T T T TGGT AGT T CGT CCGGAC T A - T - - - - - - T ACCCAAAA T A T CGACA T AA T T T T CCAAGCCC TGT ACCGAGGC T TGA
GCCA T C T C T CG - - - - - - - - - - CA T T T CAGGT T AGC T AAAGGGAAA T ACAG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CCCC T T C T AAAAACACA TGGA T T T TGGT AGC T CGACCGGAC TGT - - - - - - GAAGCACAAAA T T T AC T AAAGAACACCAA T AAA T A TGT CAA T A T T AA T
T - - - - - - - - - - T A T AAACA T AC - - - - - - - - - GAGGT T C T A T C - - - - A T AG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - ACCCCC T TGT AAAAACACACGGA T T T TGGT AGC T CGACCGGAC T - - G - - A T A - - - T T T T AGT T T CAA T - AAAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
AAA T AA T TGAA - - - - - - - T TGCA T T CAGTGCAAAACA T T AA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAA TGTGT T AGCA T TGAAAC T - - - - - - - - - - GT CCCC T T C T AAAAAC - - ACGGA T T T TGGCAGC T CGACCGGACCAA - - - - - - AAAAAACAC T T T A T A T AAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - CGAACGT CA T T
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AGGT T TGA T CGCGA T T T T AAAGT T TGCGA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GCCCCA T CC T AAAAAGT T AG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CA T T T C T A T T T T A TGT T AC - - - - - - - - - - - T A T T ACAAAAA TGT T A T C
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - C T A T C - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GCCC T C T T C T AAAAACACACGGA T T T TGGCAGC T CGGT CGGAC T A T - - - - - - CGGT CGT AAGT T C T C - - - - - - GAC T T AGACCGT TGGA T CCAGGT T ACG
AA T T T T A T TGT - - - - - - - AAA T AGT T TGGT CGAGA TGT T AAA T CCCGTGA - - - - GT T T T T T A TGA T T C T AAA T AAA T T T T AAGT TGT CAACA T TGAAA T T - - - - - - - - - - GCCCCC T AC T AAAAACACACGGA T T T TGGT AGC T CGGCCGGT C T CC T C - - - - GAGC TGT AGT T A T TGAAGT T AC T C T T TGGT AA T T CAAGC TGGA T TGA T
AA T CCA T T T AG - - - - - - - A T A T AGT CCGGT CGAGC T ACCAAAA T CCGTGTGT T T A T T T T T T A TGA T T C T AAA T CA T T T T T AAGGTGT CAACGT TGAAA T T - - - - - - - - - - CCCCC - - - - - AAAAAC T CACGGGAC T T AA T A T C T CGACCGGAC T - - - - A - CA - GA T A T AAA T T A TGA T AAA - - AC T AAGT AGCA T T T T - - - - - - T T CAGT
TGGCACACAC - T A TGAA - - - - CA T T T TGAA T AGAA TGACA T AAC T T T TGA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T CCAC T T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T ACAA T T C T AGCG - - - - - - - - - - - - - - - - - TGT A T CAAAAACCCAGCACA
AA T A T A T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - TGT T ACAGT T AAAGGT AAGG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GCC T CCAAC T AAAAACA T ACGGA T T T TGGT AGC T CAACCGGAC T AA - - - - - - CAC T AGT AA T ACCAC T AGA - - - - - - - - - - - - - - - - - - GT CAAA T T A T T
AAC T T A T CAC - - - - - - - - - - - CAGT C T - - T TGT AAA T C T TGGT ACCGGA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GCAACC T T C T AAAAACAC T CGGA T T T TGGT AGC T CGACCGGAC T AA - - - - - - - - - T AGGTGT T T CAA T AGA - - - - - - - - - - - - - - - - - - AC T AAA TGAAA
AGT CCGT T TGT - - - - - - - - - - T CGT TGCGT CAAACCAACAA T A T C TGT CG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - ACCCCC T AC T AAAAACACACGT A T T TGGGT AGC T CAACCGGAC T A T - - - - - - CGA T T A T A T C T A T T CCAGT - - GT AAAAAAAAAGT AGGGAAGCAA T AA T
A T TGT A T CA T A - - - - - - - A T A T TGT T TGA T TGAGAGAGAGAAACCCCCAG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GCCC T - - - - - AG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T CCC T T CAGT T T ACA T AAA - - CA TGT AAA TGAA T AGGACAC T A T CCGA
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - C T A T C - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GCCC T C T T C T AAAAACACACGGA T T T TGGCAGC T CGGT CGGAC T A T - - - - - - CGGT CGT AAGT T C T C - - - - - - GAC T T AGACCGT TGGA T CCAGGT T ACG
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - T A T AAA T T AA T AAAGT T AAACGT T T C T AGT T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CCCCC T AAAAAAAC T CACGGGA T T T AA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GAA T T T T TGT TGA TGTGGAAGCA - - - CAGGA T CCGT TGGCC TGT CGGT
A T T TGT T T T CG - - - - - - - A T TGGGT TGAAC T A T AC T - - - AGT - C T TGCAC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GT CCCC T A - - AAAAAC T CACGGGA T T T AA T A T C T CGACAGGAC T ACA T AA T AA TGT T T TGT T T T T A T T T A T T T T T T C T C T AAAACGGT A TGCAAA T T TGG
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CAA T T - - - - - - - - - - - - - - - - ACAGGCAG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AC T A T CAC T T T AA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GGT T TG - - T TGA T CA T AGA - - T T T A T A - GTGT T T T T C - - - - - - - - - - -
CAGC T T AGCCGT A T AAA - A - - CAA - - - - - - CAAAGGAAAAAA TGT CACGG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - TGT T T A T TGT AAAAACACACGGA T T T TGGT AGC T CAACCGGAC T A T - - - A T A - AA T AC T AA T T C T T AA - AAAA - - - - - - - - - CA T T A T AA T CAAA T CG - -
T A T TGAC T CC - - T TGAA T AGT T AGT CCGGT CGAGA T A T T AAA T CCCGTGAGT T TGT T T T T T A T T A T T C T AAA T AA T T T T T AAGGTGC T AAC T T T CAAA T T - - - - - - - - - - TGT T T A T TGT AAAAACACACGGA T T T TGGT AGC T CAACCGGAC T A T - - - A T A - AA T AC T AA T T C T T AA - AAAA - - - - - - - - - CA T T A T AA T CAAA T CG - -
AA T T T TGT TGC - - C T AA T - - - - - - - - - AACCGCGT T T CG - - - T AC TGT AA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GCCCCGT T C T AAAAACACAGGGA T T T TGGT AGC T CGGCCGAAC T A T T - - A T A - - GA T A T AGT CCAACC - - - - - A TGAG - GAAGA T T T AAACAACA T CCAA
- - - - - - - - - - - - - - - - - - T TGT CGT T T AGT TGGC T TGAAAA T T ACCA T AA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GCCCCAC T C T AAAAACACACGGAC T A TGGT A T CAGGA - - - - - - - - - - - - - - AGGAA T ACAC T T T T AGCAGGAA T T T T T C T AC T A T T T T A T ACGGGT CCGG
T T T A T A T C T T T T A T AAACA TGCA T T C T TGT T T ACACA T AGAAC T T CGTGA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T CAAAAA T AAAA T T - - - - - - - - - - GCACCA T T T CAAAAA T ACACGGA T T T TGGT AGC T CGACCGAAC T AA - - - - - - - AGC T CAAA T T TGAA T AAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - T AAACGC T CGT
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