Start crop Point End crop Point

1 MSA length = 2501 1
AAAGTTTTTTGAAACATCTAAAAGCGTGCTTTATTAAAATACTAATATTTCAACGATGTTTCACAAGGAACCAACCACAGCTTCAGTACAATTTATTANA

AAAGITTTTTGAAACATCTAAAAGCGTGCTTTATTAAAATACTAATATTTCAACGATGTTTCACAAGGAACCAACCACAGCTTCAGTACAATTTATTAA
AAAGTTTTTTGAAACATCTAAAAGCGTGCTTTATTAAAATACTAATATTTCAACGATGTTTCACAAGGAACCAACCACAGCTTCAGTAC-ATTTATTANRT

TTTTA-------- G----- AT--TA---ATAAA TETPAGTATTTTAATAAACACGCTTTTAGATGTTCAAAAAACTTTTAATA - - - - -« - - - AAAGTTTTTTGAAACATCTAAAAGCGTGCTTTATTAAAATACTAATATTTCAACGATGTTTCACAAGGAACCAACCACAGCTTCAGTACAATTTATTIRA
T ATTGATGAAA2BTA AEIA— - TTAGTATTTTAATAAACACGCTTTTAGATGTTCAAAAAACTTTTAATA - - - - - - - - - - AAAGTTTTTTGAAACATCTAAAAGCGTGCTTTATTAAAATACTAATATTTCAACGATGTTTCACAAGGAACCAACCACAGCTTCAGTACAATTTATTAA--
TETH-------- AA- - - - - - TACAAAGAG - - AAAGTTTTTTGAAACATCTAAAAGCGTGCTTTATTAAAATACTAATATTTCAACGATGTTTCACAAGGAACCAACCACAGCTTCAGTACAATTTATTAAT
TTHT ATIAAATAATTTAIA—CA]

ATAAA - AAAGTTTET T AAACAIAAAAGCGTGCTTTATTAAAATACTAATATTTCAACGATGTTTCACAAGGAACCAACCACAGCTTCAGTACAATTTATTAAA
------------ AA - - o e e e e e e e s AAAGTTTTTTGATACATCTAAAAGCGTGCTTTATTAAATACTAATATTTCAACGATGTTTCACAAGGAACCAACCACAGCTTCAGTACAATTTATTAAT
5 5 AAAGTTTTTTGATACATCTAAAAGCGTGTTTTATTAAAATACTAATATTTCAACGATGTTTCACAAGGAACJAACCACAGCTTCAGTACAATTTATTAAA
.i ------- AI --------- lA.AlﬁGAAIAAA AAAGTTTTTTGAAACATCTAAAAGCGTGCTTTATTAAAATACTAATATTTCAACGATGTTTIACAAGGAACCAACCACAGCTTCAGTACAATTTAITAAA
TTRARTAAATAA- - TAAAT - - TAREIA AAAAIRBA A A AAAGTTTTTTGAAACATCTAAAAGCGTGCTTTATTAAAATACTAATATTTCAACGATGTTTCACAAGGAACCAACCACAGCTTCAJTACAATTTATTAAT
AAAGTTTTTTGATACATCTAAAAGCGTGTTTTATTAAAATACTAATATTTCAACGATGTTTCACAAGGAACCAACCACAGCTTCAGTACAATTTATIAA
AAAGTTTTTTGAAACATCTAAAAGCGTGCTTTATTAAAATACTAATATTTCAACGATGTTTCACAAGGAACCAACCACAGCTTCAGTACAATTTANTAAA
A———TTTTTTGATACATITAAAAGCGTGTTTTATTAAAATACTAATATTTCAACGATGTTTCACAAGGAACIAACCACAGCITCAGTACTATITATEFhT
AAAGTTTTTTGAAACATCTAAAAGCGTGCTTJATTAAAATACTAATATTTCAACGATGTTTCACAAGGAACCAACCACAGCTTCAGTACAATTTATARA
Gric-Br---------------- AAAGTTTTTTGATACATCTAAAAGCGTGTTTTATTAAAATACTAATATTTCAACGATGTTTCACAAGGAACCAACCACAGCTTCAGTACTATTT/TTAAT
TTEAATTAGATAGITTAAATTITA AAAGTTTTTTGAAACATCTAAAAGCGTGCTTTATTAAATACTAATATTTCAACGATGTTTCACAAGGAACCAACCACAGCTTCAGTACAATTTATTA
U AAAGTTTTTTGATACATCTAAAAGCGTGTTTTATTAAAATACTAATATTTCAACGATGTTTCACAAGGAACCAACCACAGCTTCAGTACTATTATTAAA
-------------------------------------------------------------------------------------------------------------- A---TTTTTTGATACATCTAAAAGCGTGTTTTATTAAAATACTAATATTTCAACGATGTTTCACAAGGAJCCAACCACAGCJTCAGTACTATTTATTAAT
TATTAGTATTTTAATAAACACGCTTTTAGATGTTCAAAAAACTTTTAATA - - = - - - == - - AAAGTTTTTTGAAACATCTAAAAGCGTGCTTTATTAAAATACTAATATTTCAACGATGTTTCACAAGGAACCAACCACAGCTTCAGTACAATTTATTAAA
-------------------------------------------------------------- AAAGTTTTTTGAAACATCTAAAAGCGTGCTTTATTAAAATACTAATATTTCAACGATTTTCACAAGGAACCAACCACAGCTTCAGTACAATTTATTA - -
------------------------------------------------------------ AAAGTTTTTTGAAACATCTAAAAGCGTGCTTTATTAAAATACTAATATTTCAACGATGTTTCACAAGGAACCAACCACAGCTTCAGTACAATTTATARA

----- AG--TBAA- - - TATIBGAAA - - - - - -TATTAGTATTTTAATAAACACGCTTTTAGATGTTCAAAAAACTTTTAATA----------AAAGTTTTTTGATACATCTAAAAGCGTGTTTTATTAAAATACTAATATTTCAACGATGTTTCACAAGGAACCAACCACAGCTTCAGTACAATTTATTAA -
-------- BATT-AA e AAAGTTTTTTGATAMATCTAAAAGCGTGTTTTATTAAAATATAATATTTCAACGATGTTTCBCAAGGAACCAACCACAGCTTCAGTATATTTATT - - -
TT@T---T----AA-BTBAB-

TATTAGTATTTTAATAAACACJCTTTTAGATGTTCAAAAAACTTTTAATA - - - - -« - - - AAAGTTTTTTGATACATCTAAAAGCGTGTTTTATTAAAATACTAATATTTCAACGATGTTTCACAAGGAACCAACCACAGCTTCAGTACTATTTATIART
S Y . -\ AAAGTTTTTTGATACATCTAAAAGCGTGTTTTATTAAAATACTAATATTTCAACGATGTTTCACAAGGAACCAACCACAGCTTCAGTACTATTIAI!AIA
TATTAGTATTTTAATAAACACGCTTTTAGATGTTCAAAAAACTTTTAATA - - = - - - == - - AAAGTTTTTTGATACATCTAAAAGCGTGTTTTATTAAAATACTAATATTTCAACGATGTTTCACAAGGAACCAACCACAGCTTCAGTACTATTTATTAAA
TATTAGTATTTTAATAAACACGCTTTTAGATGTTCAAAAAJCTTTTAATA - - - - oo AAAGETTTTTGAAACATCTAAAAGCGTGCTTTATTAAAATACTAATATTTCAACGATJTTTCACAAGGAACCAACCACAGCTTCAGTACAATTTATTAA
TATTAGTATTTTAATAAACACGCTTTTAGATGTTCAAAAAACTTTTAATA - - = - - - == - - AAAGTTTTTTGAAACATCTAAAAGCGTGCTTTATTAAAATACTAATATTTCAACGATGTTTCACAAGGAACCAACCACAGCTTCAGTACAATTTATHANA
AAAGTTTTTTGATACATCTAAAAGCGTGTTTTATTAAAATACTAATATTTCAACGATGTTTCACAAGGAACCAACCACAGCTTCAGTACTATTTAlTAA
AAAGTTTTTTIATAATCTIAAAGCGTGTTTTATTAAAATACTAATATTTCAACGATGTTTCACAAGGAACCAACCACAGCTTCAGTACTATTTATTARA
AAAGTTTTTTGATACATCTAAAAGCGTGTTTTATTAAAATACTAATATTTCAACGATGTTTCACAAGGAACCAACCACAGCTTCAGTACTATTTATTAAA
AAAGTTTTTTGATACATCTAAAAGCGTGTTTTATTAAAATACTAATATTTCAACGATGTTTCACAAGGAACCAACCACAGCTTCAGTACTATTTATTAA -
-C.TTAAATAA - TTAAAT - - T’ATAAAEAIA-TATTAGTATTTTAATAAACACGCTTTTAGATGTTCAAAAAACTTTTAATA ---------- AAAGTTTTTTGAAACATCTAAAAGCGTGCTTTATTAAAATACTAATATTTCAACGATGTTTCACAAGGAACCAACCACAGCTTCAGTACAATTTATTAA -
TTTTAAT - - - - - AA- - == m - - T ATAAA AT AAATTTGAAA - - - - o o o o o oo o e o o o o AAAGTTTTTTGAAACATCTAAAAGCGTGCTTTATTAAAATACTAATATTTCAACGATGTTTCACAAGGAACCAACCACAGCTTCAGTACAATTTATIJAA-
-------------------------------------------------------------------------------------------------------------- AAAGTTTTTTGAAACATCTAAAAGCGTGCTTTATTAAAATACTAATATTTCAACGAJGTTTCACAAGGAACCAACCACAGCTTCAGTACAATTTATTAAA

---------------- TABA------- oo .- AAAGTTTTTTGATACATCTAAAAGCGTGTTTTTTIRAAATACTAATATTTCAACGATGTTTCACAAGGAACCAACCACAGCTTCAGTACAATTTATTAAA
TTHT-AB-AAARG- - - TAAATT AAGAA TATTIGTATTTTAATAAACACGCTTTTAGATGTTCAAAAAARTTTTAATA - - - oo AAAGTTTTTTGAAACATCJAAAAGCGTGCTTTATTAAAATACTAATATTTCAACGATGTTTCACAAGGAACCAACCACAGCTTCAGTACAATTTARTAREE
Gror----------- @rana---7 TAAAA TATTAGTATTTTAATAAACACGCTTTTAGATGTTCAAAAAACTTTTAATA- - - - -« - - - - AAAGTTTTTTGAAACATCTAAAAGCGTGCTTTATTAAAATACTAATATTTCAACGATGTTTCACAAGGAACCAACCACAGCTTCAGTACAATTTATTAAA
----- AAAGTTTTTTGAAACATCTAAAAGCGTGCTTTATTAAAATACTAATATTTCAACGATGTTTCACAAGGAACCAACCACAGCTTCAGTACAATTTATTAAA
GrTR-ATTAAAT--TTTBAA---TA AAAGTTTTTTGAAACATCTAAAAGCGTGCTTTATTAAAATACTAATATTTCAACGATGTTTCACAAGGAACCAACCACAGCTTCAGTACAATTTATTAAA

TTTT AAAGTTTTTTGAAACATCTAAAAGCGTGCTTTATTAAAATACTAATATTTCAACGATGTTTCACAAGGAACCAACCACAGCTTCAGTACAATTTATTAAA
GBE - - - TAAATAA- -BBAATTATA- - -ATAA ATEA TATTAGTATTTTAATAAACACGCTTTTAGATGTTCAAAAAACTTTTAATA - - - -« --- AAAGTTTTTTGAAACATCTAAAAGCGTGCTTTATTAAAATACTAATATTTCAACGATGTTTCACAAGGAACCAACCACAGCTTCAGTACAATTTATTAAA
------------------------- -AAAA1A!A - AAAGTTTTTTGAAACATCTAAAAGCGTGCTTTATTAAAATACTAATATTTCAACGATGTTTCACAAGGAACCAACCACAGCTTCAGTACAATTTABTAAA
------------------------------------------------------------------------------------------------------------ AAAGTTTTTTGAAACATCTAAAAGCGTGCTTTATTAAAATACTAATATTTCAACGATGTTTCACAAGGAACCAICCACAGCTTCAGTACAATTTATTARA
-------------------------------------------------------------------------------------------------------------- AAAGTTTTTTGAAACITCTAAAAGCGTGCTTTATTAAAATACTAATATTTCAACGATGTTTCACAAGGAACCAACCACAGCTTCAGTACAATTTATHAAA
TTTTAAIi— —iIGTTTIAAT— -B~ AAAGTTTTTTGAAACATCTAAAAGCGTGCTTTATTAAAATACTAATATTTCAACGATGTTTCACAAGGAACCAACCACAGCTTCAGTACAATTTAT
------- AABGA-TTA- - - - - -- AAAGTTTTTTGAAACATCTAAAAGCGTGCTTTATTAAAATACTAATATTTCAACGATGTTTCACAAGGAACCAACCACAGCTTCAGTACAATTTATTAA

AAAGTTTTTTGATACATCTAAAAGCGTGTTTTATTAAAATACTAATATTTCAACGATGTTTCACAAGGAACCAACCACAGCTTCAGTACAATTTATTANT

TR AGTTTEAATTATAGEEATAAAATNAAA TR A T TAGTATTTTAATAAACACGCTTTTAGATGTTCAAAAAACTTTTAATA- - - -« - - - - - AAAGTTTTTTGAAACATCTAAAAGCGTGCTTTATTAAAATACTAATATTTCAACGATGTTTCACAAGGAACCAACCACAGCTTCAGTACAATTTATTAMA
L R R ARG - - - - - - e AAAGTTTTTTGAAACATCTAAAAGCGTGCTTTATTAAAATACTAATATTTCAACGATGTTTCACAAGGAACCAACCACAGCTTCAGTACAATTTA - - - - -

5. ------------------ BT TAGTATTTTAATAAACACGCTTTTAGATGTTCAAAAAACTTTTAATA- - -« - -~ - - AAAGTTTTTTGATACATCTAAAAGCGTGTTTTATTAAAATACTAATATTTCAACGATGTTTCACAAGGAACCAACCACAGCTTCAGTACTATTTAT - - - -
LR L LR A- - -AAA TATTAGTATTTTAATAAACACGCTTTTAGATGTTCAAAAAACTTTTAATA- - - - - - -~ -- AAAGTTTTTTGATACATCTAAAAGCGTGTTTTATTAAAATACTAATATTTCAACGATGTTTCACAAGGAACCAACCACAGCTTCAGTACTATTTAT - - - -

———————————————————————————————————————————————————————————— AAAGTTTTTTGATACATCTAAAAGCGTGTTTTATTAAAATACTAATATTTCAACGATGTTTCACAAGGAACCAACCACAGCTTCAGTACTATTTAITAAA
———————————————————————————————————————————————————————————— AAAGTTTTTTGAAACATCTAAAAGCGTGCTTTATTAAAATACTAATATTTCAACGATGTTTCACAAGGAACCAACCACAGCTTCAGTACAATTTATTAAA

TRTC- -

TTTC—ATTIGATAATTTAAATTATA.AIAAIA TATTAITATTTTAATAAACACGCTTTTAGATGTTCAAAAAACTTTTAATA ---------- AAAGTTTTTTGAAACATCTAAAAGCGTGCTTTATTAAAATAITAATATTTCAACGATGTTTCACAAGGAACCAACCACAGCTTCAGTACAATTTATTAIT
TTTTAAI——GATAA——TAAATTATA ATAA - - TATTAGTATTTTAATAAACACGCTTTTAGATGTTCAAAAAACTTTTAATA - - - - - = = = - - AAAGTTTTTTGAAACATCTAAAAGCGTGCTTTATTAAAATACTAATATTTCAACGATGTTTCACAAGGAACCAACCACAGCTTCAGTACAITTTATTA A
TTTC---mm--- IATTTAAAI AAAGTTTTTTGAAACATCTAAAAGCGTGCTTTATTAAAATACTAATATTTCAACGATGTTTCACAAGGAACCAACCACAGCTTCAGTACAATTTATTAAA
----------------------- AAAGTTTTTTGAAACATCTAAAAGCGTGCTTTATTAAAATACTAATATTTCAACGATGTTTCACAAGGAACCAACCACAGCTTCAGTACAATTTATTAMMA
TITTAATTIAATAATITAAITCATA AAAGTTTTTTGAAACATCTAAAAGCGTGCTTTATTAAAATACTAATATTTCAACGATGTTTCACAAGGAACCAACCACAGCTTCAGTACAAITTIET'T
TTTT AAAGTTTTTTGAAACATCTAAAAGCGTGCTTTATTAAAATACTAATATTTCAACGATGTTTCACAAGGAACCAACCACAGCTTCAGTACAATTTANTIRRA

0 AAAGTTTTTTGATACATCTAAAAGCGTGTTTTATTAAAATACTAATATTTCAACGATGTTTCACAAGGAACCAACCACAGCTTCAGTACTAT - - - - TAAA
TTC---- - - oo AAAGTTTTTTGATACATCTAAAAGCGTGCTTTATTAAAATACTAATAITTIA-ATGTTIC-A-A-AICACA.TICAGT.A.TTIETIAA
TT@T---TAAATAA-TTARA- - - - - AAAGTTTTTTGATACATCTAAAAGCGTGTTTTATTAAAATACTAATATTTCAACGATGTTTCACAAGGAACCAACCACAGCTTCAGTACTATTTANTAAT

TAAR- - - - - AG——IAAA———IA AAAGTTTTTTGATACATCTAAAAGCGTGTTTTATTAAAATACTAATATTTCAACGATGTTTCACAAGGAACCAACCACAGCTTCAGTACTATTTATTAAR
TTTTAAT - - - - - GATTEABA- - ------------ AAAGTTTTTTGATACATCTAAAAGCGTGTTTTATTAAAATACTAATATTTCAACGATGTTTCACAAGGAACCAACCACAGCTTCAGTACTATTJATTAAT
------------------------------------------------ AAAGTTTTTTGATACATCTAAAAGCGTGTTTTATTAAAATACTAATATTTCAACGATGTTTCACAAGGAACCAACCACAGCTTCAGTACTATTTATTAAA
----------------------------------------------------------- AAAGTTTTTTGATACATCTAAAAGCGTGTTTTATTAAAATACTAATATTTCAACGATGTTTCACAAGGAACCAACCACAGCTTCAGTACTATTTATTAR-
AAAGTTTTTTGATACATCTAAAAGCGTGTTTTATTAAAATACTAATATTTCAACGATGTTTCACAAGGAACCAACCACAGCTTCAGTACTATTTATT - - -
-------------------------------------------------------------------------------------------------------------- AAAGTTTTTTGATACATCTAAAAGCGTGTTTTATTAAAATACTAATATTTCAACGATGTTTCACAAGGAACCAACCACAGCTTCAGTACTATTTATTAAA
Glr----- AAR- - - - TAAA- - - TABGBAAAA - - BTEAA TATTAGTATTTTAATAAACACGCTTTTAGATGTTCAAAAAACTTTAATA - - - - - AAJIGTTTTTTGATACATCTAAAAGCGTGTTTTATTAAAATACTAATATTTCAACGATGTTTCACAAGGAACCAACCACAGHITTCAGTACTATTTAT - - - -
TTTT-ATEBAATGA- - TAAAT - - T ATAAA - - - AAA TATTAGTATTTTAATAAACACGCTTTTAGATGTTCAAAAAACTTTTAATA - - = - - - == - - AAAGTTTTTTGATACATCTAAAAGCGTGTTTTATTAAAATACTAATATTTCAACGATGTTTCACAAGGAACCAACCACAGCTTCAJTACTATTTATTAA-
TT- -ATTAAATGATTARATTATA TAAA - [ifiAA TATTAGTATTTTAATAAACACGCTTTTAGATGT TCAAAAAACT T T TAATA - - - = & - m o e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e @ e e e e e e e e e e e e e e @ e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e m s
AAAGTTTTTTGATACATCTAAAAGCGTGTTTTATTAAAATATAATATTTCAACGATGTTTCACAAGGAACCAACCACAGCTTCAGTACTATTTATTAAA
AAAGTTTTTTGATACATCTAAAAGCGTGTTTTATTAAAATACTAATATTTCAACGATGTTTCACAAGGAACCAACCACAGCTTCAGTACAATTTATTAA
AAAGTTTTTTGAAACATCTAAAAGCGTGCTTTATTAAAATACTAATATTTCAACGATGTTTCACAAGGAACCAACCACAGCTTCAGTACAATTTATTAAA
AAAGITTTTTGAAACATCTAAAAGCGTGCTTTATTAAAATACTAATATTTCAACGATGTTTCACAAGGAACCAACCACAGCTTJAGTACAATTTATTAAA
AAAGTTTTTTJAAACATCTAAAAGCGTGCTTTATTAAAATACTAATATTTCAACGATGTTTCACAAGGAACCAACCACAGCTTCAGTACAATTTATTAAA
AAAGTTTTTTGAAACATCTAAAAGCGTGCTTTATTAAAATACTAATATTTCAACGATGTTTCACAAGGAACCAACCACAGCTTCAGTACAATTTATIAIA

ITITAAT— —AATAEI ATTAGTATTTTAATAAACACGCTTTTAGATGTTCAAAAAACTTTTAATA---------- AAAGTTTTTTGAAACATCTAAAAGCGTGCTTTATTAAAATACTAATATTTCAACGATGTTTCACAAGGAACCAACCACAGCTTCAGTACAATTTATTAEBA
TTTTAAT - - - - - - -GERA - - - TAGEEAAGA - -IBRAAAGBAN- - ---- - - TATTAGTATTTTAATAAACACGCTTTTAGATGTTCAAAAAACTTTTAATA---=---=---- AAAGTTTTTTGAAACATCTAAAAGCGTGCTTTATTAAAATACTAATATTTCAACGATGTTTCACAAIGAACCAACCACAGCTTCAGTACAATTTATTAA—
ITTTAA.TIAIATAATT TATTAGTATTTTAATAAACACGCTTTTAGATGTTCAAAAAACTTTTAATA---=------- AAAGTTTTTTGATACATCTAAAAGCGTGCTTTATTAAAATACTAATATTTCAACGATGTTTCACAAGGAACCAACCACAGCTTCAGTACAATTTATTAAT
TTTTAGE - - - - - - -BAAA---TA TATTAGTATTTTAATAAACACGCTTTTAGATGTTCAAAAAACTTTTAATA---=------- AAAGTTTTTTGATACATCTAAAAGCGTGTTTTATTAAAATACTAATATTTCAACGATGTTTCACAAGGAACCAACCACAGCTTCAGTACTAT TAT-—
TTTTAATTAAATHEA TTA.— - - TATTAGTATTTTAATAAACACGCTTTTAGATGTTCAAAAAACTTTTAATA---=------- AAAGTTTTTTGATACATCTAAAAGCGTGTTTTATTAAAATACTAATATTTCAACGATGTTTCACAAGGAACCAACCACAGCTTCAGTACTAT!IATTAAA
————————————————————————————————————————————————————————————————————————————————— AAAGTTTTTTGAAACATCTAAAAGCGTGCTTTATTAAAATACTAATATTTCAACGATGTTTCACAAGGAACCAACCACAGCTTCAGTACAATTTATTAAT
TTTC- - - m s s e e e e e e e e e e - - - - - - A A Al - - - - - - - - - - - - - = = - - - - - - e - e s e e e e e e e s e e - e e - - - - m- - --- - - - - AAAGTTTTTTGAAACATCTAAAAGCGTGCTTTATTAAAATACTAATATTTCAACGATGTTTCACAAGGAACCAACCACAGCTTCAGTACAATTTATTAAA
--- —AITTAAATIATTTAIA—TA— - TATTAGTATTTTAATAAACACGCTTTTAGATGTTCAAAAAACTTTTAATA---=---=---- AAAGTTTTTTGAAACATCTAAAAGCGTGCTTTATTAAAATACTAATATTTCAACGATGTTTCACAAGGAACCAACCACAGCTTCAGTACAATTT - ==----
TTTTAATTA- - —GAT.AAAT— -TA TAITAGTATTTTAATAAACACGCTTTTAGATITTCAAAAAACTTTTAATA —————————— AAAGTTTTTTGAAACATCTAAAAGCGTGCTTTATTAAAATACTAATATTTCAACGATGTTTCACAAGGAACCAACCACAGCTTCAGTACAATTTATTAAA
—————————————————————————————————————————————————————————————————————————————————————————————————————————————— AAAGTTTTTTGAAACATCTAAAAGCGTGCTTTATTAAAATACTAATATTTCAACGATGTTTCACAAGGAACCAACCACAGCTTCAGTACAATTTATTAAA
TTTT-----=-=------ TAAA- - - - TITTAGTATTTTAATAAACACGCTTTTAGATGTTCAAAAAACTTTTAATA —————————— AAAGTTTTTTGAAACATCTAAAAGCGTGCTTTATTAAAATACTAATATTTCAACGATGTTTCACAAGGAACCAACCACAGCTTCAGTACAATTTATTAAT
TTT ATTAGATAAITTAA TTATA TATTAGTATTTTAATAAACACGCTTTTAGATGTTCAAAAAACTTTTAATA---=---=---- AAAGTTTTTTGAAACATCTAAAAGCGTGCTTTATTAAAATACTAATATTTCAACGATGTTTCACAAGGAACCAACCACAGCTTCAGTACAATTTATTAAA
TTI!ATTAAAT— - —TIAAIT— -TA TATTAGTATTTTAATAAACACGCTTTTAGATGTTCAAAAAACTTTTAATA---=------- AAAGTTTTTTGAAACATCTAAAAGCGTGCTTTATTAAAATACTAATITTTCAACGATGTTTCACAAGGAACCAACCACAGCTTCAGTACAATTTATTAAT

TRTTAATTAAATAATTTAAA---TA

TATTAGTATTTTAATAAACACGCTTTTAGATGTTCAAAAAACTTTTAATA---=---=---- AAAGTTTTTTGAAACATCTAAAAGCGTGCTTTATTAAAATAITAATATTTCAACGATGTTTCACAAGGAACCAACCACAGCTTCAGTACAATTTATTA T
TRTTAATTAAATAATTTAAA---TA

TATTAITATTTTAATAAACACGCTTTTAGATGTTCAAAAAACTTTTAATA —————————— AAAGTTTTTTGAAACATCTAAAAGCGTGCTTTATTAAAATACTAATATTTCAACGATGTTTCACAAGGAACCAACCACAGCTTCAGTACAATTTATTAET
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size: 2501bp; fragments: 3648; full length: 0 (>=2250.9bp)
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d ufbed g Lbed fm Lbed 0 0 nbed g Lbed fm 2.bed 0.0 I After TEtrimmer Extended plot Blue lines are boundaries
size: 3310bp; fragments: 3565; full length: 0 (>=2979bp)
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TE: nd 4 family 1923 Before TEtrimmer 532 bp

size: 532bp; fragments: 2462; full length: 441 (>=478.8bp)
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After TEtrimmer ORF and PFAM domain plot
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