
Start crop Point End crop Point

MSA length = 2501
T T T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAAGT AG - - ACAAACAAAA T TGACG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAAGT T T T T TGAAACA T C T AAAAGCGTGC T T T A T T AAAA T AC T AA T A T T T CAACGA TGT T T CACAAGGAACCAACCACAGC T T CAGT ACAA T T T A T T A T A
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAAGC T T T T TGAAACA T C T AAAAGCGTGC T T T A T T AAAA T AC T AA T A T T T CAACGA TGT T T CACAAGGAACCAACCACAGC T T CAGT ACAA T T T A T T AAC
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAAGT T T T T TGAAACA T C T AAAAGCGTGC T T T A T T AAAA T AC T AA T A T T T CAACGA TGT T T CACAAGGAACCAACCACAGC T T CAGT AC - A T T T A T T A T T
T T T T A - - - - - - - - G - - - - - A T - - T A - - - A T AAA T T T AAAA T T A T AC T T AC TGT AAGT A T T T T AA T AAACACGC T T T T AGA TGT T CAAAAAAC T T T T AA T A - - - - - - - - - - AAAGT T T T T TGAAACA T C T AAAAGCGTGC T T T A T T AAAA T AC T AA T A T T T CAACGA TGT T T CACAAGGAACCAACCACAGC T T CAGT ACAA T T T A T T C T A
T CCACA T T CGA TGACCCAAAGT AC T AAAA TGA - - AAAAA T A T A TGT T T AA T T T T AGT A T T T T AA T AAACACGC T T T T AGA TGT T CAAAAAAC T T T T AA T A - - - - - - - - - - AAAGT T T T T TGAAACA T C T AAAAGCGTGC T T T A T T AAAA T AC T AA T A T T T CAACGA TGT T T CACAAGGAACCAACCACAGC T T CAGT ACAA T T T A T T AA -
T C T A - - - - - - - - AA - - - - - - - - - T ACAAACAG - - CAGAACA TGC T C T AAG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAAGT T T T T TGAAACA T C T AAAAGCGTGC T T T A T T AAAA T AC T AA T A T T T CAACGA TGT T T CACAAGGAACCAACCACAGC T T CAGT ACAA T T T A T T AA T
T T C T CA T AAAA T AA T T T AGA - CA - AAAGA T AAA - ACACC T AAAA T AA T T A T A T T AGT A T T T T AA T AAACACGC T T T T AGA TGT T CAAAAAAC T T T T AA T A - - - - - - - - - - AAAGT T TGT T AAAACAAAAAAAAGCGTGC T T T A T T AAAA T AC T AA T A T T T CAACGA TGT T T CACAAGGAACCAACCACAGC T T CAGT ACAA T T T A T T AAA
- - - - - - - - - - - - AA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAAA T T T A T T T T AGGG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAAGT T T T T TGA T ACA T C T AAAAGCGTGC T T T A T T AAA T T AC T AA T A T T T CAACGA TGT T T CACAAGGAACCAACCACAGC T T CAGT ACAA T T T A T T AA T
T T T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAAGT T T T T TGA T ACA T C T AAAAGCGTGT T T T A T T AAAA T AC T AA T A T T T CAACGA TGT T T CACAAGGAACAAACCACAGC T T CAGT ACAA T T T A T T AAA
C T CG - - - - - - - - AC - - - - - - - - - CAGCAAGAGAACAAAAAGACAAAACAG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAAGT T T T T TGAAACA T C T AAAAGCGTGC T T T A T T AAAA T AC T AA T A T T T CAACGA TGT T TGACAAGGAACCAACCACAGC T T CAGT ACAA T T T AA T AAA
T T T T CAA T AAA T AA - - T AAA T - - T AA T T AAGAAA TGAAACA T CGT TGAAA T A T T AGT A T T T T AA T AAACACGC T T T T AGA TGT T CAAAAAAC T T T T AA T A - - - - - - - - - - AAAGT T T T T TGAAACA T C T AAAAGCGTGC T T T A T T AAAA T AC T AA T A T T T CAACGA TGT T T CACAAGGAACCAACCACAGC T T CAA T ACAA T T T A T T AA T
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAAGT T T T T TGA T ACA T C T AAAAGCGTGT T T T A T T AAAA T AC T AA T A T T T CAACGA TGT T T CACAAGGAACCAACCACAGC T T CAGT ACAA T T T A T ACAA
GT T AGA T CAGA TGGT T T CAA T CA T T AAAA T AAAA T T AAA T AAAA - - - AAC TGT T AGT A T T T T AA T AAACACGC T T T T AGA TGT T CAAAAAAC T T T T AA T A - - - - - - - - - - AAAGT T T T T TGAAACA T C T AAAAGCGTGC T T T A T T AAAA T AC T AA T A T T T CAACGA TGT T T CACAAGGAACCAACCACAGC T T CAGT ACAA T T T AA T AAA
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A - - - T T T T T TGA T ACA T T T AAAAGCGTGT T T T A T T AAAA T AC T AA T A T T T CAACGA TGT T T CACAAGGAACAAACCACAGCC T CAGT AC T A T A T A T T T A T
- - - - - - - - - - - - AG - - - - - - - T A T AAA T A T AA - - T A TGAAAA T AAA T AAACA T T AGT A T T T T AA T AAACACGC T T T T AGA TGT T CAAAAAAC T T T T AA T A - - - - - - - - - - AAAGT T T T T TGAAACA T C T AAAAGCGTGC T T CA T T AAAA T AC T AA T A T T T CAACGA TGT T T CACAAGGAACCAACCACAGC T T CAGT ACAA T T T A T AA T A
C T T C - C T - - - - - - - - - - - - - - - - TGGACC T AG - - - - - - - - - - - - - - - AAC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAAGT T T T T TGA T ACA T C T AAAAGCGTGT T T T A T T AAAA T AC T AA T A T T T CAACGA TGT T T CACAAGGAACCAACCACAGC T T CAGT AC T A T T TGT T AA T
T T A T AA T T AGA T AGA T T AAA T T T T AGGT A T AGTGC T ACA T A T C T AGA T AA T C T T AGT A T T T T AA T AAACACGC T T T T AGA TGT T CAAAAAAC T T T T AA T A - - - - - - - - - - AAAGT T T T T TGAAACA T C T AAAAGCGTGC T T T A T T T AAA T AC T AA T A T T T CAACGA TGT T T CACAAGGAACCAACCACAGC T T CAGT ACAA T T T A T T C T A
C TGG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T CGAAGAAG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAAGT T T T T TGA T ACA T C T AAAAGCGTGT T T T A T T AAAA T AC T AA T A T T T CAACGA TGT T T CACAAGGAACCAACCACAGC T T CAGT AC T A T C T A T T AAA
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A - - - T T T T T TGA T ACA T C T AAAAGCGTGT T T T A T T AAAA T AC T AA T A T T T CAACGA TGT T T CACAAGGACCCAACCACAGCC T CAGT AC T A T T T A T T AA T
T T T CAA T TGAC T AGGCGAAA T T AAAGGGA T AAAAAAGGAAA T AAAAA T T A T A T T AGT A T T T T AA T AAACACGC T T T T AGA TGT T CAAAAAAC T T T T AA T A - - - - - - - - - - AAAGT T T T T TGAAACA T C T AAAAGCGTGC T T T A T T AAAA T AC T AA T A T T T CAACGA TGT T T CACAAGGAACCAACCACAGC T T CAGT ACAA T T T A T T AAA
T T T C - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T AAAAAA T AACGG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAAGT T T T T TGAAACA T C T AAAAGCGTGC T T T A T T AAAA T AC T AA T A T T T CAACGA T T T T T CACAAGGAACCAACCACAGC T T CAGT ACAA T T T A T T A - -
T T T T - - - - - - - - AA - - T AAGA - - - - - - - - - - - - - GT AA T T A T T T T T T T T C - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAAGT T T T T TGAAACA T C T AAAAGCGTGC T T T A T T AAAA T AC T AA T A T T T CAACGA TGT T T CACAAGGAACCAACCACAGC T T CAGT ACAA T T T AA T AGA
GA TGAGT - - - - - AG - - TGAA - - - T A T AAGAAA - - ACAAAAAACACA - - - - T A T T AGT A T T T T AA T AAACACGC T T T T AGA TGT T CAAAAAAC T T T T AA T A - - - - - - - - - - AAAGT T T T T TGA T ACA T C T AAAAGCGTGT T T T A T T AAAA T AC T AA T A T T T CAACGA TGT T T CACAAGGAACCAACCACAGC T T CAGT ACAA T T T A T T AA -
A T A T - - - - - - - - T A T T - AAGC - - - - - - - - - - - - - AAAAA T AA TGT T T A T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAAGT T T T T TGA T A T A T C T AAAAGCGTGT T T T A T T AAAA T A T T AA T A T T T CAACGA TGT T T CGCAAGGAACCAACCACAGC T T CAGT A T T A T T T A T T - - -
T T C T - - - T - - - - AA - GTGAG - CA - - AAGACAGA - A T AAGA T AA T TGGGGA T A T T AGT A T T T T AA T AAACACAC T T T T AGA TGT T CAAAAAAC T T T T AA T A - - - - - - - - - - AAAGT T T T T TGA T ACA T C T AAAAGCGTGT T T T A T T AAAA T AC T AA T A T T T CAACGA TGT T T CACAAGGAACCAACCACAGC T T CAGT AC T A T T T A T AA T T
C T T C - - - - - - - - AA - - - - - - - - - - AAAAGAAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAAGT T T T T TGA T ACA T C T AAAAGCGTGT T T T A T T AAAA T AC T AA T A T T T CAACGA TGT T T CACAAGGAACCAACCACAGC T T CAGT AC T A T T AAC T ACA
C T AGAA T T A - - - GG - - T CAA T TGACGT T A T AAAA - - - AGAAAA T T AGAGA T A T T AGT A T T T T AA T AAACACGC T T T T AGA TGT T CAAAAAAC T T T T AA T A - - - - - - - - - - AAAGT T T T T TGA T ACA T C T AAAAGCGTGT T T T A T T AAAA T AC T AA T A T T T CAACGA TGT T T CACAAGGAACCAACCACAGC T T CAGT AC T A T T T A T T AAA
C T T T - - - - - - - - AA T T T ACA - - - T TGGAA T AAAAA T T AAC T T T AA T T T T A T A T T AGT A T T T T AA T AAACACGC T T T T AGA TGT T CAAAAACC T T T T AA T A - - - - - - - - - - AAAGGT T T T TGAAACA T C T AAAAGCGTGC T T T A T T AAAA T AC T AA T A T T T CAACGA T A T T T CACAAGGAACCAACCACAGC T T CAGT ACAA T T T A T T T AA
T T A TGGT - - AA T A - - - CAAGT T T T AAAAA T AA - - - - - - - - - - - T AA T T AA T A T T AGT A T T T T AA T AAACACGC T T T T AGA TGT T CAAAAAAC T T T T AA T A - - - - - - - - - - AAAGT T T T T TGAAACA T C T AAAAGCGTGC T T T A T T AAAA T AC T AA T A T T T CAACGA TGT T T CACAAGGAACCAACCACAGC T T CAGT ACAA T T T A T AA T A
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAAGT T T T T TGA T ACA T C T AAAAGCGTGT T T T A T T AAAA T AC T AA T A T T T CAACGA TGT T T CACAAGGAACCAACCACAGC T T CAGT AC T A T T T AC T AAC
A T AA - - - - - - - - AA T T T A TGC - - - - - - - - - - - - - A T AAAAA T TGT T T A T C - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAAGT T T T T T T A T AAA T C T T AAAGCGTGT T T T A T T AAAA T AC T AA T A T T T CAACGA TGT T T CACAAGGAACCAACCACAGC T T CAGT AC T A T T T A T T AGA
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - ACA T CAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAAGT T T T T TGA T ACA T C T AAAAGCGTGT T T T A T T AAAA T AC T AA T A T T T CAACGA TGT T T CACAAGGAACCAACCACAGC T T CAGT AC T A T T T A T T AAA
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAAGT T T T T TGA T ACA T C T AAAAGCGTGT T T T A T T AAAA T AC T AA T A T T T CAACGA TGT T T CACAAGGAACCAACCACAGC T T CAGT AC T A T T T A T T AA -
GACCGGT T AAA T AA - T T AAA T - - T AAGAA T AAAGTGAAACA T CGT TGAAA T A T T AGT A T T T T AA T AAACACGC T T T T AGA TGT T CAAAAAAC T T T T AA T A - - - - - - - - - - AAAGT T T T T TGAAACA T C T AAAAGCGTGC T T T A T T AAAA T AC T AA T A T T T CAACGA TGT T T CACAAGGAACCAACCACAGC T T CAGT ACAA T T T A T T AA -
T T T T AA T - - - - - AA - - - - - - - - - T TGACA T AAAGAA T CA T AAA T T TGAAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAAGT T T T T TGAAACA T C T AAAAGCGTGC T T T A T T AAAA T AC T AA T A T T T CAACGA TGT T T CACAAGGAACCAACCACAGC T T CAGT ACAA T T T A T AAA -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAAGT T T T T TGAAACA T C T AAAAGCGTGC T T T A T T AAAA T AC T AA T A T T T CAACGACGT T T CACAAGGAACCAACCACAGC T T CAGT ACAA T T T A T T AAA
- - - - - - - - - - - - - - - - T AGA - - - - - - - - - - - - - - ACAAAAAAA T T ACAGG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAAGT T T T T TGA T ACA T C T AAAAGCGTGT T T T T T T T AAA T AC T AA T A T T T CAACGA TGT T T CACAAGGAACCAACCACAGC T T CAGT ACAA T T T A T T AAA
T T A T - AC - AAACG - - - T AAA T T TGAGAAGAAGAAC T T C T AA - - AAAGGAA T A T T TGT A T T T T AA T AAACACGC T T T T AGA TGT T CAAAAAAA T T T T AA T A - - - - - - - - - - AAAGT T T T T TGAAACA T CCAAAAGCGTGC T T T A T T AAAA T AC T AA T A T T T CAACGA TGT T T CACAAGGAACCAACCACAGC T T CAGT ACAA T T T AA T AGG
C T T T - - - - - - - - - - - C T AAA - - - T T A T T C T AAAAAAAAAAAA T A T TGGAA T A T T AGT A T T T T AA T AAACACGC T T T T AGA TGT T CAAAAAAC T T T T AA T A - - - - - - - - - - AAAGT T T T T TGAAACA T C T AAAAGCGTGC T T T A T T AAAA T AC T AA T A T T T CAACGA TGT T T CACAAGGAACCAACCACAGC T T CAGT ACAA T T T A T T AAA
- - - - - A T - - - - - GA - - - - - - - - - CCGACAGAG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAAGT T T T T TGAAACA T C T AAAAGCGTGC T T T A T T AAAA T AC T AA T A T T T CAACGA TGT T T CACAAGGAACCAACCACAGC T T CAGT ACAA T T T A T T AAA
GT T A - A T T AAA T - - T T TGAA - - - T AA T T A T AA - - GAGAA - A TGT A T T TGG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAAGT T T T T TGAAACA T C T AAAAGCGTGC T T T A T T AAAA T AC T AA T A T T T CAACGA TGT T T CACAAGGAACCAACCACAGC T T CAGT ACAA T T T A T T AAA
T T T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAAGT T T T T TGAAACA T C T AAAAGCGTGC T T T A T T AAAA T AC T AA T A T T T CAACGA TGT T T CACAAGGAACCAACCACAGC T T CAGT ACAA T T T A T T AAA
GCC T - - - T AAA T AA - - GGAA T T A T A - - - A T AA TGTGGA T CAAAAAA T AAGT A T T AGT A T T T T AA T AAACACGC T T T T AGA TGT T CAAAAAAC T T T T AA T A - - - - - - - - - - AAAGT T T T T TGAAACA T C T AAAAGCGTGC T T T A T T AAAA T AC T AA T A T T T CAACGA TGT T T CACAAGGAACCAACCACAGC T T CAGT ACAA T T T A T T AAA
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GCAAAAA - - T CAAAAAA T CA T T AGA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAAGT T T T T TGAAACA T C T AAAAGCGTGC T T T A T T AAAA T AC T AA T A T T T CAACGA TGT T T CACAAGGAACCAACCACAGC T T CAGT ACAA T T T AA T AAA
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAAGT T T T T TGAAACA T C T AAAAGCGTGC T T T A T T AAAA T AC T AA T A T T T CAACGA TGT T T CACAAGGAACCAGCCACAGC T T CAGT ACAA T T T A T T ACA
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAAGT T T T T TGAAAC T T C T AAAAGCGTGC T T T A T T AAAA T AC T AA T A T T T CAACGA TGT T T CACAAGGAACCAACCACAGC T T CAGT ACAA T T T A T AAAA
T T T T AAA - - - - - TGT T TGAA T - - CAGT CA T AAA - GAGAGGC T T T CCAAAC T A T T AGT A T T T T AA T AAACACGC T T T T AGA TGT T CAAAAAAC T T T T AA T A - - - - - - - - - - AAAGT T T T T TGAAACA T C T AAAAGCGTGC T T T A T T AAAA T AC T AA T A T T T CAACGA TGT T T CACAAGGAACCAACCACAGC T T CAGT ACAA T T T A TGT T A
- - - - - - - A T AAGGA - T T A - - - - - - - GAAA T T AA - - - - A T T T AAGAAAAAA T A T T AGT A T T T T AA T AAACACGC T T T T AGA TGT T CAAAAAAC T T T T AA T A - - - - - - - - - - AAAGT T T T T TGAAACA T C T AAAAGCGTGC T T T A T T AAAA T AC T AA T A T T T CAACGA TGT T T CACAAGGAACCAACCACAGC T T CAGT ACAA T T T A T T AAG
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CAGGT AA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAAGT T T T T TGA T ACA T C T AAAAGCGTGT T T T A T T AAAA T AC T AA T A T T T CAACGA TGT T T CACAAGGAACCAACCACAGC T T CAGT ACAA T T T A T T A T T
T T A T - - - - - - - - AGT T TGAA T T A T AGAAA T AAAA T AAAA T T A T A T T AGCA T A T T AGT A T T T T AA T AAACACGC T T T T AGA TGT T CAAAAAAC T T T T AA T A - - - - - - - - - - AAAGT T T T T TGAAACA T C T AAAAGCGTGC T T T A T T AAAA T AC T AA T A T T T CAACGA TGT T T CACAAGGAACCAACCACAGC T T CAGT ACAA T T T A T T A T A
T T T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAAACGG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAAGT T T T T TGAAACA T C T AAAAGCGTGC T T T A T T AAAA T AC T AA T A T T T CAACGA TGT T T CACAAGGAACCAACCACAGC T T CAGT ACAA T T T A - - - - -
T T T - - - T - - - - - - - - - TGCA - - - - - AGT A T AC T - - - - - - - - - - - - - - - - - - GT T AGT A T T T T AA T AAACACGC T T T T AGA TGT T CAAAAAAC T T T T AA T A - - - - - - - - - - AAAGT T T T T TGA T ACA T C T AAAAGCGTGT T T T A T T AAAA T AC T AA T A T T T CAACGA TGT T T CACAAGGAACCAACCACAGC T T CAGT AC T A T T T A T - - - -
T T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A - - - AAAC T AA T AAAAA T T A T T AGT A T T T T AA T AAACACGC T T T T AGA TGT T CAAAAAAC T T T T AA T A - - - - - - - - - - AAAGT T T T T TGA T ACA T C T AAAAGCGTGT T T T A T T AAAA T AC T AA T A T T T CAACGA TGT T T CACAAGGAACCAACCACAGC T T CAGT AC T A T T T A T - - - -
- - - - - - - - - - - - AA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CAAAAAA T CAGC T AGT - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAAGT T T T T TGA T ACA T C T AAAAGCGTGT T T T A T T AAAA T AC T AA T A T T T CAACGA TGT T T CACAAGGAACCAACCACAGC T T CAGT AC T A T T T AA T AAA
T C T C - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T AAAAAACAAACGAG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAAGT T T T T TGAAACA T C T AAAAGCGTGC T T T A T T AAAA T AC T AA T A T T T CAACGA TGT T T CACAAGGAACCAACCACAGC T T CAGT ACAA T T T A T T AAA
T T T C - A T TGGA T AA T T T AAA T T A T AA T CAGAAGA T T AAACA T T A T T T AA T T A T T AA T A T T T T AA T AAACACGC T T T T AGA TGT T CAAAAAAC T T T T AA T A - - - - - - - - - - AAAGT T T T T TGAAACA T C T AAAAGCGTGC T T T A T T AAAA T A T T AA T A T T T CAACGA TGT T T CACAAGGAACCAACCACAGC T T CAGT ACAA T T T A T T A T T
T T T T AAC - - GA T AA - - T AAA T T A T AA T T A T AA - - AACCA T T T T A T T A T A T T A T T AGT A T T T T AA T AAACACGC T T T T AGA TGT T CAAAAAAC T T T T AA T A - - - - - - - - - - AAAGT T T T T TGAAACA T C T AAAAGCGTGC T T T A T T AAAA T AC T AA T A T T T CAACGA TGT T T CACAAGGAACCAACCACAGC T T CAGT ACA T T T T A T T A T A
T T T C - - - - - - - - T A T T T AAAC - - - - - - - - - - - - - A T A T A T CA T A T A T A T C - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAAGT T T T T TGAAACA T C T AAAAGCGTGC T T T A T T AAAA T AC T AA T A T T T CAACGA TGT T T CACAAGGAACCAACCACAGC T T CAGT ACAA T T T A T T AAA
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T AGT AA T AA - - TGAAAAGC TGT ACAGC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAAGT T T T T TGAAACA T C T AAAAGCGTGC T T T A T T AAAA T AC T AA T A T T T CAACGA TGT T T CACAAGGAACCAACCACAGC T T CAGT ACAA T T T A T T A T A
T A T T AA T T T AA T AA T A T AAGT CA T AGGT AAA T AA T AAAAAAAAA T T AACC T T C T AGT A T T T T AA T AAACACGC T T T T AGA TGT T CAAAAAAC T T T T AA T A - - - - - - - - - - AAAGT T T T T TGAAACA T C T AAAAGCGTGC T T T A T T AAAA T AC T AA T A T T T CAACGA TGT T T CACAAGGAACCAACCACAGC T T CAGT ACAAC T T C T TGT T
T T T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GAGA T AA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAAGT T T T T TGAAACA T C T AAAAGCGTGC T T T A T T AAAA T AC T AA T A T T T CAACGA TGT T T CACAAGGAACCAACCACAGC T T CAGT ACAA T T T AC T T T A
T T T C - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CCAAAGAAA T A T AGGA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAAGT T T T T TGA T ACA T C T AAAAGCGTGT T T T A T T AAAA T AC T AA T A T T T CAACGA TGT T T CACAAGGAACCAACCACAGC T T CAGT AC T A T - - - - T AAA
T T CC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AGAAGCAG - - CAAAACAGGAACAACA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAAGT T T T T TGA T ACA T C T AAAAGCGTGC T T T A T T AAAA T AC T AA T AA T T AA T T AA TGT T ACGTGA T CGA T T T A T CACAAGTGCAGT CAAGA T TGT T T AA
T T C T - - - T AAA T AA - T T A T A - - - - - A TGA T AAAC T AA T AAC T AA T AAA T A T A T T AGT A T T T T AA T AAACACGC T T T T AGA TGT T CAAAAAAC T T T T AA T A - - - - - - - - - - AAAGT T T T T TGA T ACA T C T AAAAGCGTGT T T T A T T AAAA T AC T AA T A T T T CAACGA TGT T T CACAAGGAACCAACCACAGC T T CAGT AC T A T T T AC T AA T
ACC T AAC - - - - - AG - - CAAA - - - CAGT AGAAA - - - T AAGAAA T AAACA - - T A T T AGT A T T T T AA T AAACACGC T T T T AGA TGT T CAAAAAAC T T T T AA T A - - - - - - - - - - AAAGT T T T T TGA T ACA T C T AAAAGCGTGT T T T A T T AAAA T AC T AA T A T T T CAACGA TGT T T CACAAGGAACCAACCACAGC T T CAGT AC T A T T T A T T AAG
T T T T AA T - - - - - GA T T CAGA - - - - - - - - - - - - - - TGAAGT AA T A T A T T T T T A T T AGT A T T T T AA T AAACACGC T T T T AGA TGT T CAAAAAAC T T T T AA T A - - - - - - - - - - AAAGT T T T T TGA T ACA T C T AAAAGCGTGT T T T A T T AAAA T AC T AA T A T T T CAACGA TGT T T CACAAGGAACCAACCACAGC T T CAGT AC T A T T CA T T AA T
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAAGT T T T T TGA T ACA T C T AAAAGCGTGT T T T A T T AAAA T AC T AA T A T T T CAACGA TGT T T CACAAGGAACCAACCACAGC T T CAGT AC T A T T T A T T AAA
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T T AA T AAACACGC T T T T AGA TGT T CAAAAAAC T T T T AA T A - - - - - - - - - - AAAGT T T T T TGA T ACA T C T AAAAGCGTGT T T T A T T AAAA T AC T AA T A T T T CAACGA TGT T T CACAAGGAACCAACCACAGC T T CAGT AC T A T T T A T T AG -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GAAA TGA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAAGT T T T T TGA T ACA T C T AAAAGCGTGT T T T A T T AAAA T AC T AA T A T T T CAACGA TGT T T CACAAGGAACCAACCACAGC T T CAGT AC T A T T T A T T - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAAGT T T T T TGA T ACA T C T AAAAGCGTGT T T T A T T AAAA T AC T AA T A T T T CAACGA TGT T T CACAAGGAACCAACCACAGC T T CAGT AC T A T T T A T T AAA
C T A T - - - - - AAC - - - - T AAA - - - T AGGAAAAA - - A T CAAC T A T A T T T T CA T A T T AGT A T T T T AA T AAACACGC T T T T AGA TGT T CAAAAAACA T T T AA T A - - - - - - - - - - AA TGT T T T T TGA T ACA T C T AAAAGCGTGT T T T A T T AAAA T AC T AA T A T T T CAACGA TGT T T CACAAGGAACCAACCACAGT T T CAGT AC T A T T T A T - - - -
T T T T - A T AGAA TGA - - T AAA T - - T TGGAA T AAA - - - AAA T T T AA T T A T CC T A T T AGT A T T T T AA T AAACACGC T T T T AGA TGT T CAAAAAAC T T T T AA T A - - - - - - - - - - AAAGT T T T T TGA T ACA T C T AAAAGCGTGT T T T A T T AAAA T AC T AA T A T T T CAACGA TGT T T CACAAGGAACCAACCACAGC T T CAA T AC T A T T T A T T AA -
T T A - - A T T AAA TGA T C T A T A T T A T AAAA T T AAA - T AAAGAA T A T T T T T AGT A T T AGT A T T T T AA T AAACACGC T T T T AGA TGT T CAAAAAAC T T T T AA T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAAACAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAAGT T T T T TGA T ACA T C T AAAAGCGTGT T T T A T T AAAA T A T T AA T A T T T CAACGA TGT T T CACAAGGAACCAACCACAGC T T CAGT AC T A T T T A T T AAA
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CACGC T T T T AGA T C T T CAAAAAAC T T T T AA T A - - - - - - - - - - AAAGT T T T T TGA T ACA T C T AAAAGCGTGT T T T A T T AAAA T AC T AA T A T T T CAACGA TGT T T CACAAGGAACCAACCACAGC T T CAGT ACAA T T T A T T ACA
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAAGT T T T T TGAAACA T C T AAAAGCGTGC T T T A T T AAAA T AC T AA T A T T T CAACGA TGT T T CACAAGGAACCAACCACAGC T T CAGT ACAA T T T A T T AAA
T T T C - - - - - - - - AGT T T AACC - - - - - - - - - - - - - A T AAAACGT AAC T AAC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAAGC T T T T TGAAACA T C T AAAAGCGTGC T T T A T T AAAA T AC T AA T A T T T CAACGA TGT T T CACAAGGAACCAACCACAGC T T T AGT ACAA T T T A T T AAA
- - - - - - - - - - - - AA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAAAA TGT AA T CGAGT - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAAGT T T T T T AAAACA T C T AAAAGCGTGC T T T A T T AAAA T AC T AA T A T T T CAACGA TGT T T CACAAGGAACCAACCACAGC T T CAGT ACAA T T T A T T AAA
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAAGT T T T T TGAAACA T C T AAAAGCGTGC T T T A T T AAAA T AC T AA T A T T T CAACGA TGT T T CACAAGGAACCAACCACAGC T T CAGT ACAA T T T A T AA T A
GT C T AA T - - AA T AAA T T AAAAAA T AGTGAAAA - - AA T AACGT AGAA T A T AAA T T AGT A T T T T AA T AAACACGC T T T T AGA TGT T CAAAAAAC T T T T AA T A - - - - - - - - - - AAAGT T T T T TGAAACA T C T AAAAGCGTGC T T T A T T AAAA T AC T AA T A T T T CAACGA TGT T T CACAAGGAACCAACCACAGC T T CAGT ACAA T T T A T T AGA
T T T T AA T - - - - - A T - - GC T A - - - T AGAAAAGA - - T T AAAGAA - - - - - - - - T A T T AGT A T T T T AA T AAACACGC T T T T AGA TGT T CAAAAAAC T T T T AA T A - - - - - - - - - - AAAGT T T T T TGAAACA T C T AAAAGCGTGC T T T A T T AAAA T AC T AA T A T T T CAACGA TGT T T CACAA TGAACCAACCACAGC T T CAGT ACAA T T T A T T AA -
C T T T AA T AA T A T AA T T C T T A T T A T T AAAGCAAGT AAAAACAA T A TGGTGA T A T T AGT A T T T T AA T AAACACGC T T T T AGA TGT T CAAAAAAC T T T T AA T A - - - - - - - - - - AAAGT T T T T TGA T ACA T C T AAAAGCGTGC T T T A T T AAAA T AC T AA T A T T T CAACGA TGT T T CACAAGGAACCAACCACAGC T T CAGT ACAA T T T A T T AA T
T T T T AGG - - - - - A T - - GAAA - - - T AGAAAAAA - - T CAAAAAA T A T CGGA T T A T T AGT A T T T T AA T AAACACGC T T T T AGA TGT T CAAAAAAC T T T T AA T A - - - - - - - - - - AAAGT T T T T TGA T ACA T C T AAAAGCGTGT T T T A T T AAAA T AC T AA T A T T T CAACGA TGT T T CACAAGGAACCAACCACAGC T T CAGT AC T A T A T A T CGG -
T T T T AA T T AAA T CAC T T A T T - - - CAAAAA TGGAAA T ACAA T T AAA TGGGA T A T T AGT A T T T T AA T AAACACGC T T T T AGA TGT T CAAAAAAC T T T T AA T A - - - - - - - - - - AAAGT T T T T TGA T ACA T C T AAAAGCGTGT T T T A T T AAAA T AC T AA T A T T T CAACGA TGT T T CACAAGGAACCAACCACAGC T T CAGT AC T A T T AA T T AAA
- - - - - - - - - - - - AA - - - - - - - - - TGGAAAGGAAAA T AAACACCAAGGCGA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAAGT T T T T TGAAACA T C T AAAAGCGTGC T T T A T T AAAA T AC T AA T A T T T CAACGA TGT T T CACAAGGAACCAACCACAGC T T CAGT ACAA T T T A T T AA T
T T T C - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T CAAAC T AAACA T AGC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAAGT T T T T TGAAACA T C T AAAAGCGTGC T T T A T T AAAA T AC T AA T A T T T CAACGA TGT T T CACAAGGAACCAACCACAGC T T CAGT ACAA T T T A T T AAA
- - - - AGT T AAA T CA T T T ACA - T A - - AAAAAAA - ACAAAA T A T T T T T A T AGT A T T AGT A T T T T AA T AAACACGC T T T T AGA TGT T CAAAAAAC T T T T AA T A - - - - - - - - - - AAAGT T T T T TGAAACA T C T AAAAGCGTGC T T T A T T AAAA T AC T AA T A T T T CAACGA TGT T T CACAAGGAACCAACCACAGC T T CAGT ACAA T T T - - - - - -
T T T T AA T T A - - - GA T CGAAA T - - T AAC T A T AAGAAAAA T T AAAGTGGT AGT AGT AGT A T T T T AA T AAACACGC T T T T AGA T A T T CAAAAAAC T T T T AA T A - - - - - - - - - - AAAGT T T T T TGAAACA T C T AAAAGCGTGC T T T A T T AAAA T AC T AA T A T T T CAACGA TGT T T CACAAGGAACCAACCACAGC T T CAGT ACAA T T T A T T AAA
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAAGT T T T T TGAAACA T C T AAAAGCGTGC T T T A T T AAAA T AC T AA T A T T T CAACGA TGT T T CACAAGGAACCAACCACAGC T T CAGT ACAA T T T A T T AAA
T T T T - - - - - - - - - - - - T AAA - - - - GAA T A T AA - - - - - - - - - - - - - - - - - - TGT T AGT A T T T T AA T AAACACGC T T T T AGA TGT T CAAAAAAC T T T T AA T A - - - - - - - - - - AAAGT T T T T TGAAACA T C T AAAAGCGTGC T T T A T T AAAA T AC T AA T A T T T CAACGA TGT T T CACAAGGAACCAACCACAGC T T CAGT ACAA T T T A T T AA T
GT T T CA T T AGA T AAA T T AAGT T A T AGC T A T AA T - T T AAA T AAAA T AGA T C T A T T AGT A T T T T AA T AAACACGC T T T T AGA TGT T CAAAAAAC T T T T AA T A - - - - - - - - - - AAAGT T T T T TGAAACA T C T AAAAGCGTGC T T T A T T AAAA T AC T AA T A T T T CAACGA TGT T T CACAAGGAACCAACCACAGC T T CAGT ACAA T T T A T T AAA
GT T AAA T T AAA T - - - T CAAGT - - T A T A TGT AA - - T T AA T T AA T T T AGA TGT A T T AGT A T T T T AA T AAACACGC T T T T AGA TGT T CAAAAAAC T T T T AA T A - - - - - - - - - - AAAGT T T T T TGAAACA T C T AAAAGCGTGC T T T A T T AAAA T AC T AA T T T T T CAACGA TGT T T CACAAGGAACCAACCACAGC T T CAGT ACAA T T T A T T AA T
T A T T AA T T AAA T AA T T T AAA - - - T AA T AA T T AAA TGAAACA T CGT TGAAA T A T T AGT A T T T T AA T AAACACGC T T T T AGA TGT T CAAAAAAC T T T T AA T A - - - - - - - - - - AAAGT T T T T TGAAACA T C T AAAAGCGTGC T T T A T T AAAA T AA T AA T A T T T CAACGA TGT T T CACAAGGAACCAACCACAGC T T CAGT ACAA T T T A T T AGT
T A T T AA T T AAA T AA T T T AAA - - - T AA T AA T T AAA TGAAACA T CGT TGAAA T A T T A T T A T T T T AA T AAACACGC T T T T AGA TGT T CAAAAAAC T T T T AA T A - - - - - - - - - - AAAGT T T T T TGAAACA T C T AAAAGCGTGC T T T A T T AAAA T AC T AA T A T T T CAACGA TGT T T CACAAGGAACCAACCACAGC T T CAGT ACAA T T T A T T AGT
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 size: 2501bp; fragments: 3648; full length: 0 (>=2250.9bp)
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 size: 3310bp; fragments: 3565; full length: 0 (>=2979bp)
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 size: 532bp; fragments: 2462; full length: 441 (>=478.8bp)
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