
Start crop Point End crop Point

MSA length = 968
A - - - - - - T C T AAGACAAA T A T A T A - - - - - - C TGT ACAGGGTGT CCCACA T AAGA T CC T C T A T CCC T T T A T C T CGAAAGA T A T T C T A T T T ACGA T AAAAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T A T A T A T A T A T A T A T A T A TGTG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - TGTG
GGT T T A T A T AAAA T T A T C T ACAAA - - T AGA T TGT ACGGGGTGT CCCACA T AAAACG - TGT A T C T CC T T A T C T TGAAAGA T A T T CGA T T T T CGAAAAAAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T A T A
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GA T TGT ACAGGGTGT T CAACACAAGA T T C T C T A T C T C T T T A T C TGAAAAGT T A T T CAGT T T ACGAAAAAAA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
TGGAAAAACAAAGACCAGT T TGAA - - - - - - GTGT ACAGGA T A T CCCACA T AAGA T CC T C T A T AC T C T T A T C T CGAAAGA T A T T CGA T T T AGGAAAAAAA - - - - - - - - - - - T T T T T T T TGAAAAA T A T AAA T T A T T TGA T T T T T AAAAGT TGA T CA T T T TG - A T ACGTGGAA T T T T T A T AA T A T AA T T CCC T T AAAACCAA T AA T AC T T TG
T T T A T T CA T - - - - - - - - - - - - - - - - - T A TGT TGT ACG - GA TGT CCCACA T AAGA T CC T C TGT CCCC T T A T C TGGAAAGA T T T T TGA T T T ACAAAAAAAA - - - - - - - - - - - T T T T T T T T AAAAAA T A T AAGGAAA T AGA T TGT T AAAAGT TGA T CA T CC TGAA T AAGTGGAAGT T A T A T AA T A T AA T T CCC T T AAAACCAA T AA T AC T T TG
T A T T T C T AA TGT T AC TGTGGAAA - T ACGT T A T A T ACAGGGTGT CCCACA T AAGA T CCAC T A T CCGC T T A T C T CAAAAGACA T T CAA T T T ACGAAAAAAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
GT T AA TGACA T AA TGACACGT C - - T AC - - - - - - T ACAGGGTGT CCCA T A T AAGA T CC T C T A T CC T C T T A T C T TGAAAGA T A T T TGA T T T ACGAAAAGAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AA T AAA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T CA T A T T T TG
A - - - - - - A T T AAA T T AA T T T AAAA - - CA - - A T A T ACAGGGTGT T CCACACAAGA T CC T C T A T CCCC T T A T C T CGAAAGA T A T T CGA T T T ACGAAAAAAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T AAA T A T A T T C T T AAAA TGT T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T CA
GAGAA TGACAA TGAGCGTGT T AAA - - - - AAACGT AGA TGGTGT C - CACA T AAGA T CCAC T A T CCCC T T A T C T CAAAAGA T A T T CAA T T T ACGAAAAAAAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T T T T TGT C TGT TGT T CAA TGT T T T T AAAA TGGA T T T AAGTGT A T T T TG
- - - - - - GA T AAAAC T A TG - - - - - - - - - - AAA TGT ACA TGGTGT CCCACAC T ACA T CC T C T ACCC T A T T A T C TGGAAAGA T A T T CGAA T T ACGAAAAAAA - - - - - - - - - - - T T T T T T T TGT A T AAAA T AAGT T A T T TGA T T T T T AAAA T T T T A T CA T CC TG - A T ACGTGGAAGT T A T A T - - - - - - - - - - - - - - - GT AC T AA T AACC T A TGA
- T CAAAGAC T AAC T T A T A T T TGT A - - - - C T T TGT ACAGGGTGT CA T ACA T AAGA T CC T C T A T CCCC T T A T C T CGAAAGA T A T T CGA T T T ACGAAAAAAAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - TGAAA T - - - - - CGAA T AAGTG - - - - - - - - - - AAAAA T T T - - - - - - - - - -
T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T TGT ACAGGGTGT ACCACA T AACA T C T T C T A T CCCC T T A T C T C T AAA T A T A T T CGA T T T - - AAAAAAAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GT A T T T A T A T AC T T T A T C T T AGAA - CCCCACAGAAAA T ACCA TGA TGT T
T A T TGA T AA T AAGT A T A T T A T - - - - - - A - - GTGT CCCAGGTGT CCCACA T AAGA T CC T C T A T C T CC T T A T C T CGAAAGA T A T T CGA T T T ACGAAAAAAA - - - - - - - - - - - T T T C TGT TGAAAAA T A T AAGT T A T T TGA T T T T T AAAAGT TGA T CA T T C TG - A T ACGTGCCAGT T A TGT AA T A T AAA T T CC T T AAAAACAAAAA T AC T T TG
GT CA T A T T T T T AA T T ACA T C T T - - - - T - - - - TGT ACAGGGTGT CCC T CC T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GA T A T T CGA T T T ACAAAAAAGAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - C TGT TGTGT AGA TGAGT T T T C T T AG
- GT AGA T AA TGA T T CA T T A T TGAA - - T - - - GTGT A T AGGGTGT CCCACA T AA T AC T T T C T A T CCCCA T A T C T CGAAAGA T A T T CGA T T T ACGAAAAAGA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T CGGAAAAA T CGAAACCGT T T TG
AAAAA T CA T T AGGT T AAACACCAA T A T T AAA T A T CCAGAC T T T T T T T CAAGA T A T CC T C T A T CAC T T T A TGT CGAAAAA T A T T CGA T T T AC - AAAAAAA - - - - - - - - - - - T T T T T T T TGAAAAA T A T AAGT T A T T T AGT T T T AAAAAGT TGA T CA T CC TG - A T ACGTGGAAGT T A T A T AA T A T AA T T CCC T T AAAAACAA T AA T AC - - AG
C T T AGT CAAAACC T T CCGTGA T AA T A T - TGA TGT ACAGGGTGT CCCACA T AACA T CC T C T A T CCCC T T A T C T CGAAAGA T A T T CGA T T T ACGA T AAAAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T T T TGAA TGCA T T A T T AAA TGAACCA T T A T CAAAA T CGAAAA T A TGGAG
T T T A T TGA T AAA T T A T TGT A T AAA - - GA - - GTGT ACAGAC TGT CC T ACA T AAGA T CCACCA T C T CC T T AAC T CAAAAGA T A T T CAA T T T A - AGAAAAAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - ACA TGT AGCAGT AAAA T T AAACGT T AGCAGT AAAA T T AAA TGT AGT CAA
AAAAA - - - - - - GACAACA T CCACA T A - AGAAC T AA T AAGGTGT T CCACA T AAGA T CC T C T A T T CCC T T A T C T CGAAAGA T A T CCGA T T T AC - GAAAAAAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T T AGAGT A T A TGA T T T C T T A TGGT T T - - - - - - AAC T T AGA T T AGT TGA
A T AAC T T AA T ACGGT A TGCGT A T A - - - - T A T TGT ACAGGGTGT CCCACA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T - - - - - - - - - - - - - - - T A T A T A T A T A
GT T T T T A T CAAAGCCC T TGC TGAA - - - - - - C TGT ACAGGT TGT CC T ACA T AAGA TGC T A T A T CCCC T T A T C T CGAAAGA T A T T CGA T T T AGGAAAAAAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAC T CAA T CA T A T T CAAA T C T ACAA - TGCGT TGAA T CCAACAAC TGT T TG
AA T AA TGCC T AAA T ACAAA T AAAA - - - - AAA T A T ACAGTGTGT CCCACA T AGGA T CC T C T A T CCCC T T A T C T CGAAAGGT A T T CGA TGT ACG - - AAAAAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AA T AC T T CCAAAACC T T T AA T T TGG - CC T T T T AAGGT T AA T T A T ACCGGA
AA T A T T T AC TGA T T A TGT C T AA - - - ACA T T ACGT ACAGGGTGT CCCAGA T AAAA T CC TGCA TGCCC T T A T CACGAAAGA T A T T CGA T T T ACGT AAAAAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
AA T C T T T AAAGA T T A T T T AAAA - - - AAA - - - - GT ACAGGGTGT CCCACA T AAGA T CC T C T A T CCAC T T A T C T CGAAAGA T A T T CGA T T T ACGAAAAAAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AACAGA TGGAC T T CGAAAA T T ACAG - C T ACGAGGAA T T AA - CA T AC T T AA
ACGAACAAGAAAAA T CGGT CGT TGT T T AGCGTGT ACAGGA TGT CCCACA T AAGA T CC T C T A - - - AGT T A T A T CGAAACA T A T T CGA T T T ACGAAAAAAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AGA TGT T T ACGT T T T AC T AGA T AGT T T TGTGAGAAA T AA TGGT CA T T T A
GA T AGACA T AGAGC T A T - - - - - - - - - - - T CA T A T ACAGGGTGT CCCACA TGAGA T CCAC T A T CC T C T T A T C TGAAAAGA T A T T T AA T T T ACGAAAAAAAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AA T T T T AA T T A - - - - - - - - - - - - - - A T C T AA T T AA T AA T A T T T T T T T T AA
AAGAGAGAGGAAGAAA T A T CGCAA T A T - AAGTGT ACAGCGTGT C T CA T A T A T C T A T C T C T A T C T CC T T A T C T CGAAAGA T A T CCAA T T T ACGAAAAAAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T A T T T AA T AAGAA T C T TGC T TGG
A - - - - - - - - - - - AA TGAA T T T ACA - - T A - - A TGT ACAGGGTGT CCCACA T AAGT T CC T C T A T CCCC T T A T C T CGAAAGA T A T T CGA T T T ACGAAAAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GAAAGA T A T T CACAAAAA TGTGTG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T T T
- A T - - - - - - - - AA T T AAACGAA - - - - - - CAA TGT ACAGGGTGT C T CACA T AAAA T CC T C T A T CACC T T A T C T CGAAAGA T A T T CGA T T T A TGAAAAAAAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AA T A T A T ACAACA T AAAAAAAA T A T - TGT TGT AAACACAAAGT TGT T CGG
GA T AAA T ACCACAGT T T CAGAGC T - - - - T T C TGT ACAGGGAA T CCCACA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T C T CGAAAGA T A T T CAA T T T AAGAAAAAAAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T A T T TGTGAAGA T TGT AAGA T T TGA T T A T T A T CAAA T CAA T A T T AGT T AC
T AGAA T T AGTGGGCGGAGTGTGT T T A - AGAA TGT ACAGGGTGT CCCACA T AAGA T CC T C T A T CCCC T T CCC T CGAAAGA T A T T CGA T T T ACAAAAAAAAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AC - - - - - - - - - - - GT C T ACAA T AA T T T T TGT T A T AC TGACA T T A T T TGA
- CAAA T T T T T AAC T T A T T T A T AAA - - T - AAC TGT ACAGGGTGT C T CAC T T AAGA T CC T C T A T CCCC T T A T C T CGAA TGA T AA T CGA T T T ACGAAAGAAAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T A T T T A T T AAAAAA T A T AA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AA T T AA
- CAAA T T T T T AAC T T A T T T A T AAA - - T - AAC TGT ACAGGGTGT C T CAC T T AAGA T CC T C T A T CCCC T T A T C T CGAA TGA T AA T CGA T T T ACGAAAGAAAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T A T T T A T T AAAAAA T A T AA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AA T T AA
AGCAGT CA TGT AGGTGT A TGT CGA T A - - CA T TGT ACAGGGTGT C T CACA T - - - - - - - - - - - T CCAC T T A T C T CGAAAAGT A T T CGAC T T ACGAAAAAAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T CAGCGT CAA T AAAACAGCGT CAA T T TGGCAAGA T T AC TGT CA T T T T A
A - - - CACACAACA T T T T T T T T A T A - - T - - - A TGT ACAGGGTGT CCCACA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AA T CA T T ACA T T T T T T T T AA T A T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T A T A
AACA T T CA T AAAGT T AAG - - - - - - T A T - AAGCGT ACAGGGTGT CCCACAAAA T A T CC T C T A T CCCC T T A T C T CGAAAGA T A T T CCA T T T ACGAAAAAAA - - - - - - - - - - - - - - - T T T TGAAAAA T A T AAGT T A T T TGA T T T C T AAAAGT CGA T CA T CC TG - A T ACGTGAAAGT T A T CGAA T A T AA T T CCC T T AAAACCAA T AA T AC T T TG
GA TGA TGTGT AAAAGAAC T ACAAA - - - - AAA T A T ACAGGT TGTGCCACA T AAAA T CC T C T A T CCCC T T A T C TGGAAAGGT A T T CGA T T T ACG - - AAAAAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T C T T T T AAAAAAAGT TGCAC T AAA
GA TGAAGTGT AAAAGAAC T ACAAA - - - - AAA T A T ACAGGT TGTGCCACA T AAAA T CC T C T A T CCCC T T A T C TGGAAAGGT A T T CGA T T T ACG - - AAAAAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T T T T T TGT T A T T AGTGGCAGCCGA
A - - - - - - AA T AAA T T A T AC TGA TG - - - - - - A TGT ACAGGGTGT CCCACA T AAGAACC T C T A T CCCC T T A T T T C T AAAGA T A T T CGA T T T ACGAAAACAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AA T T CGC T C T T T CCCAGA T AAGT A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - TGTG
CAC T A T AGT AAAGT AAAC TGT ACGT A T A - - A TGT ACAGGGTGT CCCACGT AAGA T CC T C T A T CCCC T T A T C T CGAAAGA T A T T CGA T T T ACGAAAAAAA - - - - - - - - - - - GA T C T A T TGGAAGA T AAAACAAA T T TGA T T T T T AAAAGT TGA T CA T CC TG - A T ACGTGGAAGT TGT A T AA T A T AA T T T CC T T AAGAACAA T AA T AGT T TG
T T CGCC T T C T AAGC T CCAC T TGAGT A T A T AC TGT ACAGGGTGT CCCACA T ACGA T CC T C T A T CCCC T T A T C T CAAAA TGT A T T T AA T T T ACGAAAAAAA - - - - - - - - - - - T TGA T T T TGAAAAA T A T AACA T A T T TGA T T T T T AAAAGT TGA T CACCA TG - A T AGA TGAAACA T A T A T AA T A T AA - T T C T T T AAACGC T A T AGAAC T T TG
GA T A T AAGT AAAG - - - - - - - - - - - - - - A - - - - ACACAAGGT - - - - - - - - - - - GA T CC T C T A T C T CC T T A T CACGAAAGA T A T T CCA T T T ACGAAAAAAA - - - - - - - - - - - T T T T T T T TGAAAAA T A T AAGT T A T T TGA T T T T T AAAAGT TGA T T A T CC TG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CA T TG
GC TGAGT AC T AAGGC T T C T T A - - - - - - - T AA TGT ACAGGGTGT CCC T CA T AAGA T CC T C T A T CCCC T T A T C T TGAAAGA T AGT CGA T T T ACGAAAAAAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AA T AAA T T AGT TGT T T ACA T T T T AGACCA TGCAA T A T TGC - - ACGT T TGC
GT T A T T AGGAAAA T T AGGGT AA T A - - T A TGA TGT ACAGGGTGT CCCACA T AAGA T CC T T T ACC T T T T T T T C T CGAAA T A TGT T CGA T T T ACAAAAAAAAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GCACCCACAAGT T TG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
AAAAA T AAGGAAGA T A T A T T T AAA T C T A - - A TGT ACAGGGTGT CCCACA T AAGA T CC T C T A T CCCC T T A T C T CGT AAGA T A T T CGA T T T ACGT AAAAAA - - - - - - - - - - - T T T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T CGA T CAAAGT T T CGT A T CGAAA - CACCC T AA T A T CAGTGGT CC TGGC
CAGAGAAGAAAAGT C T A T T A T T T - - - T A - AA T A T ACAGGGTGT T T T CCA T A TGA T CC T C T A T CCCC T T A T C T CGAAA T A T A T T CG - T T T ACGAAAAAAA - - - - - - - - - - - T T T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - ACA T CCAGACCA T T AAA TGT T AC T T AA T T AA T T ACAACA T T AA T T AA
CACAA TGGT AAGAAACCGTGGAGC TGT - TGT AA T ACAGGGTGT CCCACA TGAGA T CC T C T A T CCCGT T A T C T CAAAAGA T A T T CGA T T T ACGAAAAAAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T AC T AAACA T T AA - - - - - - - - - -
T CCA T TGAGT AAA T T CAA T A T T TGT AAA - - A TGT AC - GGGTGT CCCACA T - - - - - - - - - T - - - - - - T T A T C T CGGAAGT T A T T CGA T T T ACGAAAAAAAA - - - - - - - - - - T T T TGCC T AAAAAA T A T AAGT T A T T TGA T A T T T AAACGC TGA T CACCC T A - A T ACGTGGAAGT T A T A T AA T A T AA T T T CC T T AAAAACAA T T A T AC T T TG
- - - - - - - - - - - - - - - - - - T T CG - - - - - - T AGTGT ACAGGGTGT CCCACA T AAGGCCC T C T A T CCCC T T A T T T CGAAAGA T A T T TGA T T T A T AACAAAAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A TGAAC TGAAC T A TGA T A T T T T AC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
TGTGT AAA T AACAAA T C T A TGGT A - - - - A T A TGT ACAGTGT A TG - - - - - - - AGA T CC T C T A T CCCC T T A T A T CGAAAGA T A T T CGGT T T ACGAAAAAAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AA T TGCA T T T A T T T T A T A T T ACAA - - - - - - - - - - AA T AA T T A T CA TGTG
A T T A TGAAA T - CGGCA T A T T T T CA - - T - T AA TGT ACAGGGTGT T CAACAAA TGA T CC T T A T - - - CC T T A T T T CGAAA T A T A T T CGA T T T A TGAAAAAAAG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A TGAGT A T AAA TGTGCGCAGACA T - - - - - - - - - - - - - - - TGCGAC T T AG
GT CACGGAGAAAA TGCAGT T CAAA T ACA - - AGGT A T AGGGTGCCCCACA T - - - - T CAA T CA - - - CC T T A T C T CAAAAGA T A T T CAA T T T ACGAAAAAAAC - - - - - - - - - - CC TGT T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GTGAA T CCC T A T T A T A T AA T AAC T - T T T T AAAAAGAGAA T AACA T T T AG
A T T T T T AGCCA T A T ACGCGC T AA - - - - - - - - - T T A T AGGGTGT CACACA T AAAA T CC T C T A T CCCC T T A T C TGGAAAGA T A T T CGA T T T ACG - - AAAACA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T T T T TGC T TGT TGT T CAA TGT T T T T AAAA TGGA T C T AAGTGT A T T T TG
A T T AAAAA T AAGA T A T T A T T AAGT - - - - AGAAGT ACAGGGTGT A - - - - - - - - - - T AC TGAGA T CCCC T A T C T CGA T AGA T A T T CGA T T T ACGAAAAAAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - ACAAGAA TGT A T T CAC T ACCGT A T T T A T T C TGTGA T T CA T AA T AAA TGG
- C T A T ACA T CGCC T TGAAC T T - - A - - - - A TGTGT A T T AAGTGT T ACAA T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GAAAA T AC T TGC T A T T AAA T A T T A - CGACA T AAAAA T AA - - - - - - - - - -
AA T AA T CA T AAAACGA T A T T CC - - T A T AAAA T A T ACACGGTGT CCCACA T AAGA T CC T C T A T CCC T T T A T CACGAAAGA T A T T CGA T T TGCGAAAAAAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- T T AGAAAACAGA T T A T T C T AAAA - - - - - - T TGT ACAGGGTGT CCA T A T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T T T CAGTGT AAAA T AAAAACA T T T A T AA T T C T A T AAA T T AA T T A TGC T A - T A T CA T A T T T AGT T T AAGA T T T AA - - - - - - - AAAAA T AACAA T AA T T T A
A T T AA T AAACAAAA T A T T T T AG - - - - - - T AA TGT ACAGG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - C T CGAAAGA T A T T CGA T T T ACGAAAAAAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AA T T AAA T A T AC T T AAAAA T TGT AA - - C T TGT AAAA T TGCAAAAAGT TGC
GT TGGT AA TGAAGT T A T T A TGA T A - - - AGT A TGT ACAGGGTGT CCCA TGT - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T C T CGAAAGA T A T T AGA T T T ACGAAAAGAAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CCAAA T C T AAA T T TGACA T TGGAGT CGA T CGGGAA T C T AAAAAG - - - - -
AACA T T T AAC T C T T C T A - - - - - - - - - CA - - - - GT A T AGGGTGT C T CACA T AAGA T CA T C T A T CCGC T T A T T T CGAAAGA T A T T CCAA T T A TG - AAAAAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAAAAGT A - - - - T TGAACAGTGT AA - T T AGAAGGAAACAA - T C T AA T T AA
AACA T T T AAC T C T T C T A - - - - - - - - - CA - - - - GT A T AGGGTGT C T CACA T AAGA T CA T C T A T CCGC T T A T T T CGAAAGA T A T T CCAA T T A TG - AAAAAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
GT AAAGGAA TGAA T T AAGT T TGGG - - T - CCCCA T AGA T CGTGC T TGAGAC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GACC T AGAAAAGAAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T - - - - - - - - - - - - - - - T A T A T A T A T A
GAGGGT AAGT AAGT CAA T CGAG - - - C T - CAA T CGT AAGGGTGT CCCGCA T AAGA T CGT C T A T CCCAA T A T T T CGAAAGA T A T T CAA T T T A TG - - - - - AA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
GA T A T AGA T CAAA T T T T A - - - - - - T A TGAGACGT ACAGGGTGT CCCACA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T A T AAGCGA T AACC T T A T AAAAACA T A T CAC TGAAGT C T AC T A T AC T T AA
CA T T T TGC T AAAGT T TGTGGTG - - - - T A TGTGACACAGGGTGT CCCACA T AAGA T CC T C T A T CCCC T T A T C T CGAAAGA T A T T TGA T T T ACGAAAAAAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - C TGT ACAGGGTGT CCCACA T AAGA T CC T C T A T CCCC T T A T C T AGAGAAA T A T T CGA T T TGAAAAAAAAAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T TGGT ACC T T T T T T T T CGTGCAA - T AC TGCAAGAAC T T AAACG - TGT T
T A T AA TGGGT CAGT T T - - - - - - - - - GT A T TGTGT A T AGGA TGC T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CC T T A T T T CAAAAGA T T ACGAA T T T ACGAGAAAAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAGT A T T C T ACA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAA T T CAAA T T A TGAAGAAAAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T T AAA T A T T CAC T T AAC T A T T T AC - T ACGT CACAAC T AG - - - - - - - - - -
- A T A T T T AA T AA T A TGT A T A TGT A - - - A T AA TGCC T A TGGT A T T C T A T T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - ACA T T T AGT T CACAA T AAAA T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - ACAAAGT A T T T A T T TGAAA T T T T AA - T T AC T AGACAA TGA T TGT A T T AAC
- - - - - - - - - - - - - A T T T A T T T A T A - - T A - - A T A T ACAGGGTGT CCCACA T AAGA T AC T T T A T C T T C T T A T C T CGAAAGA T A T T T AA T T CACGAAAAAAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T A T A
T A T AA TGGGT CAGT T T - - - - - - - - - GT A T TGTGT ACAGGA TGC T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CC T T A T T T CAAAAGA T T ACGAA T T T ACGAGAAAAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T T A T T T T T AA T A T T AAAAGT AAAA T T CA T T T AAAA T AAGT CA TGT T T AG
GT T CA T AAAGACAC T CCGGGT AGA - - - - - GA TGT ACAGGGTGT CCCACACAA T A T CC T C TGT CCCA T T A T T T CAACAGA T A T T CGA T T T A T AA - AAAAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T T T T AAA T A TGT T AA T A T AAACAC - - - - - - T AC T ACC TGCAA T A - - - - -
GA T AGT AAC TGAA T TGA T T AAACA - - AAAGAAGT ACAGGGCC T CCAGT A T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T T T T T T TGAAAAA T A T T AGT TGT T TGAC T T T T AAAA T T TGA T CGCCC TG - A T ACGTGGAAGT T A T A T AA T A T AA T T CCC T T AAAACCAA T AA T AC T T AG
T AAA T T AA T TGGGT T T CGT T T AA T - - - AC T T TGGACAGGA TGT CCCACA T AAGA T C T T CCA T CCCC T T A T C T CGAAAGA T A T T CAA T T T AC - AAAAAAAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T T T C TGCAGACGA T A T TGA TGCG
A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T - T A T TGT CCAGGGT A T C T CACA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T - AAAAAAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
T AAA T T AA T TGGGT T T CGT T T AA T - - - AC T T TGGACAGGA TGT CCCACA T AAGA T C T T CCA T CCCC T T A T C T CGAAAGA T A T T CAA T T T AC - AAAAAAAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T T T C TGCAGACGA T A T TGA TGCG
GT TGTGAA T AAAA T - - - - - - - - - - - - CAAGC T A T ACAGGGT A T CCCA T A TGAGACCC T C T A T CCCC T T A T A T CGAAAGA T A T T CGT T T T - - - - - - - T AA - - - - - - - - - - - C T C T T T AGGAAAAA T A T AAGT T A T T TGA T T T T T T AAAGC TGA T CA T CC TG - A T ACGTGGAAGT T A T A T AA T A T AA T T CCCC T AAAA T CAGT AA T AC T T TG
GT TGT AAA T AAAA T - - - - - - - - - - - - CAAGC T A T ACAGGGTGT CCCA T A TGAGACCC T C T A T CCCC T T A T A T CGAAAGA T AC T CGT T T T - - - - - - - T AA - - - - - - - - - - - C T C T T T AGGAAAAA T A T AAGT T A T T TGA T T T T T T AAAGC TGA T CA T CC TG - A T ACGTGGAAGT T A T A T AA T A T AA T T CCCC T AAAA T CAGT AA T AC T T TG
G - - AAACGGT AAGAGACCGCCAAA - - T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T C T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GT A T T T AC T T ACCCGT T CC TGGA T - T T C T T T ACAAA - - - - - - - - - TGCA
- A T TGAAAACCAA T CA T ACAAAAA - - - A T AA TGT ACAGGGTGT CCCACA T AAGA T T C T CCA T T T CC T T A T C T CGAAAGGT A T T CGA T T T ACG - AAAAAAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AC T A - - - - - - - - A TGGAAGAGA T AA - C T T CCCGAA - - - - - A T T T T T T T TG
- - - - AGCAGT AAGAAC TGAA T A T A - - T - - - T TGT ACAAGGTGT CCCACC T - - - - - - - - - - - - - - CC T T A T T T CGAAAGA T A T T CGA T T AA TGAAAAAAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GAGCGGACCAAGCA T T C TGCGT - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - C T T T A T CAAGAC T AC T T T ACCGCA
AGTGT T AA T CAAGT T ACGTGTGTG - - - - A T A TGT ACAGGGTGT CACACGA T AGA T CC T C TGT C T C T T T A T T T CGAAGGA T A T T CGA T T T A TGCAAAAAG - - - - - - - - - - - T T T T T T T TGAAAAA T A T AAGT T A T T TGA T T T T T AAAAGT TGA T CAGT C TG - A T CCGTGGAAGT T A T A T AA T A T AA T T T CC T T AAAAACAGT AA T AA T T TG
T A T A T A T A T A T A T A T A T T T T T T T T - - T AA TGTGT ACAGGGTGT CCCACA T ACAA T CC TGT A T T CCC T T A T C T CGAAAGA T A T T CGA T T T ACAAAAAAAAA - - - - - - - - - - T T CGC T T TGGCCAACGT TGT A T CC T CGACC TGCCAAGC T T CACGA T C T AGAA T C T CCAGCGGC TGAC TGGTGT ACGT T TGA TGAAAAAAA TGC T T T T T CA
T A T AGT AGCCACAGACC TGC T AAA - - - - GT A T A T ACAGGGTGT CCCACGT AAGA T CC T C T A T CCCC T T A T T T TGAAAGA T A T T CGA T A T A TGAAAAAAA - - - - - - - - - - - - - - - T T T T AAAAAA T A T AAGT T A T T T T A T T T T T AAAAGT TGA T CACCC TG - A T ACGTGGAAGT T A T A T A T CA T AA - T T CCCC T AAAACAA T AA T AC T T TG
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TE: rnd_4_family_1834.fasta.b.bed_uf.bed_g_1.bed_fm_1.bed_0_0_bcln.fa_aln.fa_cl.fa_gs.fa_ce.fa_se.fa_cel.fa_cer.fa_gs.fa_bc.fa

 size: 968bp; fragments: 325; full length: 0 (>=871.2bp)
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No TE domain detected

After TEtrimmer 968 bp
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TE: rnd_4_family_1834.fasta.b.bed_uf.bed_g_1.bed_fm_1.bed_0_0_bcln.fa_aln.fa_cl.fa_gs.fa_se.fa
 size: 1698bp; fragments: 331; full length: 0 (>=1528.2bp)
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After TEtrimmer Extended plot Blue lines are boundaries
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TE: rnd_4_family_1834

 size: 589bp; fragments: 298; full length: 25 (>=530.1bp)
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Dotplot
(windowsize = 25, threshold = 50.00  10/10/25)

TE consensus after TEtrimmer (bp)
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