
Start crop Point End crop Point

MSA length = 476
AA T T T T T A T A T AC T T T T T - TGT T T T AA T T A - - - - A T T T T AA T T T T T AAAA T A T A T AAGGTGACAA T T TGAAA TGT AACAA T C TGT AA T T T T T C T T ACA T - - - - - - - - - - - A T T T AGT C T AAGGGA T AC T T CCAA T AA T T AC T T T T CAAA T TGT CACA - - - T T A T T T T T T AAA T AAA T AG - - - GAACGA T A T TG - - - - - - - T A T T C T TG - -
AGGT T A T T AGGT T T - - - - - TGTGT TGGAA T TGT T A T T T T A T CAAAAAAAC - GAACA TGGTGGCAA T T TGAAAAGT AGCAA T CGGGAA T A T A T C T T - - - - A - - - - - - - - - - T T T T T A T C T AG - - - AGA T T CCCGA T AGT T CC T T T T CAAA T TGT CACC TGT T TGGGCAA T T AA T CAAAAAGT A - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T A T T T T A T T
AACACA T TGT A T - - - - - - A - T T A T T T AGCA - - - - - GT T T - - - - - - - - - - - - AGACAGTGTGACAGT TGGAAAAA T AGCAA T CGAGAA T A T A T T T T AGACA - - - - - - - - - - C T T T CGGC TGAAA T A T A T T CCCAA T TGGT AC T T T T CAAA T TGT CACC TGT A T AAAACC T T T T CCAGCA T A TGT T - - - - TGA T A T AC T T - - - - - - T A T AAC
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - CCAA T T AAC T A - - - - - - - - - - - - T A T AACGT T ACACAAGGGGACAA T T TGAAAAGAAGCCA T C TGGAA T A T T T C T T CGAC - - - - - - - - - - - T T T T T A T C T AAAAGA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GT T T T T T
T AGA TGT A T AC T T T T CA T T T A T A T ACAGCGAAAAAA T CAC T - - - T A T T AA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T T T TGT C T AAGAGA T AC T CCCGA T T T C T T C T T T T CAAA T CGT CACCCGT A TG - - - T T T C T C T C TGT AA T T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - AC TGC T T A T T
AAAACC T A T AC T T C T T A T - T - TGA T AA T TGC T T A T CA T TGA T CA T A T T AA T A T ACAGGGTGT CAA T T TGGT AAGT AACAA T CGGGAA T A T T T C T T AGACA - - - - - - - - - - T T T C TGT A T AAGA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - C T A - - - - - - - - - - - AAAAGA T A T - - T AAGA T T AC T T T T T A T T T T T T AA TG
ACAG - - - - - - - T T TGT A T - T ACGT T AAA T A T T AGA T T T T AA T T A T AAGT T - - - - AAGAGTGA T AA T T TGGAAAGT TGCA T T CAGAAA T A T C T C T T AGACA - - - - - - - - - - T T T T T A T C T AA T AGAGA T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T AA T T T TGAGGT T AAGAAA TGAACGAAGAA T ACAGTGT T - - - - A T T A T C
A T A T T T T T C T T A T C T T - - A - T T A T T AAGT A - A T A T T A T AA T A T A T AAAA T - GT ACAGGGTGGCAA T T TGAAAAGT AGT AA T CGGAAA T A T C T C T AAGA T A - - - - - - - - - - T T T T TGT C T AAAAGT T A T T CC TGT T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CA T CAAAAAGT C T T A T A T A T A T A T A T A T T - - - - T T T T T T T
A T T T TGT T T T T A T T T T A T - T ACA T TGAACAA T T A T AGT T A T T - - - - - - - - CA T ACAAAGTGACAGT T TGAAAAGT AGCAA T CGAGAA T T T C T A T T AAACA - - - - - - - - - - T T T T TGT C T AAGC T A T A T T T C TGA T TGT T AGT T T T CAAA T TGT CACC T A T AC - - - T T T T A T C T T CAGAAGT T T A T T TGA TGT A TGC T T T - C TGC T C T A T T
AAA T T ACA T AGT T T AAAAG - - T AA T AA - - - A T CA T AC T CAC T A T T AAA T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T AGT AA T AGGAAA T A T C TGT T AGACA - - - - - - - - - - T T T T TGT C T AAGAAGAAC T C - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GT A T C - AGT T CAAAAA T AAGT AAA T T CA T AAAAA T A T T CA - ACA T CAAA T
T AA T T T T CAC T A TGT CGT - A T CA T CAAA T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T ACAGGGTGA T AA T A T AAAAAACAGCAA T CGAGAA T A T C T C T T AGA T A - - - - - - - - - - T T T A TGT C T AACAGT T A T T CC T CA T TGG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T A T A T T CAAAAGAAAAAGC T AA T - - - - - - - - - - - - - - - - AA T T C T CAGC
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GGA T AA T T T T T T T T TGGGA T T A T ACGGTGTGACAA T T TGAAAAGT AGCAAC TGGAAA T AAC T C T T AAACA - - - - - - - - - - T T A T TGT C T AAGA T A T A T T CCAGA T TGC TG - T T T T CAAAC TGGCACA T - - A T AAACA T CGCAGAGA T AGA T T T CC TGA T T TGC TGA T T T AAA T TGC T A T T
A T A T T T T AC T C T C T A TGT A - - - - - - - - - - - T AAAA T AACAC T T TGA T CGC T A T ACAGGGTGACAA T T TGAAA TGTGACAA T CAGGAA T A T CGT T T AGACA - - - - - - - - - - T A T T TGT C T AA T AGA T A TGCC T T A T TGT T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AGGT A TGAGGT TGCA T T AGAA T T T AGAAAA T T ACAAAA T - AAA T T T T C T T
A T A T A T T T AA T AAGC T T A - T A T AC T AACAC T T T CAA T T TGAA T A T AA T AA - A T ACAGGGTGCCAA T T TGAAAAGT AGCAA T AGGGAA T AAC T C T T TGA T A - - - - - - - - - - T T T T TGT T T AAGAGA T T T T CC TGA T TGC T AGT T T T CAAA T T T T CACC T A TGTGT A T T C T T T A T AAA T T T CCA T AC T AGTGGT T TGT A T T A T A TGT T T A T T
A T A T T T AGAA - - - - - - - - A - - - - - - - - - - - T A T AGA T T T A T - CA TGACA T T A T ACAGGGTGAC T A T TGGCAAAGCAGCAA T CGGGT A T C T C T C T AGGGCA - - - - - - - - - - T T T TGT - - - AAGAGA T AA T CCCAA T TGA T AC T T T T CCGA T TGT CA T C TGTGT AAG - C TGGAGCCAAAAAAA T CA - - - - - - - - - - - - - - - - A T CGT T T A - T
AAA T T AACACGT T TGT A T AGT T T C TGAA T ACA T ACAAA T ACA T A T A T - - - - - - - - - - - - - - - - - A T T TGAAAAGT A - - - - T CAGGAA T ACC T C T T AGACA - - - - - - - - - - - T T T TGTGT AAGAGA T A T T CC TGA T TGCCAGT T T CCAAA T TGT CACC TGTGGA - - T T T AAA T A T AA TGA T T AA T AAGAA T T AA T AA TGT - - - - AAAAAA T
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T A T T AACA T AA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T T TGGT T T AAGAGGT A T T CC - T A T TGC T AC T T T T CAAAGT C - - - - - - - - A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - C T A T T ACGCAC T - - T T A T T T CC T
AGA T CGT CA T T A T T C - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - C T T T A T T T T T T A T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T T TGT C T AAAGAGA T A T T CCCGA T TGC T AC T T A T CAAA T TGT CAC T TGT A T - - - A T CAGT A T CAA TGT ACA T AA T A T AAA T A T AC T T T - - - - - T A T A T T
A T A T T T T CGGC T T T T T A T - T ACAC TGAGAGAGCAAAAA T A T T A T TGAGGT T A T A T A TGT TGACAA T T T AAAAAGT AGT AA T C T A T AA T A TGT C T T AAA T A - - - - - - - - - - T T T T TGT C T AA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T A T T AGC T A T A T T AGT AGT AGT T - - AAAAA T A T A T T T T - T T T T T T T T T T
AAAA T T T TGAA T T T T T A T A T A T AAGT CGT A T AAAA T T T TGC T T A T A T T AA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T C T T AGA T A - - - - - - - - - - TGT T T T T A T AA T A T A T A T T CACGA T T AC T A T T T T TGAAA T TGT CAC T T C T A T A T T T T CACCAAAA T AA T A T AC T T T AAAAGT AAGGTGT - - TGGTGT A T T
AAA TGAAAAC T A TGACGGA - - AA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T TGT AG - T A T ACAGGT TGACAGT T TGAAAAGT AGCAA T CGGAAA T A T C T C - - A T AGA - - - - - - - - - - T T T T TGT CCAAAAAA T A T T CCCAA T T ACCAC T T T T CAAA T T AGCACC T A T A T T T CAAACACGT C T A T AAGT T T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - T C T A T T AGACGGT T C T AC T T A T A - - - - - - - - T A TGCAGGGTGA T AGT T - GAAA TGT AGCAA T CGGGAA T A T C T C T T AGA T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T - - - T CGTGAA T AAGAACGAA T T CCGAGGA T AGA TGT T T CC T C T T CAGT
CAGC T ACCC T CACC T AA T A T C T T T T ACGC T T AGAAAA T TGT T - - - - - - - - T A T ACAGGGT AACAA TGTGAAA TGTGACAA T CGGAAA T A T C T C T T AAA T A - - - - - - - - - - T C T T T A T C T AAAGAA T A T T CC TGA T TGC T A T T T T T CAAA T TGTGT CC T A T A TGT AGCA T ACA T AAA T ACAAGT A T AACA T T T A T T T T CAA TGGT T T CA T T
T AGT TGC TGTGA T T T - - - A - - T A T T A - - - - - - A TGCCC T AAACC T AAAAC T A T ACAGT A T CA T AGT T TGAAAAGT AGCAA T CGGGAA T A T C T T CGACA T A - - - - - - - - - - T T T T TGT C T AAGAGA T A T T CCCAA T TGC T A T A T T T CAAA T T A T CACC T T T A TGT A T TGCA T AA T AAGAGGACCA - - - - - - A T AGACC TGA - - - GTGGAAC
T AACCA TGCA T T T T T C T C - TGT T T T AA T AGAAACGA T T T C T C T T TGAGGT T A T ACAGGGTGACAA T T TGAAAAGT AGCAA T CAGGAA T A T C T C T T AGA T - - - - - - - - - - - T T T T T A T T T AAAAGA T A T T CCCGA T T A T T AC T T T T CAAA TGA T CAGT TGT AC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GAGT T T T ACG
AGT T CAA TGT T A T T T - - - A - T C T T TGT A T AAA T A T A T T T A T T T C T AGT T T - - - - - A TGGTGGCAA T T TGAAA T A T AGCAA T AAGAAA T A T A T C T T AGACA - - - - - - - - - - TGA T CC T C T AAGAGA T A T T TGCGA T TGC T AC T T T T CAAGT TGT CACC TGT AGA T - T T C T A T AGCA T T CAA T T C T TGT C T AA T AGA T T T T - - - - T T T T A T A
AGA T AA T T T AAA T A T AAAA T A T T C TGGGT A - - - T T T T T T A T T T T T ACAAA - A T ACAACGTGACAGT T TGAAAAGT A T CAA T CA - GAA T T T C T C T T - - - - A - - - - - - - - - - T T T T TGT CGAAGAGAAA T A T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T A T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T AA T AGA T A T A TGT A - T T AA TGAAAA
AAGACAACGC TGT T TGACA - - - - T T AA T T CGA T T T TGA T ACC T A T A T - GT - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T T T TGT T T T AAAGA T A T A T CC T A T TGT T T CA T T T CAAA T T A T CAC T TGT A T - - - - - - - - - - T T T A T A - GT A - - T AAC T A T T T TGT T T T - GAAA T T CAAC
AAA T T AACACA T T T T T ACAAA T TGC T T A T A TGT C T TGT CACCC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CA - - - - - - - - - - T T T T TGT C T AAAAGA T A T T T T CGA T T AC T AGT T T T CAAA T AA T CACC TGT - - - - - A T T AA T T T T T AGACA TGAC - - - - A T T T A T A T T T T - GT T A T T CGT C
AA TGT ACGA T T C T T T TGCA - - T A T CAA - - - - - - - - - - - - - - - T T T ACAA - T ACACAGGGTGA T AAA T TGAAAAGT AGC T A T CGGAAA T A T C T C T A T AGAC - - - - - - - - - - T T T T TGTGT AGGAGA T A T ACCCGA T TGC T AC T T T T CAAA T TGT C - - - TGT A T A T T AAGT ACGC T AAAAGGT T T C - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
ACAA TGA T T T T T T T AAA T - TGCA T CGTGAA T AAGAA T T T AA T - - T AAGGC T A T A T AGGGT T A T AA T T AAAAAAGAAACAA T CAGGAA T A T C T C T T A T AC - - - - - - - - - - - T T T T TGGCCAAGAGAA T T T T CCGA TGGT T A T T T T T CAAA T T - - - - - - - - - A T AGT - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T AAAA T A T AA T T T CC TGCAA T TGA T T
T AA T T T TGT T T A T T T T A T - T A T A T T A T T TGAA T CAAC T T A T T T A TGT ACA T A T ACAGGGTGACAA T T TGAAAAGT AGCAA T CGGGAA T A T C T C T T AGA T A - - - - - - - - - - T T A T TGT A T AAAA T A T A T T CCCGA T AGC T AA T T T T CAAA T TGT CACCAGCA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T AAA T AA T A - - - - - - - A T AA T A T AA T
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T T A T T AA - - - AAAAAAAC T A TGT ACAAA T A T AAACACAGTGACAA T T TGAAAAGT AACAA T AGGGAA T AA T T C T T AGACA - - - - - - - - - - T T T T T C - - - - - GAGA T A T T T CCGA T TGC T CC T T T T CAAAA TGT CAAA TGTGT A T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AGC T T T CA T C
AAAC T A T AAAA T T A T T AA - T CC T T T AAA T A T A T T T T T T CGT T AA TGAGAA - A T ACAGGA TGA T AGT T TGAAAAGT AGCAA T CGGAAA T A T C T C T C - - - - - - - - - - - - - - - T T T A TGT C T AAGAGAC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GT - - - T A T AAAGT T A T T AAACA TGT TGA T AA T A - - - - - - - A T T T T T CAC T
AGAGT A T T T AC T T T TGT C - T T T A T T AAA T T T C T CGA T T CAGTGT T AAGGT - A T ACAAAGCGACAA T C T AAAAAGT AGCAA T CGGGAA T A T T T A T T AGACA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T C T C - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AA TGC T AA T C
A T A T T A T - - - - - - - - - - - T T CAA T T AAC T T A T T A T T T C T T T - - - - - - - - - CA T AC - AGGGGACGA T T TGAAAAGT AGCAA T CGAGGA T A T C T C T CAGA T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A TGAA T T T - - - - - CGGT AAAGA - - - - - - - - - - - - - - - - - - GTGA T AAA - -
- - ACCA T T T CA T T TGAC T A - GT AA T AA - - - AAAAAC T T T AAAAA T - AACA T A T ACAAAGTGACAC T T T CAAA TGT AGCGA T TGGAAA T A T C T C T T AGGT A - - - - - - - - - - T T T T T A T C T CGGAGA T A T T T ACGA T T T C T AC T T T AAAAAC TGT CA T C TGT A T A T AGAGA TGAGCAGAAAA T CGC T T AA T CGT AGCGA T T A - - - A T CGA T T
A T A T CGT AGAAC T C T T T TGAGT CC T AA TGGAAAAAA T T T AGT - - - - - - - - T A T A T AGTGT T ACAGT T - AAAAAGT AGCAA T AGGGAA T A T C T C T AAGA T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CAAAAAC TG - - - - - - - AA T A T T AA T C
A T A T T T T TGA T A T T T T - - A T A TGT T TGCCCAA T TGACA T A T C T ACA T T A T - A T A T AGGGTGA T AA T T T AAACAGT AGCAA T CGAGAA T A T C T T T T AA T CA - - - - - - - - - - T T T T TGAA T AAGAGACA TGGT AGA T TGT T AC T T T T - - - - - - - - - - - - - - - A T A - - - - - - - CA T ACA T A T ACA T A T ACC TGTGA T A T A T A - - T T A T T T AC T
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T C T T AAAAAAAA - - - - - - - - - AGACGAGT T AAAAAGT ACCGA T CGGGAA T A T C T C T T AAACC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A - - - - - - - - - - - - - - - - AAGCA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T T T AC T
AGGT T - - - - - - - - - - - - - - - T TGGT CGA T AAAAC T AGT T ACA T - - - - - - - T A T AAAAGA TGACAA T T TGAAAGGT AGCAGT TGGGAA T A T A T C T T AGACA - - - - - - - - - - T T T T T C T T T AAGA TGT AC T CCCAA T TGC T AC T T T T T AAAC TG - - - - - - - - - - - - - T ACAAAGAAAA T AAA T AA T - AAA T T T CA T T ACGT - - T CA T A T A T C
A T A T A T T T T T C T T CGCGAA T A T A T T A T A T AAAAAAC T A T A T T T C T A T T T T T A T ACAAGGCGACAGT T TGAAAAGT A T CAA T CAGAAA T A T C T T T T A T AGA - - - - - - - - - - T T A T TGT T T AA T AAA T A T T T CCGA T TGC TGC T T T T CAAA T TGT C T C T TGT ACAC T T TGT T C TGCA T T AAGT T T - - - - - AA T TGCA TGT T - AC T CA T T C T C
A T T T T C T T T A T T T T T T T T - T T C T T T AAGAA - GT T AC T T T AAC T T T - - - - - T A T AAAGCGTGACAA T T TGAAAAGTGACAA T CGGAAGT A T C T T T T AGAC - - - - - - - - - - - T T T T CA T C T CAAA T A T A T T CCCGA T TGC T AC T T T T AAAA T T C T CAC - TGT A T A T T T T T TGAA T AAAGAGACAAACAAACA T TG - - - - - - - T AA T T T CA T A
AAA T T AA T AA T A TGTGAC - - - - - - - - - - - - - - - - - A T T T A T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T T T TGGC T CAGAAA T A T T CC T AA T TGC T A T T T A T CAAA T TGT T A - - - - - A T AGA T T T T CA T T AGGT A T A T A T T T T T CGT T T A T AC T T T - GGCGT TGAGT
CGGT CAGTGA T ACA T C TG - TGTGT TGAGCGGT T T T T T T T AAA T C T A T C T A - A T A T AGCGTGAAAA T T TGAAAAGT AGCAA T TGGGAA T A T T T T T T AGACC - - - - - - - - - - T T T T TGT CCAAGACA T A T T C T C T A T TGC T AC T T T T CAAA T T T T CACC TGT A TGT ACGT ACAGACAAAAAA T A TG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
AGACAAAA T A TGT T T T A T - AC TGT T AAGGGT A T T AA T T TGAC - - - - - - - - T A T A T AGGGTGAGAA T T TGAAA TGT AGCAA T C TGGGA T A T C - - - - AGACA - - - - - - - - - - T T T T T A T T T AAAAAA T A T T C T AGA T TGC T AA T T T TGAAAC TGT CACC TGTGT - - - T T CCGA T TGAGCAAA T C TG - - - - - - - - - - - - - - - - CAA T T CCA T C
AA T ACA T T AA T AA T T - - - A - A T A T T AGA TG - A T A T AC T CA T T T A T CA T A T - A T ACAGGGTGACAA T T TGA T AA T T AGT AA T CCGGAA T A TGT A T T AGACA - - - - - - - - - - T T AC T C - - CAAAAGA T A T T CC T AAA T T C T AC T T T T CACA T TGT CACC T T - T T A T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T ACACAA T ACA T A T A - - - - ACACACA
CAGT T A TGGT TGCC TGT C - - - - - - - - - - - - T T T T AA T T CA T AAGT AAA T T - - T A T AGTGTGA T AA T A TGAAA T C TGGCAA T CAGGAA T A T C T C T T AGACA - - - - - - - - - - T T T T TGT C T AAAAGA TGT T T CGGA T TGCAAC T T T T CAAA T TGT T ACC TGT A T ACA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T T T T AAC T
GGAA T A T TGACA T - - - - - G - - T A T T A - - - - - - - - - - - T T A T T A T T AG - - - T A T ACAGGGTGACAA T T TGAAAAGCAGCCA - - - - GAA T A T C T - - - - C T T A - - - - - - - - - - T T T T TGT T T AAGA T A T A T T CC TGA T TGC T AC T T T - T T AA T TGTGACC TGT A T - - - TGA T TGAA T AA T AA T AA T AC T - GT T T CGAA T T T T A - - - GCGGAA -
T T AGGA T T AAGA T TGT A - A - - - - - - - - - - - - - - - - GGC T ACAAGT AGAGG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T TGT T C T C T AAGACA T A T T C T CGA T TGC T A T T T T T - - - - - - - - - - - - - - - GTGAA T T T TGT AGCAA TGACGAAC T T AAAAGT A T T T T T T - - - - T A T CAA T
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - C T CA T CAGA - - AAAGAA T T T AAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T T T TGT C T AAGT AGT A T T A - C T A T TGC T AC T T T T T AAA T TGT CACA TGT A TGAGA T T AA T AA T AA TGA T T CC T T AGAAA T T A T T T C T AAAGAA T T T AGC
AA T A T AA T AACA T TGT AG - - - - - - - - - - - - AA T A T AAA T A T T - - - - - - - - AA T A T AGGGTGACAA T T TGAGA TGT AGCAA T CGGGAA T A T C T C T T AGACA - - - - - - - - - - T TGAA T T CGAAGAGA T A T T CCC T A T AGCAAC T T T T AAAA T TGT CAC T TGTG - - - - - - - - - - - - T ACGGT A TGT T T T AGA TGT A - - - - - - - AGCA T T T AGT
AAAC T AC T AA T T T T T T AC - T T CAA T AAACGGGACCGT AAAAAAA T AGAAG - A T ACAGGGTGACAA T T TGAACAGT AGCAA T C - - - - - - - - - T C T T AGACA - - - - - - - - - - T T A T TGT C TGAGAGA T A T T CCCGA T CGGAACA T T T CAAA T T A T CACC TGT ACACC T T T CGAAGTGGAGAA T A T C - - - - - - - - - - - - - - - - GGT A T T TGTG
AGA T T AAAC T T AC T T T A T A - - T AA T A - - - - - - T AAA T T T A T T A T T AAA TG - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAAAAC T AGC T A T CAGGAA T A T C T C T - AGGT A - - - - - - - - - - T T T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T ACGT CGTGAAC T AAAAAAAA T T - - - - - - T CAGA T A T AG - - - GT T AAA T
AAAGT T T CCGT A T T TGGT - T A T A T TGGAACAGT AAGT A T A T AA T T ACAA T T A T ACAGAGCGGCAA T T TGAAAAGT ACCAA T CGGAAA T A T C T C T T AGAC T - - - - - - - - - - T T T T TGT C T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T A T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T ACA TGA T A T C T T T T - ACCA T T AA T A
AA T T T AGGT AC - - - - - - - GT T T T T T AA T T AGAAAAAAA T A T - - - - - - - - - - - - - - ACCGCGAC T A T T TGAAAAG - AACAA T C TGGAA T A TGT C T T AGACA - - - - - - - - - - T T T T TGT C T AAGAAA T A T T CCCGA T TGACAC T T A T CAAA T AACCACC TGT AAA - - - - - - - - - T T AA T A T AC T T T T T AAA T A T A - - - - - - - AACAC - - - - -
T AGT TGT CA T T A T T TG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GT T T AAA T C T AA T AA - - - - - - - - A TGAGT A T T TGAAAA T T AACAC T CGGAAA T T T C T C T T AGACA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T T AA - - T T AAGTGAA T AAA T TGT T T T C T AGT A - - - - - - - AA T A T T CAC T
AA T T T A T AAA T AA T T T AAG - T T A T T AGGT AAC T C T A T T CACAGGT T AAC T - - - - - - - AGTGGCA T T T TGGAAAA T AGCAA T CGGGAA TGT C TGT T AGACA - - - - - - - - - - T T T T A T T A T AAGAGA T A T T T CCGA T TGC T AC T T T T CAAA TGGCCA T T TGAA T AAA - - - T A TGA T AACAAGT AA T T AGAAAA T ACAGT CACGTGA T T T AAA
AAA T AGT T AC T A T T T A - - - T C TGT T A T A T T A T T A T A T T AGT T AA T A T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A - - - - - - - - - - T T T T T C - - T AAGAGA T A T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T A T T T T T A T TGT T AGT AAA T A T T T ACGCAA T ACA TGT A - A T A T T T T TGT
GAGA TGT T AA T A T T T C - - A - GTGT TGGA TG - - - - T A T T T AGT T A T AAGGT - A T A T AGGGTGACAA T T TGAAAAGT AGCAA TGGTGAA T T T C T C T T AAACA - - - - - - - - - - T T T T TG - - - T ACAGA T A T T T CCGA T TGC T A T T T T T CAAA T TGC T ACC TGT A T - - - AGGAGCA TGAA T AGC T AC T T T T AAGGT A T T T T T C - - - - GT T TGCC
A T A T C T T TGAAA T T T TGG - - - - - - - - - - - - AAAAAGGT AAAA T A TGA T AA T A T ACA TGGTGACAA T T TGA T AAGT AGCAA T TGGGAA T A T C T C T T A T ACA - - - - - - - - - - T T T T TG - - - - - - - - AGA T T T CCGA T TGC T AA T T T T CAAA T TGT CGAC TGT A T CAGA T A T A T AA T AAAA T A T T T C T TGAAA T T A T A T A T A - AA TGT T AAGT
AAA T CA T T T T T T T T T CAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T TGT TGT C T AAAAGGTGT T CCCAA T T CGAAC T T T T CAAA T TGT T ACC TGT A T AAA T CA T AGAGAAA T AAA T A T T T T AAGAC T T T AGT T AAAA T A T T T AGA
T AGC T CC TGCAC T T T CAA - TGCAC TGGGTG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CGGGCA T A T C T C T T AAACA - - - - - - - - - - GT T T T A T C T AA T AGT T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GT A T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T AAAA T T A - - - - - - - T AAACC T T T T
GAAACA T T TGT A T AC - - - A - A T T T T AAA T A - - - - - AA T T A T AAGT AA T T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GA T A - - - - - - - - - - T T T T T T T T T AAGAGGT A T T CCCGA T T AC T AC T T T T CAAA T T C T CACC - - - - - - - - - C T CA T A T T AA TGAA T A T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T AGCC
AGAA T T A T AGTGT T T CA T - T T T T T T AAA T T T A T CAAGA T A T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GT T AAGA T A T A T T C T C T A T TGA T AC T T T T CAAA T TGT CA T C T A T A T A TGA T T AACA T T AAGGAAAACGT AAA TGC T A - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GT T T CGA T TG - - - - - GT T AAA T AAAAAAAA - - - - - - - - - - GCCCA T T T CAAAAC T AGC T A T CGGGAA T AGC T C T T AGACA - - - - - - - - - - T T T T T T C T T AAGAGA T A T T T CCGA T TGC T AC T T T T CAAA T T A T CACC TGT AAAA - T T T T ACA T AAAAA T A T A T T T T T T AAC T A T T TGT T - - - AGT T A T T C
AAA T CGC - - - - - - - - - - - - T T T CC T AAGTGGC T TGGC T T AC T T ACAGAA T T A T ACAGGGTGACAGT T TGAAAAGT AGCAA T CGGAAA T A T C T C T CAGACA - - - - - - - - - - GT T T TGCC T AAGACA T A T T C T CGA T CGC T AC T TGT CAAA T TGT T ACC TGT T T AAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T AA T AA T A - - - - - - - AA TGT T T CCG
GGGA T A T T AAAA - - - - - - A - AGA T TG - - - - - - - - - - T T T AA T AA T AC TGT T A T ACAGGGTGA T CA T T T - AAAA T T AGCAGT CGGGAA T A T C T C T T AGACA - - - - - - - - - - TGT T CA - - - - AGAGA T AA T C T CGA T TGC TGC T T T T CAAA TGGCCACA T C T A T AG - A TGGAAA T AAA T AA TGA T T T T TGGA T T A T CGC T T - - - - T T T AA T A
AAA T T A T T AGA T AC T T T T - AAAA T CAAA T AAAAA T A TGT AGAAA T A TGAA - A T ACACAGTGGCAGT T T - GAAAA T AGCAA T CAGGAA T A T C T C T T AGA T A - - - - - - - - - - T T T T TGT CCAAGA T A T A T T CCCGA T TGC T AC T T T T CAAA T AGCCACC TGT A T AAA T A T AA T AGAAA T AAA TGT T T AAGAAAAAAAAC T T - - AAA T T T T T T
AGT A TGT T AA T C TGTGCCAAGC T T T AGGGGAGGCACC T T AA T TGCCC TGG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T AGACA - - - - - - - - - - T C T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AA T T T T T C - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - ACGT A T AGTGT - T T A T T T AA T -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAAGAA T A T AA T A T T AAGAC T A T ACAGGGT AGCAA T T TGAAAAGT AGCAA T TGGGAA T A T CCC T T AGACA - - - - - - - - - - T T - T T A T C TGAGA T A T A T T CCCAA T T AC T AA T T T TGAGA T TGT CA T C - - - A T AAA T ACA TGGT AGA T A T A T A T AC TGA T T T T A T A T T T T AAGT T T T A T T C
- - - - - A T TGA T A T T C - - - - - - - - - - - - - - - - GT T AC T T CAC T AA T A T - - - - C T ACAGGGTGA T AA T T TGA T AAGGAGCAA T CGGGAA T A T C T C T AAAACA - - - - - - - - - - T T T T T T T CCAAGGT A T A T T CCCGA T TGT T AC T T T T CAAA TGGT T AAC TGT A TGT - - - - - - CAACAAGAAC T A T T T T A T CCCCAC T T T T T A - A T T T T TGCA
ACA T T T T T T C TGT T T T - - AAAAA T TGAA T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T ACAGAGT T ACAA T - - AAAAAGT AGCAA T TGGGAA T A T C T C T T AGAAG - - - - - - - - - - T T T TGT - - - - AGAGA T A T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A TGA T A T A T AAA T T AAGAAACA T T - - - - - - - - - - - - - - - - - T T A T T T T T T
AAA T TGT T CAAA T T T TGC - TGT A T T T ACCGAGGGCCAA T A T T T T CAAAA T - - - - CAAGA TGACAA T T CGAAA TGT AGT AA T CGAGAA T A TGT C T T AAAAA - - - - - - - - - - - - - - - - T CCGA T A T A T A T T C T CGA T TGCCAC T T T T CAAA T TGT CAA T TGT A T - - - GTGGA T AGT AAAGGGC T TGCCGAAAACG - - - - - - - GA T T T TGACA
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T CGT TGT C TG - - - - - - - - - - - - T T T AA TGT - - - - - - - - - - - - - T AC T TGAA T CACAGCAGT CGGGAA T A T C T C T T AGACA - - - - - - - - - - T T T T TGT C T AAAAGA T AC T CCCGA T T AC T AA T T CGT AAA T C - - - - - - - - - A T ACA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AGCAC T T T T T
GGGT C TGT T T AC T T T T AA - T T CA T TGAGT T AAAAA T C T T A T A T A T C T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - ACAGT C T T T ACAAGAGAAAAAAC T TGAGAAAAA TGT A T T - T T TGC T T CC T
A T A T T ACCAA TGT A T TGT C T AAAAAAA TGT AA T ACA T C T A TGT A T ACCA T AA T A T AAAGTGAAAC T T TGAAAAGT AACAA T CGGAAA T A T C TGT T AGA T A - - - - - - - - - - T T T T - - - - - AGGAGA T A T T T C T AA T TGC T AC T T T T CAAA T TGT T ACCGGAA T AAA T T T T A T CACGA T AAGA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - ACCAGT TG - -
A T AA T A T T - - AGCAGT AGA T ACA T CAA T AA - - - - - T T T TGAAAA TGACA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T AGAAGT AA T CGAGAA T A T C T C T T AGAGA - - - - - - - - - - T T C T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A TGGAGT T T A T A T T AAAAGC TGT A T CGA T A T T ACAACAC - A T T A T T CA T T
A T AA T A T T - - AGCAGT AGA T ACA T CAA T AA - - - - - T T T TGAAAA TGACA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T AGAAGT AA T CGAGAA T A T C T C T T AGAGA - - - - - - - - - - T T C T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A TGGAGT T T A T A T T AAAAGC TGT A T CGA T A T T ACAACAC - A T T A T T CA T T
AA T T T AAA T T T CC T T TGAA - - GAC T AAA - - T CC TGAAA T A T T T T T A T TG - - A T ACA TGA TGA T T A T T TGAAA TGT AGAAA T CGAGAA T A T C T C - - T CAGA - - - - - - - - - - T T T T TGT C T AAGAGA T A T T CC TGA T TGC T AC T T T T CAAGT CGT CACA TGTGT A T T C TGT A - - - - - - - - - GT AC T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
GGAGT AGGTGCA T A T T A T A T A T AA T AACAAC T T AAAA T T AACCA TGT AA T TGTGCAGGA TGACAA T T T AAAAAGCAGCAA T CGAGAA T A T C T CA T AGACA - - - - - - - - - - A T T T TGT C T AAGAGACAGT - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T - - - - - - - - - - - - A TGAGA T ACAA T A T T A T T ACAGCCAAA T T T T TGGAA
A T A T T T T CGGC T T T T T A T - T ACAC TGAGAAAGCAAAAA T AA T A T T AGGGT - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T AA T TGC T AGGA TGAAAA T T AA T C T AAACC TGGA T T T C - T A T T T T - - - -
A T A T T T T CGGC T T T T T A T - T ACAC TGAGAAAGCAAAAA T AA T A T T AGGGT - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T AA T TGC T AGGA TGAAAA T T AA T C T AAACC TGGA T T T C - T A T T T T - - - -
AAAC T T T AGA T A T T T T AGA - - T A T T AG - - - AAA T AC T T T A T T C T T A - - - - T A T ACAGTGT AACAA T T TGAAACGT AGCAA T CGGAAA T A T C T T - - A T A T A - - - - - - - - - - T T T A TGT T T AAGAGA T A T T CCAGA T TGC T AC T T T ACAAA T TGGC T CA TGTGTGT A TGGT CCAA T AA T AAGAACG - - - - - - T CGGT TGT AA - - - GT T AA T -
GT A T T T T T AAAGT A T AA T T T T CA T T AA T T A - - - - TGT T T A TGA T TGACAGT AGA T ACAGTGACAA T T TGAAAAGT AA T A T T CGGCAA T A T C T T - - - - - AG - - - - - - - - - - T T T A TGCC T AGAAGA T C - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T AAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T CAA T A T T A T CACGT - - - - - - - CA T T
A T AC TGGT A T A T A T T TGA - T A T A T T CGA T T T T T TGAC T CA T C T T T AGAGG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T T T AAACA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T - - - T AA T AAA T AAAAAAA T AAA T AGA T A T T A T T T T T AAA T T AC T T CA T
A TGT T CGT T T CA T T C T A T - - - - - - - - - - - - C T C T AGT A T AACCGT AA T AA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T T T T A - - - - - GAGA T A T T CC TGA T TGC TGT TGT T CAAA T T T T CA T C TGTGT AGA T T CGT TGT TGACAAAGT T A T AAA TGT TGCA TGGTGA T A T T T TGT T
A T A T T C T C T A T A T T T T A T - T A T T A T A T TGGGA T A T TGT T A T A T A T T T C - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - C T T AAA T A - - - - - - - - - - T T T T TGT C T T AGC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - C T - - - - - - - - - - - - - - - A T A T AC - - T CACA T T ACA T T C T A T C T T T C TGT T
ACAA T T T T AA T T T T C T T T - T T CC T AAAA T A T A T CCAA T AAAA T A T T AGAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T T T T T T C T AAAA T A T A T T C T T AC T TGC T AC T TGT CAAA T TGT CACC T A T A T AA T T T T CA TGT ACC T C T A TGT A T T A T TGACA T T T T T A - - - T T T T T T T C
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T AA TGAGAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AGGGGT A T T T C T T AAA T A - - - - - - - - - - T A T T AGT T T AGGACA T A T T CCCGA T TGACAC T T T T CAAAC TGT CACC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - ACCGC T CA T T
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - TGCA T AAA T T AAAA T AA T T T A T T - - - - - - - - - ACA T AGGA TGACAA T T TGAAAAGTGACAA T CGGGAA T A T C T C T T - - - - A - - - - - - - - - - T T A T TGT C T AAAAGA T A T T T T CGA T TGC T AC T T T T T AAA T TGT CA T C TGT AGA T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AGAAAA T TGT A T T C T AAA TGT T AA T A
TGT CCC T T T C T A T T T T AAA TGTGT T CAA T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T A T ACAGGGAGACAA T T T AAAAAA T A T CAA T CGGAAGT AGC T T TGGGACA - - - - - - - - - - T T T A TGAA T AAGCGA T A T T CCCGA T TGC T AC T T T T CAAA T T C T CA T C TGT ACAC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T A T T ACAC T T T A TGT A T T T AGT
AGA T T A T T CA T C T C T T T T A T A T AC T AA - - - - - - - - - - - T A T T T C T AC T AG - - - - - - - - - TGACAA T T TGAAAAGT AAAAAACCGAGA T A T A T C T T AGACA - - - - - - - - - - T T T T T T T C T AAGAGA TGT T T TGGA T TGC T AGT C T T T - - - - - - - - - - - - - - AA TGAA T CCAAC T AA T ACAA T A T T TGA T C TGT A T AAAA T - GAAA T TGGCA
A T TGGA T CAGAGT T CGT AGTGCGT T AGT T T T TGGAA T T T AC T T T T AGAA T AA T AAAGGGTGACAA T T T AAAAAGT AGCAA TGGAAAA T A T T T T T T AAA T A - - - - - - - - - - T T T T CGT C T AAGAGACA T T CCCCA T TGCCA T T A T TGAAA T TGT CACC TGT A T A T T T C T T T T A T TGAAAGAAA T T - - - - - - - - - - - - - - - - A T T T T T T A T A
AAGT T AC T AA TGTGT T - - A - ACA T TGAA - - - - - - - A T CCA T TGGT AC - - - - A T ACAGGGTGACAAA T TGAAAA T T A T CAA T CGGAAGT AA T T CC T - - - T A - - - - - - - - - - T T T T - - - - - - GT C T A T A T T T CCGA T TGT T C T T TGT CAAA T TGT CACA TGT AAAAAA T C T AGT T CACCAAA T ACC T AAAA T A T A T AA T T - - - - - - T T T ACC
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