
Start crop Point End crop Point

MSA length = 1321
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T A T - - - - - - - - - - AA T CCCA T CAAAAACA T AGA TGT AAAAAAA TGCCAAGT C T CGCAACGCAA T - - - - - - - - - - AA T ACCGTGAGT T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GAAGAAAAAAA - - - GAA T TGAA T T TGT AGGAA T A T TGTGT A - - - TGT AGA
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T A T TGAAACA T T CAA T CCCGT CAAAAACA T AAA TGT AAAAAAA T ACAAAGT T T CGCAACGCGGT - - - - - - - - - - AA TGCCGT CAGT TGCGT AGAGAAAAGGA TGGT ACGC - - - - - - - - - - - - - - CGGGGGT AC TG - - - T T A T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T A T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AA TGCCGTGAGGT A T A T CAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAA T AA T A T CCCA T CAAAAACAAAAA TGT AAAAAAA TGCCAAGT C T CGCAACGCAGT - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T A T T T CAAA T T AA T A - T T A T AGAA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
TGAGAAAGGC T A T CCAGT CAA T AGT AA T T A T A - - - - - - - - GCAGGGAACA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - TGAGT A T A T CA - - - A T AGT AGAAA T A T TGA T T C - - - - - - - - - - - TGAAA T
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - CAGA T AGT T A T A T AAAA - - - AGT T T T T A T AC - - - - - - - - A T A T A T AA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T AAA T ACAA - - - - - - - - - AAAACC T AAA TGGAAAAAAA TG - CAAGT C T CGT AACACAGT - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AA - - - - - - - - - AA - - - - T T AGAAA T AACGACC T A T T A T A T AA T - CAAGT T
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AA T AGT AA T T CCA T CAAAAACA T AAA TGT AAAAAAA TGCCAAGT C T CGCAACGGAA T - - - - - - - - - - AA TGCCGTGAGT TGC T T CGAGAAAAG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CGGGCA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - C T TGT - - CA T T T A T A T A T CCCA TGAAAAACA T AAA TGT AAAAAA TG - CCAAGT C T CGCAACGCAGT - - - - - - - - - - GA TGCCGTG - - - - - C T T CGAGAAAAAGA TGGT AAGC TGTGC T CGAC T TGGCGGGGGT AC TG - - - - - - CAGA T AA - AGAA - - - T T A T A T T T A - - - - AAAAA
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T A T A - AGGA T T AA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CCAGGGCAGAG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AA TGCCGTGAGT TGC T T CGAGAAAAGGA TGGT AGGC TGTGC T CGAC T TGGTGGGGGCAC T A - - - AGA T T AGT AA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - TGT A T T AA T - - - C T TGCCAAAACA T AAA TGT - AAAAAA TGCCAAGT C T CGCAACGCAGT - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T C - - - - AGT AA T A T T AA T CCCA T CAAAAA T A T A T A TGT AAAAAAA TGCCGAGT CCCGCAACGCGA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - TGT T AA T T - - - - - - T AACCAAACA TGAAAACA T AGT T TGA T - - - CGTGA T
T A - - - GGA T A T ACC T T A T AAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAGAGAAA T CACA T CAAAAACA T AAA TGT AAAACAA TGCCAAGT C T CGCAACGCGGC - - - - - - - - - - AA TGCCGT T AGT TGC T T CGAGAAAAGGA TGT - GCGC TGT - - - - - - - - - - - CCCA T A T A - - - AA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AGCAC T T A T AA - - - T A T - - T AA T T T A T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CCGCAA TGCAGT - - - - - - - - - - AA TGCCGTGAGT TGC T T CGAGAAAAGT A TGGT A TGC TGTGC T CGAC T TGGCAGAGGCACGG - - - TGGT T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GT T A T - - - - - - - - - - T A T ACCA T CACAAACA T AAA TGT AAAAAAA TGCCAAGT C T CACAACGCAGT - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T A T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AA TGCCGT T AGT TGC T T CGAGAGAAGGA TGGT AGGC TGTGC TGGAC T TGGC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
AGCCAAGAAA T A T T T T A T C - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CCAAGT C T CACCACGCAA T - - - - - - - - - - AA TGCC T TGA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CGGCGGT A T A - - - T T TGC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T AAAA T ACAA T CCCA T CAAAAACA T AAA TGT AAAAAA T A - CCAAGT - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AA TGT CGTGAGT TGT T T CAACAA T AAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T A TGT AAAAAAAACAAAC T AC T AG - A T AA - - - - - T T T T CAA - - - - AA T AA
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAAA T AAA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAAA T AAA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A TGAACAA T A T CCCA T CAAAAACA T AAACA T AAAAAAA TGCCAAGT C T CGCAACGCAGT - - - - - - - - - - AA TGCGGT T AGT TGC T T CGAGAAAAGGA TGGT - - - - - - - - - - - - - - - - - - CGGGGACAC T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AC TGCCGTGGT T TGC T T CGAGAAAAGGA T AGT - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAGA T A T CCCAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T TGAAACG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T - - - T T TGT - - - - AGAA T T AA T CCCA T CAAAAACA T AAA T A T AAAAAAA TGCCAAGT C T CGT AAA T CAA T - - - - - - - - - - AA T ACCA T CAGT TGC T T CGAGAAAAGGA TGGT AGGT AGTG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - AA TGA T AAC T AAA T A T T TGT - - - - CAA T AA T - - - - - - - - - - - - ACA T AAA TGT AAAAAA TG - C T AAGT A T CGCAACGCAGT - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - TGT A - - - - - - - A T TGGT CGACAGC - AACAGTGT CCAGC T T T C T - - AGAGG
- - - - - - - - - - - - - - - - - AAAA - AGCGA T TGT A - A T T T A T CCAAAAA T AAC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CAAC TGT AGGC - - - CCAC T CAGAA T AGAA T C T T TGA T TGAC - - - AGCACA
- - - - - - - - - - - - - - - - - AAAA - AGCGA T TGT A - A T T T A T CCAAAAA T AAC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CAAC TGT AGGC - - - CCAC T CAGAA T AGAA T C T T TGA T TGAC - - - AGCACA
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T AA T CCCA T CAAAAACA T AAA TGT AAAAAAA TGCCAAGT C T CGCAACGT AGT - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T C - - - - AGT AAGAAA T A T C T CC T CAAAAAC T T AAA TGT AAAAAAA TGT CAAGT T T CGCAACGCAGT - - - - - - - - - - AA TGCCGTGAGT TGA T T CAAGCAAC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GT AGTGAA T AG - - - GGAA T AGAAC T A T AAAAACGAAGCACA - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T C - - - - AGT AAGAAA T A T C T CC T CAAAAAC T T AAA TGT AAAAAAA TGT CAAGT T T CGCAACGC TGT - - - - - - - - - - AA TGCCGTGAGT TGA T T CAAGCAAAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GT AGTGAA T AG - - - GGAA T AGAAC T A T AAAAACGAAGCACA - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AA TGCGGTGAGT TGC T T CGAAAAAAAAACGGT AGAC TGT - - - - - - - - - - - T - - GGGTGGCA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AA TGCCGTGAA T TGC T T CGAGAAAAA T A T AGCAA - - - - - - - - - - - - - - - - T T TGT A T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AA TGCGGTGAGT TGC T T CGAAAAAAAAACGGT AGGC TGTGC T AGAC T T - - T - - GGGTGGCA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AA T ACCGT CAGT TGA T T TGAGAAAAGGA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
T AGGTGGCGT CC T T T T T AGGG - - - - - - - - - - - - A T T T A T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AA TGCCGTGAGT TGC T T T AAGAAAAGAAGGGT C - - - - - - - - - - - - - - - - - CGG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CCCA T CAAAAACA T AAA TGT AAAAAAA TGCCCAGT C T CGCAA TGCAGT - - - - - - - - - - AA TGCC T TGAGT TGC T T CGAGAAAAGGA TGGT AGGC TGTGTGTG - - - - - - CAGA T A T T TGAAA T T AA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
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 size: 1321bp; fragments: 10789; full length: 0 (>=1188.9bp)
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 size: 1676bp; fragments: 8977; full length: 0 (>=1508.4bp)
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 size: 504bp; fragments: 3016; full length: 59 (>=453.6bp)
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