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------------------------------------------------------------------------- TTTCATTAAAAATE T TGRBATATACHT - - - - -« v e e
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ARECIEATTTRATTRTTT T T TAAATTIBGGA AT TIAA TAG- - - - - - - - - - s o oo e oo oo oo TAAAABACATTGAATATACTT - = - = - s - s m s e ottt et f ool CTATGEAR- - - - TR TR T TAGT TGECTAT

----------------------------- ATAAATTT e e e e e
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------------------ TTTTTTAT ATABATT il AAB- - - - - oL _____.ACTA CT
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-------------------------------------------------------------------------------------------------------------- AAAATTAATITTAATTTTACTEGCAART THARAA- - -« -« - - - TREMAGGAATTARATHT
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A
A
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--------------------------------------------------------------------------------------------------------------- NP i - AATTAARBATGT
---------------------------------------------------------------------------------------- AAAATTARTT TRAATTTTCTCGARATTJAGAATAGGAAG AATTAAATATGT
-------- AGTTEARTRCETEAT A AlTTAAATAT
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-------------------------------------------------------------------------------------------------- TToememeeaccAmee o - -BTBAATTTTRT TGAAATTTAGATAGGAAGGTCTAAAAATAGTABBAATTAAATATGT
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ATTETTEET TATIRGEATAAATTT AATATATGTTCATAARACTCACATTT - - ---------- AATATACT T ------=--- AAAATTAATEITTAAATTTTIITCGAAATTTAGAATAGGAAGTCTAAAAATACTABMAATTAAATATGT
TTETTTTTTATIRMATIRAATTT AATATAJJATTCATAAAACTCATATTTCATTAAAAAICATTGAATAT TTAAATTTT!ICIAAATTTAGAATAGGIAhTAAAAATACTA
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ARTT---------- AAATTAAT

------------------------------------------------------------------------ ATTTCATIAAAAACATTGAATAT TTAATTTTACTCGAAATJTAGAATAGGAAGGTCTA - - - - -
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--------------------------------------------------------------------------------- WrT----------AAAATTAATHTEAAATTTACTTRAAATTTAR- - - - - - - - -GBCBAAAAATACTABBAATTAAGTATGT
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ABTECTTTTTATEATAAAT T TG A TGBB T AN - - - - - - - - - - - = o o oottt e oo oo i oo AAAATEIA TII T TAAT T T T T o o oo oo oo et ee e e e e oo e e e e e e
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AAAATTIAT TTAATTTTTCTCGAAATTTAIAAIAGGAAGGTCTAAAAAT
AAAATTAAT TTAAATTTTCTCGAAATTTAGAATAGGAAGIT.AA— ---ACTA

AATTAAAIA T cTBTABAAABA TIA A
AATTAAATANGT CTHTABAAANA TAARATEA

-------------------------------------------------------------------------------------------------------------- AAAATTAATITIIAR T TTT Tl TCGAAATTTAGAATAGGEIBGGTCTAAAAATATT AATTAAATABGTIRTIRATT AAAAA
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AAAATTAATITTAAATI T TC|TGAJATTTAGAATAGGAAJGTCTAAAAATACTA TABARAAA
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AATTEAATATGT

ABATEBCEEA T T TRAB TR - TTTTATRGEATAAATTTEAAART TCERETABAATATATGTTCARARBAACTIACATTTCATTABAAAACATTGARTABACT - - - - - - - - - - - oo oo
ANABECEEA T TTRATTEBTT-------------- TTTRAAAM - - - - - - - - - & o o oo e e e oo AAABBTAATIRTTAATTTTACTCGAAATTAlJAATAGGAAG - - - - - - - - - - HCTABBAATTAAATATGT
ARAA - - - -BAARTTGERT TRAAATATGTTCATAAAACTCACATTTCATTAAAAAACATGAATATARTT - - - - - - - - - - AAAAGTAATIETRAATTTTHTCCAAATIRTAGAATAGGAA - = - = - o e e e oo o TAAGHARTRTAATT
TAAARTTERAART TAR------- ATTCAJJAAAACTCATATTTJATTAAAAAACATTGAATATACTT- - - - - - - - - - AAAATTIRATRTTAATTTACTCGAAATTTAGAATAGAAG AATTAAANATGT
AAAT TEAATET TAAATTTTCRCGA- -« -« o e e AT -BAGTATGT
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).bed _uf.bed g 1.bed fm _1.bed 0 O bcIn.fa_aln.fa cl.fa_gs.fa ce.i After TEtrimmer 410 bp

size: 410bp; fragments: 130; full length: 8 (>=369bp)
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fasta.b.bed uf.bed g 1.bed fm 1.bed O O bcin.fa_aln.fa_cl.fa_gs.
size: 728bp; fragments: 84; full length: 0 (>=655.2bp)
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TE: rnd_3 family 524

size: 766bp; fragments: 13; full length: 0 (>=689.4bp)
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Before TEtrimmer ORF and PFAM domain plot
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[E consensus before TEtrimmer (bp)
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