
Start crop Point End crop Point

MSA length = 528
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T T CAAA - ACAAC T AA TGAGT T TGCA TGA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T TGGGC TGA - - - - - - - - - - - - AACCC TGAC T CAA T - - T CACC T T CAAA T T AAGT TGGC T AGGGC T T AGAGAC T TGT AC - - - C T C T TGGGGGAGAA T CGACAAGAAAAA T AA T TGGTGCA
C T CACGT T T AACCC T ACGT AGA T T CAAA - AAAACAACCGGGT C TGCA TGGGAA T AGT CAAGC T C T CA TGGAACC T C TGTGGT AACAAA T AC T TGGGC T AA - - - - - - - - - - GACACCC TGAGT CAA TGCA T T C T T T CAAA T T AGGT TGGC TGGT A T T T TGAGA TGTGTGT CGGGGA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
C T CAC T T C T AACC T T ACAAAGA TGCA T A - ACAAC T ACCGGGT C TGT A T CGGAA T A T T CAAGCAC T CGTGGAGCC T C TGTGGT AAGT T A T A T T TGGGC TGG - - - - - - - - - - GACACCGTGAGT CCA TGCA T T C T T T CAAA T T AGGT TGGC TGGTGC T T AGGGA TGT ACGCC T CCCGGGCGAGAA TGCAAAAGGTGT CAGC T CCGTGC TGCA
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T AACAGCAA T TGA T T T T - - - - - G - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GA TGCGCGT - C T C T C T AGGAGAA TGT ACAAGGGGT CAA T CAAGC T C T AAA
T T CA T T T ACAGCCC T ACGAA T T T T C T AA - A T AAC T AC TGTGT T TGAA TGG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GT A - - AAA T AC T TGAGC TGG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - G - - - - - - - - T C T T T CGGGGAAAACA T ACAAGAAGT CAAC T T AGTGC TGT A
T - - - - - T T T C T CCA T A TGA TGGT T CAAA - A T AA T T A T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GACA T T A TGAGTGAA TGCA T T T T C T - - AA T T AGGT TGGC TGGTGC T T AGGGACGT C TGT C T T TGGGAAGAAAA TGT CCAA T AA TGC - - C T A TGTGT TGCA
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GACGCAC TGAGT CAA TGAA T T C T T T CAAA T T AGGT TGGC TGGTGC T T AGAAA TGTGCGT C T CCC TGAAGAGGA TGAACAAGGAA T T AA T T AAC - - - - - - -
C T CGT T T T T AACAC T ACAAAGA T T CAAA - A T AAC T ACGGGGT C TGCA TGGGAA TGA T CAAGCACCCA TGGAGT C T C TGCGGT AACAAA T ACC TGTGCCGA - - - - - - - - - - AACGC T - - - - - - - - - - T CA T T C T T T CAAA T T AGGT TGACC TGTGC T T AGA TGTGCGT CC T T T T T T CCCAAAGT T A T ACGA T AAGT AAA T T AAGT AC TGCA
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T ACACCC TGAGT CAA TGCGT T C T T T CAAA T T AAGT TGGC TGGTGC T T ACA T A T A TGCGT C T CCCGAGAGAGGGTGCACAAGGGGT CAAC T AAGTGC TG - -
- - - - - - - - - - - CACC T T AAAAA T C T AA T - T T AA T T AC TGGGT T TGCA T AG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GAGGTGC T T - - - - - - - - GGGGAAAAAACAACGAGGC - - C T AAGTGC TGCA
- T T AC T T T TGACCC T ACGAAGA T C - - - - - A T AGT T AC T AGGT C TGCA TGAGAA T AA T CAAGCAC T CA T AGAGC T T C TGTGGT A T T AAA T AC T TGGGC TGG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GACGTGCGT C T CCCAGGGGAGAA TGGGCAAGAG - - - - - - - - - - - - - - - - -
C T T CCGT T T AACAC T AAGAAGGT T T AAA - A T AAC T ACCGGA T CCGCA TGT - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T TGTGC TGG - - - - - - - - - - GACACCC T CAGT CAA T T A T T T C T T T CAAA T T TGGC TGGC TGGTGT T T AGAGA TGTGCGT C T CCCCGAGGAAGA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GA T - - - T TGAAA T AACA T A T T C T T T CAGA T T AGGT TGAC TGGTGC T T AGGGA TGT ACGT AGA T T T CCAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AGAACCAC T ACC T C T T CGCAG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GT CACCC T AAACCAAAGCA T T C T T T CAAA T T AGGT TGGC TGGTGC T T AAAGA TGTGCGT C T T CCGGGGT AGGA TGCACAAAGTGT CAGC T AAGCAC - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAAAC T C TGAGCAAA TGT A T T CA T T AAAA T T AGAC TGGC TGGTGC T T AGAAA TGT ACGT - C T CCCGGGGAAGA TGCACAAGGT A T CAAC T AAA TGT TGT A
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T T C T CA - GTGAC TGT TGGT T C TGCA T CA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GA T CAA T T T ACACC T C TGAGT CACA TGCCAC T T T C - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - T T T T T TGCC T AAAGAA T A T T C - - - - A T AAC T ACCGGGT C TGCA TGGGAA TGACCAAGCAC T CA TGGAGCC T T TGTGGT AACCAA T AC T T AAGC TGG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - C T T CAAA - A TGAC T ACCGCGT C TGCAAGG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GA TGTGAC T - - - C T CCCGGGAGA TGCACAAGAA T CC - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAA - AGT AA TGC T CAGT C TGCA TGG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - T TGACCC T ACGAA T A T T CAAA - A T AGT T ACC TGGT C TGCA TGA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - C T TGGGC TGG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CACGT CAC T CCCC T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GA TGT - - - - C T CCCGG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- T CA T T T CCA T CCC - - - AA T AGT T CAAC - A T AA - - AC T AAGT C TGCA TG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAA T AC T TGGGA TGA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GA TGT ACGT T T T CCGAGGCAAGACGC T CAA T ACGGC - - C T AAA TGC T ACA
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GACACACAGACACA T - GCA T T T T T T CAAA T T AGGT T TGA TGGT AC T T AGAGA TGTGCGT C T CAC - GACGAGGA T ACACAAGGGT T CAAC T AAGT AC TGCA
C T CAC T T T T AACGC T T TGA TGA T T T AAA - A T AAC T A T TGAGC T T A T AC - - AAA TGGT - AAGCAC T AA TGGAGCC T C TGGGGT AACAAA T AC T T AAGC TGG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
C T CAC T T T T AAC T C T ACGAA TGT T T AAG - A T AAC T ACC TGGCA TGGA TGGAAA TGGTGAAGCAC T CA TGGAGC T T C TGTGGT AAGAAA T A T T TGAAC TGT - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
T A T AAC T T T AACCC T ACGAAGA T CCAA - AA T A T CCA T C TGGT C TGCA TGGGAA TGA T CAGGCAC T CA T TGAGCC T C TGTGGTGACAAA T A T T TGGACCGA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GACA T CC TGAGT CAA TGCA T T C T T T CAAA T T A TGT TGGC TGGTGC T T AGAGA T AAGCGTGCACAA T T CC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T AA T AGT T T T T T A T A T - - - - - - - - - - - - - - - CA TGGAGCC T C TGTGGT CACAAA T AC T TGGGC TGG - - - - - - - - - - GACACCC TGAGT CAA TGCA T T C T T T AAAA T T AGGT T AGC TGGTGC T T ACGGA TGTGCGTGGT T CAGCAGGA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - ACGAACGT C T ACG - AGAAC T ACCAA T T C TGT T T CC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - ACACGC TGG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GA TGTGCC T C T ACCCA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AA TGT ACGT - T T T CAGCGGAAGA TGGACAGAAGGT T AAC T A TGT AACGAA
A T T A T T C TGAA T A T A T CA T A T A T T C T AA - A T AAC T A T C - - - - - - - - - - - - - - - - GA T CAAGCACC T A TGGAGT C T C T A T AGT AACAAA T A T T TGGT C TGG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GA TGTGCGT - T TGC TGG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
CGAACC T T AAA T T C T A T AAAGGT T CAAA - GT AAC T AC T AAGTGT ACA TGAC T A TGA T CAAGGAC T CA TGGAGT A T CC TGCGT AACAAA T - - - - - - - C TGG - - - - - - - - - - AACGCC T TGAGT CAA TGCA T T A T T T CAAA T T AGGA TGAC TGGTGC T T AGACA T AGA T AA TGAA T A T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
C TGA T T T T T AACAC T ACGT AGGT T CA - - AA T AACAAC TGGACC TGCA TGGGAA TGA T A T AGCA T T TGTGGAGT T T T TGT AGT AA T A T A T AC T T TGGC T CG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CAAA T AC T TGGGC T AG - - - - - - - - - - GGC T CCC TGGGT CAA TGCA T T C T T T CAAA T T AGGT T - - - - - - - - - - - - - - GA TGT T C T T C T T T CGGGGGAGGA TGCACAAA TG - - - AAC T AA T TGC TGCA
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GA T ACAC TGAGT CAA TGCA T T C T T T CGAA T T AGGT TGGC TGGTGC T T AGAGA T A TGCA T A T C T CAGTGGAGGA TGCA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
C - - - - - T CA T ACCC T ACAAAGA T T CAAA - A T AAC T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GCA T C TGTGGT AACCAA T A T T TGGGC TGG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CA TGTGGGT T T T ACGGTGGAAGA T A T ACAAGGGGT C - - - - - - - - - - - - - -
AACA T T T C T T TGT CAA T AA TGGCC T AA T - ACAAAGACAAAA T C TGCACA TGAA TGGT T AGA T AC T T A TGAAGCC T T TGTGA T AACAA T T AC T TGC T ACGA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - G - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
C T CACA T T T AAACC T T CGGAGA T T CAA - AA T AAC T ACGGT T TGTGCA T TGGAA TGA T CAAGT AC T CA T AGAGC T T T CGTGA T AACAAA TGC T TGGGA T AG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
T CCAGT T T T AACCGT ACGAA T A T T CAAA - A T AAC T ACCAAGT C TGCA TGG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T T AAAAAA T AC T TGGGC TGG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - T AAGT AGGT T T TGA - A T AA T T ACC T AA T T T T AA TGA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T A TGCGAAA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - CAC T T T T AACCA T ACGAAGA T T CA - - A T AAA T TGT CGT C T T T A T T CA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
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- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
C T CA T T T T T AA T CCCACGAAGA T T CAAG - A T AAC T ACCGTGT C TGCA TGG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GA TGTGGA TGC T CCCGGAGAAAA T ACACAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T T AA - C T AACGGT C T A T AC T ACA TGG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - TGGAGAA T T AC T AC T AAAGC T T CACAG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GCAGAACCAAAA T AA - - - - CA T CAAGAAC T CA TGGAGCC T CAGTGGT AACAAA T AC T T TGCC T TG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- T CACC T T T T AACCCAAGAAAA T T CAAA - A T AAC T ACCAGGT T TGCA TGGGAA TGA T CAAG - - - - CA TGGGGCC T C T A TGGT AAC - - - - - - - - AAGA TGG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
C T CAC T T T T AA T TGGGT ACA T A T T CAA TGA T AAC T AGT AGT T T TGC T CAG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GT T TGT ACA TGCCCACCCGC T C TGT A T AGGAA TGA T CAAGT A T T CGTGGAGCC T T TGTGGT AACAAA T - - - TGGGC TGA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
C T CAC T T T T AAAC T T ACGAAGA T T AAA T - A T AGC T ACCGGGT C TGCGTGGGAA TGA T CAAGCAC T CA T A T AGC T T C TGCGGT AACAAA T AC T TGGGC TGG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GA TGTGCGT - C T ACGAAAAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T C T AA - A T AA - - - - C T ACCGGGCA TGG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - TGA T AACAAA T TGT TGGGC TGA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - GAAAGT T CAAA - A T AAA T AC TGCA T C TGAA TGG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
C - - - C T T T T AACCC T A TGAAGAGT AA T AAA T AAC TGC TGGT T C TGCGTGA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
C T CAC T T T T ACCCC T ACGAAGA T T CAAA - A T AAC T AC TGA T CC TGCC TGAGAA TGA T C - - - - A - - - - - - - - GCCC T CG - - - T AGT AAA T AC T T CGAC TGG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
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 size: 528bp; fragments: 118; full length: 0 (>=475.2bp)
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TE: rnd_2_family_74.fasta.b.bed_uf.bed_g_1.bed_fm_1.bed_0_0_bcln.fa_aln.fa_cl.fa_gs.fa_ce.fa_bc.fa_se.fa
 size: 880bp; fragments: 87; full length: 0 (>=792bp)
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TE: rnd_2_family_74
 size: 662bp; fragments: 35; full length: 0 (>=595.8bp)
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