Start crop Point End crop Point

1 MSA length = 21499 1

-------------------------------------------------------------------------------------------------------------- TTAATCTCAGAAGCAAGTATTGAAGATGCCCTAATATTTTTGGCTATATTGCTAACTATAAAC - = = = = = = - = o s m e o e o e o e oo emmimimimm oo
-------------------------------------------------------------------------------------------------------------- TTAATCTCAJJAGGCAAGTATTGAAGATGCICTAATATTTTTGGCTATATTGCTAACTATAAACIBAATATATCAAAAATAATATTAAAAATAATTATTAT
-------------------------------------------------------------------------------------------------------------- TTAATCTCAGAGGCAAGTATTGAAGATGCCCTAATATTTTTGGCTATATTGCTAACTATAAACACAATATATCAAAAATAATATTAAAAATAATTATTAT
ATATTGGCTTTAAAATCATACTTCTCAAAAAACAATGCTATTAA-AATATAATTTAATTTAATCTCAGABAGCAAGTATTGCTATAGAGCCTAAATAATT - -« -« - - -t ottt oo oL Lo ... . _._._.....
ATATTGGCTTTAAAATCATECTTCTCAAAAAACAATGCTATTAA-AATATAATTTAATTTAATCTCAGABAGCAAGTATTGCTATAGAGCCTAAATAATT - -« -« - - o - oot oo oo Lo ... . _._._.....
ATATTGGCTTTAAAATCATECTTCTCAAAAAACAATGCTATTAA-AATATAATTTAATTTAATCTCAGAAAGCAAGTATTGCTABAGAGCCTAAATAATT - -« -« - - - -t ot ottt Lo ... _._._.....
-------------------------------------------------------------------------------------------------------------- TTAATCTCAGAGGCAAGTATTGAAGATGCCCTAATATTTTTGGCTATATTGCTAACTATAAACIBAATATATCAAAAATAATATTAAAAATAA - - - - - -
ATATTGGCTTTAAAATCATACTTCTCAAAAAACAATGCTATTAA-AATATAATTTAATTTAATCTCAGABAGCAAGTATTGCTATAGAGCCTAAATAATT - -« & - - o -t ot oo oo L. ... _._._.....
ATR-- - - L < S 6 B e i e e
ATATTGGCTTTAAAATBATACTTCTCAAAAAACAATGCTATTAATAATATIRATTTAATTTAATCTCAGAAAGCAAGTATTGCTATAGAGCCTAAATAATT - -« -« - - oo oottt f L. ... . _._._.....
-------------------- CTTCTCAAAAAACAATGCTATTAAAATATAATTTAATTTAATCTCAGAAAGCAAGTATTGCTATAGAGCCTAAA - - - = - = - -« oo oo oot ot Lo oo
-------------------------------------------------------------------------------------------------------------- GTAGTCACAGAAGCTAGTAGTCAAGATACCCTAATACCTAAAGCTATAATACTAACTATAAACACAATATATCAAAAATAATATTAAAAATAATTATTAT
--------------------------------------------- AATATAATTTAATTTAATCTAGAAAGCAAGTATTGCTATGAGCCTAAATAATT - --------GTAGTCACAGAAGCTAGTAGTCAAGATACCCTAATACCTAAAGCTATAATACTAACTATAAACACAATATATCAAAAATAATATTAAAAATAATTATTAT
-------------------------------------------------------------------------------------------------------------- GTAGTCACAGAAGCTAGTAGTCAAGATACCCTAATACCTAAAGCTATAATACTAACTATAAACACAATATATCAAAAATAATATTAAAAATAATTATTAT
-------------- ATCATACTTCTCAAAAAACAATGCTITTAABAATATAATTTAATTTAAGCECAGAAAGCAAGTATTGCTATAGAGCCTAAATAATT - - -« o« x oo - ot ot oL f L.
-------------------------------------------------------------------------------------------------------------- GTAGTCACAGAAGCTAGTAGTCAAGATACCCTAATACCTAAAGCTATAATACTAACTATAAACACAATATATCAAAAATAATATTAAAAATAATTATTAT
-------------------------------------------------------------------------------------------------------------- TTAATCTCAGAAGCAAGTATTGAAGATGCICTAATATTTTTGGCTATATTGCTAACTATAAATACIATATATCAAAAATAAJATTAAAAATAATTATTAT
-------------------------------------------------------------------------------------------------------------- TTAATCTCAGAAGCAAGTATTGAAGATGCCCTAATATTTTTGGCTATATTGCTAACTATAAATACAATATATCAAAAATAATATTAAAAATAATTATTAT
-------------- ATCATACTTCTCAAAAAACAATGCTITTAABAATATAATTTAATTTAAGCECAGAAAGCAAGTATTGCTATAGAGCCTAAATAATT - - -« o« o oo oot f oL Lo
-------------------------------------- TATTAATAATATAATTTAATTTAATCTCEGAAAGCAAGTATTGCTATAGAGCCTAAATAATT - - - < o« s oo oot ot Lo L. ...
-------------------------------------------------------------------------------------------------------------- GTAGTCACAGAAGCTAGTAGTCAAGATACCCTAATACCTAAAGCTATAATACTAACTATAAACACAATATATCAAAAATAATATTAAAAATAATTATTAT
------------------ TRCT TG AAABAACAATICEA T T AT AAT AT - - - - - - e oo oo oL
ATATTGGCTTTAABATCATACTTCTCAAAAAACAATGCTATTAATAATATAATTTAATTTAATCTCAGAAAGCAAGTATTGCTATAGAGCCTAAATAATT - -« -« - - oottt oo f Lo __......___._.....
-------------------------------------------------------------------------------------------------------------- TTAATCTCAGAAGCAAGTATTGAAGATGCCCTAATATTTTTGGCTATATTGCTAACTATAAATACAATATATCAAAAATAATATTAAAAATAATTATTAT
-------------------------------------------------------------------------------------------------------------- TTAATHTIAGAAGCAAGTATTGAAGATGCCCTAATATTTTTGGCTATATTGCTAACTATAAATACAATATATCAAAAATAATATTAAAAATAATTATTAT
ATATTGGCTTTAAAATCATACTTCTCAAAAAACAATGCTATTAATAATATAATTTAATTTAATCTIAGAAAGCAAGTATTGCTATAGAGCCTAAATAATT - -« & - - o - ottt oot Lo __......__._._.....
-------------------------------------------------------------------------------------------------------------- TTAATCTI@GAAGCAAGTATTGAAGATGCCCTAATATTTTTGGCTATATTGCTAACTATAAACACAATA -« - oo m o e m e e
ATATTGGCGTTAAAAGCATACTTC- - - AAAGACAGCGATATIIGATGATCT - - - - - s o oo oo AGGGCT TGCAAAAT T = = = = = - & @ oo oo oo e o e o e o e o e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e oo
ATATTGGCGTTAAAAGCATACTTC- - - AAAGACAGCGATATIGATGATC T = = = = = = == = m s m e e e e e e e e e e e eeee e AGGGCT TGCAAAAT T = = = = = - & @ o s oo oo m mm o e o e o et e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e oo
-------------- ATBATARTTCTCAAAAAACAATGCTATTAATAATATAATTTAATTTAATCTCAGAAAGCAAGEBATTGCTATAGAGCCTAAABAATT - - -« -« - - - TTAATCTCAGAAGCAAGTATTGAAGAT - = - - -« - o oo c ottt oo
-------------------------------------------------------------------------------------------------------------- TTAATCTCAGAAGCAAGTAT TG = = = = = = = = = & & & o ot o o e e e o o o e f e e e e e e oo
-------------- ATCATACTTCTCAAAAAACAATGCTATTAATAATATATTTAATTTAATCTCAGAAAGCAAGTATTGCTATAGAGCCTAAA- - -« -----------TTAATCTCAGAAGCAAGTATTGAAGATGCCCTAATATTTTTGGCTATATTGCTAAC-------------TAfJcAAAA- - -
-------------------------------------------------------------------------------------------------------------- TTAATCTCAGAAGCAAGTATTGAAGATGCCCTAATATTTTTGGCTATATTGCTAAC-------------TATCAAAAATAATATTAAAAATAATTATTAT

- -TTCERTTR------ ATECBBCBCAABAGEBIGG CC T T TABBGAT C- - - - - - - - - - oo oo oo Lo
------------------ THRCTTIGAAABAACAATICIIA T TAM T AA T AT - - - & - o o oo L L L b b b b i ot ot ot ot ot ot ot ot o e e e e e e e e bbb e e e

ATATTGGCTTTAABATCATACTTCTCAAAAAACAATGCTITTAABAATATAATTTAATTTAABCICAGAAAGCAAGTATTGCTATAGAGCCTAAATAATT - -« « - - - - - ottt oot Lo ... _._._._.....
-------------------------------------------------------------------------------------------------------------- TTAATCTCAGAAGCAAGTAT TGAAGATGCCCTAA - = = = = = & o o o o o e o o o o o e e e o d e e e d e e e e o e e mimioieiei oo
-------------------------------------------------------------------------------------------------------------- TTAATCTJGAAGCAAGTATTGAAGATGCCCTAATATTTTTGGCTATATTGCTAACTATAAACACAATATATCAAAAATAATATTAAAAATAATTATTAT
ATATTGGCTTTAAAATCATACTTCTCAAAAAACAATGCTATTAATAATATAATTTAATTTAATCTCAGAAAGCAAGTAT TGCTATAGAGCCTAAAT AAT T = - & - & & & o o o s o m o e o e o e o e o e o e o e o et e o e e e o et e ot ettt ot ot ot ot o o o b b e bbb et f e f e e o e e e oo e e e i mimi oo o
-------------------------------------------------------------------------------------------------------------- GTAGTCACAGAAGCTAGTAGTCAAGATACCCTAATACCTAAAGCTATAATACTAACTATAAACACAATATATCAAAAATAATATTAAAAATAATTATTAT
ATATTGGCGTTAAAAGCATACTTC- - - AAAGACAGCGATATIIGATGATCT - - - - - s oo e oo AGGGCT TGCAAAAT T = = = = = - & @ o s oo oo m mm o e o e o et e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e oo
ATATTGGCGTTAAAAGCATACTTC- - - AAAGACAGCGATATGATGATC T = = = = = = == == m s m e e e e e e e e e e e em e e e AGGGCT TGCAAAAT T = = = = = - & @ o s oo oo m mm o e o e o et e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e oo
ATATTGGCTTTAAAATCATACTTCTCAAAAAACAATGCTATTAATAATATAATTTAATTTAATCTIAGAAAGCAAGTATTGCTATAGAGCCTAAATAATT - -« -« - - - oo oot oo oL Lo oo __._.....
ATATTGGCGTTAAAAGCATACTTC- - - AAAGACAGCGATATBGATGATCT -« -« - v s e e e e e AGGGCTTGCAAAAT T = = = = = = & oo o oo m o e e o e e e e e e e e e e e e e e e e e e e TABTAAAGEEAABTAT - - -
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TE: d_ 2 family 549 Before TEtrimmer 246 bp

size: 246bp; fragments: 27820; full length: 18 (>=221.4bp)
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After TEtrimmer ORF and PFAM domain plot
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1Isus before TEtrimmer (bp)
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(windowsize = 25, threshold = 50.00 09/10/25)
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