
Start crop Point End crop Point

MSA length = 808
AAGT T T T T T C T T AG - - - - - - - - - - C T CAAGAA T CAAAGCAACCC TGT A TG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T CAAAA T T AGA T CCAAGA T AAC T T AAAA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GT A T AGGC T T A T AAAAA T CA T T T A T A TGT AA T ACAA T A T T T CA T T AAAAC
T T T C T T C T T T T T AGT C T AA T TGCC T T CAAAAA T AAAGGT A T T T T TGT A T AA T T T A T AC T T AAGT T CAA T T A T T CA T AGT A T AGT T AGT T T AGT AA T - - - - - - - - - - - - - - T C T AAA T T AGA T CC T AAAAAAC T T T T AC TGAACCAA T TGC TGAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
TGT T T T C T T T T T AGT T T A T T TGCAGT CAAAAGT AAAGGT AAC T T T A T A T AA T T T A T ACC TGCA T A T T AAAGT C T T CAAAA T A T T T CAA T T AA T A T T T T T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GT C T AAAG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
C T T C T CA T T AGT CGT T T A T T T A T CGT CAAAAA T AAAAAAAAC T T TGT A TGAA T T A TGCC T AAACACAA T AGT T T T - - - - - - - - - - - - - C T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T C T AAA T T AGGCCC T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GT A T A T A T CC T AAAAAA T T - - - - T ACAA T CAAA T - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - C T T AC TGACAGGCAGAAA T AGAAA T AAACGCGT A T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A TGT CA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T C T CAA T T T AACCC T AAA T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GTGC T T TGAAAC - - - AA T T AAAGA T TGAAAAGA T ACACACAACA T T A T AA
- - - - - - - - - - - - - - T T T T C T T C T T - - - - - - - - - - - - - - - - AC T T TGT A T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - C T T T CAGGT TG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T C T A T A T T AGA T T C T AAAAAAC T T T T AA T AAACCAA T T A T T T AAAACCC TGT A T AA T - T CACAA - - - T T A TGGA T C T T AAAAACG - - - - - - - - - - AGGGG
T T T T T C T AC T C T AA T T T A T T TGT CGT CAAAAA T AAAAGT AACA T TGT AGAA - T T A T ACC T AAA T AAAA T AGT T T T CAAAA T A T T T T AA T T AA T A T T T T T C - - - - - - - - - - T C T AAA T T AGA T CC T AAAAA T C T T T T AACAAACCAGT TGC TGAAAAAAC TGT AC TGT T C T T T A - - - - - - AGACGT A T AAAAAA T A TGT AAA T T T T AAACA
T T T C T T C T T T T T AGT T T A T T T C T CGT CAAAAA T AACGGT AAC TGGGT A T AA T T T A T ACC T AAA T ACAA T AGT T T T CAAAA T A T T TGAA T T AA T A T T T T T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T C T AAAGCGGA T CAAAAAAAAA T T A T AA TGAACCAGT TGC TGAAAAACC TGT A T - - - - T TGGAA - AAA T A - - - AAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - T A T CC TGAA T TGACA T T ACAAA T A T AAA T AAA T T T T T ACC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T A T T A T A T AGA T AC T AAAAAAC T T T T AA T AAACCAGC TGC TGAAAACCC T C T A T A - - - A TGT AAA - A T TGT T T T T T T T T T AAA T ACGA T TGT C T T AAAAA
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAAA T AA T AAAA T C T CAGT C T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T C T AAA T T AGA T CC T AAAAAAC T T T T AA TGGAC T TGT TGC T - - AAAA - - - GT AAAAA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T AGT T T T CAAAA T A T T T CAA T CAA T A T T T T T A - - - - - - - - - - T C T AAA T T AGA T CC T AAAAAC T T T T AA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - C T A T AA T CGCA T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T C T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
T T T CA T C T T T T CAGT TGA T T TGCCA TGAA T AA T AAAGGCAAC T T TGTGT A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T C T AAA T T AGAAC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T A T A T T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
T T T T T A T CGGT T AGT TGT T T T AC TGT AAAA T ACCAAAGT AA T T T T C T T CC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T C T AAA T T AGA T C T T AAAA T AC T T T T AAAGAACCAGT TGC TGAAAAACC T A T A T T T T A T TGCG - - GA T T T ACAA T T T A T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
T T T T T T C T T A T T AGT T CA T T TGCCGT - AAAAGT AAAGGT AC T T T TGT A T AA T T T A TGT C T A T - - - - - - T AA T T T T CGAGA T A T T T CAA T T AACA T T T T CA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T CAAAA T T TGA T C T T AAAAACC T T T T AA T AAACAAGT TGC TGAAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
T T AC T T C T A T T T AA TGT A T T TGT CGT CAAAAA T AAAGA T AACA T TGT A T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - TGT AA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GT A T T - - - GT T T C - - - - C T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
AC T CA T CA T ACAGT C T CAGT T C T CGACAAAAGCCAAGACGGT T T T AGAGA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - T T T T AGT T AA T T TGT CGT AAAAAA T AAAGGT T T A T T TGT A T AA T T T A T ACGT AAA T ACAGT AGT T T AGT AGGT A T T TGAA T T AA T AA T T T T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
T T T C T T C T T T T T AGT T T T T T T T T T T CGT CAAAA T AAGGAAAC T T TGT A TGA TGT A TGCC T AAA TGCAA T AGT T T T TGAAA T AC T T CAA T T AACAC T T CCA - - - - - - - - - - T CCAAA T T AGA T CC T AAAAA - - T T T T AA TGAA T CAA T TGA - - - - - - - - - - GAA TGT - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
T T T C T T C T T T T T AGT T T A T T TGT CGT CAAAAA T AAAGGCAAC T T TGT A T AA T T T A T AGGT ACC T ACGT T AGT T T T CAAAA T A T T T T AA T T AA T A T T - - - - - - - - - - - - - - T C T AAA T T A T A T CC T AAAAAAC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T A T A T AGT A T CAA - - - C T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
T T T T T T CC T T T AAGT T T A T T TGT T CCCAAAAA T AGAGGT AAC T T TGTG - - - T T T A T AC T T AAA T ACAA T TGT T T CCCAAA T A T T T CAA T T AA T A T T T T CC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - ACAGCC TGT ACAGT T T CAAGT A T ACAAA T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T C T AAA T T AAAC TGTGAAAA - - T T T T AA TGAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - GT A TGA T A T T T TG - - AA T T CGT AGT T T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
T C T T T T CC T T T T AA T T T A T T TGC TGT CAAACA T AAAGT T AA T T T TGT A T A - - - - - - - - - - - - - - ACGA T AGT T T T CAAAA T A T T T CAA T T AA T A T T T T T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T C T AAA T T A T A T CC T AAAA T AC T T T T AA TGGGCCAGT TGC T AAAAAA - - - T T A T A T A - C T T CAA - - - T T T CCGAA T T A T AAAA T A T T A T CA TGT T AAACA
- - - - - - - - - - - - - - A T TGT C T ACC - - - - - - - - - - - AAACAAA T T TGAA TG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T C T AAA T T AAA T T C T - AAAACC T T T T AACGGC - - - - - - - - - - - - - - - - - - GT A T AAC - T T A T AA - - - T T A TGGA T C T T AAAAA T - - - - - - - - - - - - - - - -
T C T T C T T - - T T T AA T T TGT T TGCAGT CAAAAA TGAAGGT AAC T T TGT A TG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T C T AAA T T AGA T CAAAAAAAAC T T T T AA TGAACCAGT TGC TGAAAAACC TGT A T T AAGT T T CAAAAA T T AGT AAAGAAAAAAA T AC T T T T AGA T T - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AA T AGT T T T CCAAA T A T T T CAA T T AA T AGT T T T A - - - - - - - - - - T C T AAA T T AGA T CC T AAAAAAC T T T T AA TGAACCAGT TGC TGAAAAA T C TGT A T A T CA T CCCAA - C T C TGC T T T TG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
T T T C T T C T CC T T AGGT T A T T TGT CGT CAAAAA T AAAGA T AA T T T TGT A T T A T T T A T ACC T AAA T ACAACAA T T TGCAAAA T A T T T CAA T T AA T A T T T T T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
T T T C T T C T T T C T AC T T T A T T TGT C T CAAAAAGT AAAGGT AAC T T TGT A T A - - - - - - - CC T AAA T ACAA T AGT T T T CAAAA T A T T T T AA T T AA T A T T T T T A - - - - - - - - - - T C T AAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T C T AAA T T AGAC T C T AAAAAAC T T T T AA TGT ACCAGT TGC TGAAAAACCAGT A T - - - - C T ACACACA T T CGACA TG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T C TGAA T T TGA T CC T AAAAAACC T T T AA TGAACCAGT T CC TGACAAACC TGT A T AGGT AAACA - - A T T TGAAGA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
T T T C T T C T A T T T AGT T T A T C TGT CGT AAAAAA T AAGG - T AAC T T TGT A TGA T T T A T ACC T AAA T AAAA T AGT T TGCAAAA T A T T T CAGT T CA T A T T T T T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
GT C T A - - - - - T T T AGC T CC T TGT A T AA T A T CCAA TGGGC T AC T T T A T ACA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
T T T T A T T C T T T T T AGT T TGT CGCC - - - AAAAA T AAAAA T AAC T T TGT A T AA T T T A T AA T T T A T T AGAA TGGT T T T CAAAA T AA T T CGAAA T AA T A T T T T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T AAAAAAC T T T T AGTGAACCAGT TGT T CAAAAACC TGTGT - - - - T AA T AAAA T T C - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CCAGAAGTG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T C T AAA T AAGA T CC T AAAAAAC T T C T AAAGAACCAGT TGGTGAAAAACC TGT A T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
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