
Start crop Point End crop Point

MSA length = 436
CGA T CCGA T A T CGGA T CAGACGT CCGAGT CGGA TGC T TGGCAGTGCGT CGT AC TGGT CGGACCGAAAAAAAA T C TGA T CCGACAGCCGGAAGGTGT T C T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T A T T T CCCA - A T T T T ACA - - - - - - - - - - - - - AA TGACAGCGA T C T T CA T T
CGA T CCGA T A T CGGA T CGGACGT CCGAGT CGGA TGC T TGGCAGTGCGT CGT A T TGGT CGGACCGACAAAAAA T C TGA T CCGACAGT CGGAAGGTGT T C TG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T C T T T TGCA - A T T T T C T - - TGT A T AAA T CAA T T CCCAGAACGT C T T AA T T
C T A T CCGA T A T CGGA T CGGA TGT CCGAGT CGGA TGC T TGGT AGTGCGT CGT AC TGGT CGGACCGACAAAAAA T C TGA T CCGACAGCCGGAAGGTGT T C T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T T ACAGCA - GAGC T AC - - CACC TGAA T CC - CCAACGGGAAA - - - - T T T A
CGA T CCGA T A T CGGA T CGGACGT CCGAGT CGT A TGC T T T T CAGTGCGT CGT T C TGGT CGGACCGACAAAAAA T C TGA T CCGACAGCCGGAAGGTGT T C T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
CGA T CCGA T A T CGGA T CGGACGT CCGAGT CGGA TGC T TGGCAGTGCGT CGT AC TGA T CGGA T CGACAAAAAA T C T T A T CCGACAGCCGGAAGGTGT T C T A - - - - - - - - - - T A T AAAAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GT ACGTGA T T T A TGT A T A T TGT A T T T T T AA - - - AA T T T A T A - T ACAGAAA TGT - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
CGA T CCGA T A T CGGA T CGGACGT CCGAGT CGGA TGC T TGGCAGTGCGT CGT AC TGGT CGGACCGACAAAAAA T C TGA T CCGACAGCCGGAAGGTGT T C T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T AAAAGAAG - CC TGCAC - - TGAGCAAC T CA - CGCA T CAAAAC TGACAAAA
TGA T CCGA T A T CGGA T CGGACGT CCGAGT CGAA TGC T TGGC TGTGCGT CGT AC TGGT CGGACCGACAAAAAA T C TGA T CCGACAGCCGGAAGGTGT T C T A - - - - - - - - - - GACAAAAAGT CAGCCGGAAGGTGT T C T ACGCA T TGT T T T TGT A T A T TGT A T T C T TGT CA - GT T T TGA - - TGCGTGAGT TG - C T CAGTGCAGGC T T C T T T T
CGA T CCGA T A T CGGA T CGGACGT CCGAGT CGGA TGCA TGGCAGTGCGT CGT AC TGGT CGGACCGACAAAAAA T C TGA T CCGACAGCCGGAAGGTGT T C T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T - TGA - - A - T T TGTGA - - T T AGT A - - - - - - - - - - A TGT T T AAA T AAC T A
CGA T CCGA T A T CGGA T CGGACGT CCGAGT CGGA TGC T TGGCAA TGCGT CGT AC TGA T CGGACCGACAAAAAA T C TGA T CCGACAGCCGGAAGGT A T T C T A - - - - - - - - - - AA T A T T T A T A T A T T AAAAAGCC T C T T T A T T T T T CGT T T A TGCA T T T T A T AA TGC TGACA - A T T T T AG - - T T T TGAAA T CG - C T T T C T T AAA T T A T C T T A T
TGA T CCGA T A T CGGA T CGGACGT CCGAGT CGGA TGC T TGGCAGGGTGT TGT AC T CGT CGGACCGACAAAAAA T C TGA T CCGACAGCCGGAAGGTGT T C T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T T T T T AAA T T T C TGAAA - C T CGT AAC T T CA T ACAGGGTGT CCCA T T T TG
CGA T CCAAAA T CGGA T CGGACGT CCGAGT CGGA TGC T TGGCAGTGCGT CGT AC TGGT TGGACCGACAAAAAA T C TGA T CCGACAGCCGGAAGGTGT T C T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AGGT T T T T T T T
CGA T CCGA T A T CGGA T CGT ACGT CCGAGT CGGA TGC T TGGCAGTGCGT CGT AC TGGT CGGACCGACAAAAAA T C TGA T CCGACAGT CGGAAGGTGT T C T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A TGT T AACA - A T T T A T A - A T A TGT CAA T T T - T T T AA - - - - - - - - - - - - - -
CGA T T TGA T A T CGGA T CGGACGT CCGAGT CGGA TGC T TGGAAGTGCGT CGT AC TGGT CGGACCGACAAAAAA T C T AA T CCGACAGCCGGAAGGTGT T C T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
CGA T CCGA T A T CGGA T CGGACGT CCGAGT CGGA TGC T TGGCAGTGCGT CGT AC TGGT CGGACCGACAAAAAA T C TGA T CCGACAGCCGGAAGGTGT T C T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - TGT A T AA TGT A T T T CAC - AC - CC T AGA T T T - GCAAA T T AACAGA TGGT T T
CGA T CCGA T A T CGGA T CGGACGT CCGAGT CGGA TGC T TGGCAGTGCGT CGT AC TGGT CGGACCGACAAAAAA T C TGA T CCGACAGCCGGAAGGTGT T C T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T C T T T A T CA T T T T T T T A - - T A T T T T A T T - - - - - - - - - GCGT A T T T T - - - -
CGA T CCGA T A T CGGA T CGGACGT CCGAGT CGGA TGC T TGGCAGTGCGT CC T AC TGGT CGGACCGACAAAAAA T C TGA T CCGACAGCCGGAAGGTGT T C T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - C T T C T A T - - - T T T A TGA - A TGT T T AAGT T AACC T AGT AGAAA T A T AGT C T
CGA T ACGA T A T CGGA T CGGACGT CCGAGT CGGA TGC T TGGT AGTGCGT CGT AC TGGT CGGACCGACAAAAAA T C TGA T CCGACAGCCGAAAGGTGT T C T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CC T T AAG - - - A T T CAGA - TGGAA T AAA T T AAA T T AGCGT AGGAGT T TGT T
CGA T CCGA T A T CGGA T CGGACGT CCGAGT CGGA TGC T TGGCAGTGCGT CGT AC TGGT CGGACCGA T AAAAAA T C TGA T CCGACAGCCGGAAGGTGT T C T A - - - - - - - - - - GACAAAAAGACAGCCGGAAGGTGT T C T A TGCA T TGT T T T TGT A T A T TGT A T T T T T A T - - - GT T T TGA - - TGCGTGAGT TG - C T CAGTGCAGGC T T C T T T T
CGA T CCGA T A T CGGA T CGGACGT CCGAGT CGGA TGC T TGGCAGTGCGT CGT AC TGGT CGGACCGACAAAAAA T C TGA T CCGACAGCCGGAAGGTGT T C T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - C T T CCA T T A - A T CCCGAA - T A T AAAAAGGAAAAAAA T T CAAAAA T - - - - -
CGA T CCGA T A T CGGA T CGGACGT CCGAGT CGGA TGC T TGGCAGTGCGT CGT AC TGGT CGGACCGACAAAAAA T C TGA T CCGACAGCCGGAAGGTGT T C T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AA T TGA T T A - AA T T T A T - - - - - - - - - - - - - - AAAAA TGCA TGTGC T CGT A
CGA T CCGA T A T CGGA T CGGACGT CCGAGT CGGA TGC T TGGCAGTGCGT CGT AC TGGT CGGACCGACAAAAAA T C TGA T CCGACAGCCGGAAGGTGT T C T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - TGA T TGA T A T AC T T T AG - - - - - - - - - - - - - - T T T A T T T C T AGT T AC TGC T
CGA T CCGA T A T CGGA T CGGACGT CCGAGT CGGA TGC T TGGCAGTGCGT CGT AC TGGT CGGACCGACAAAAAA T C TGA T CCGACAGCCGGAAGGTGT T C T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T C T T A - - A - T T T A T T A - - T T AAAGTGT AG - - T A TGTGT T T T T T T T T T T A
CGA T CCGA T A T CGGA T CGGACGT CCGAGT CGGA TGC T TGGCAGTGCGT CGT AC TGGT CGGACCGACAAAAAA T C TGA T CCGACAGCCGGAAGGTGT T C T A - - - - - - - - - - GACAAAAAGACAGCCGGAAGGTGT T C T A TGCA T TGT T T T TGT A T A T T A T A T T T T TGT CA - GT T T TGA - - TGCGT T AA T TG - C T CAGAGCAGGC T T C T T T T
CGA T CCGA T A T CGGA T CGGACGT CCGAGT CGGA TGC T TGGCAGTGTGT TGT AC TGGT CGGACCGACAAAAAA T C TGA T CCGACAGCCGGAAGGTGT T C T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
CGA T CCGA T A T CGGA T CGGACGT CCGAGT CGGA TGC T TGGCAGTGCGT CGT AC TGGT CGGACCGACAAAAAA T C TGA T CCGACAGCCGGAAGGTGT T C T A - - - - - - - - - - GACAAAAAGACAGCCGGAAGGTGT T C T A TGCA T TGT T T T TGT A T A T T A T A T T T T TGT CA - GT T T TGA - - TGCGT T AA T TG - C T CAGAGCAGGC T T C T T T T
CGA T CCGA T A T CGGA T CGGACGT CCGAGT CGGA TGC T TGGCAGTGCGT CGT AC TGGT CGGACCGACAAAAAA T C TGA T CCGACAGCCGGAAGGTGT T C T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
CGA T CCGA T A T CGGA T CGGACGT CCGAGT CGGA TGC T TGGCAGTGCGT CGT AC TGGT CGGACCGACAAAAAA T C TGA T CCGACAGCCGGAAGGTGT T C T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T T T AA T - - - A T - T TGG - A T C TGAAAC T AA - GA T T ACGGGGT T T T C T T CA
CGA T CCGA T A T CGGA T CGGACGT CCGAGT CGGA TGC T TGGCAGTGCGT CGT AC TGGT CGGACCGACAAAAAA T C TGA T CCGACAGCCGGAAGGTGT T C T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - C T CC T CGGT AA T T T CAGAA T A TGAAAA T T A - - - - - - - - GAAA T C T CCA T T
CGA T CCGA T A T CGGA T CGGACGT CCGAGT CGGA TGC T CGGCAGTGCGT CGT AC TGGT CGGACCGACAAAAAA T C TGA T CCGACAGCCGGAAGGTGT T C T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T CGT CAGCA - A T T T T AA - - T T T AAAAA T C T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
CGA T CCGA T A T CGGA T CGGACGT CCGAGT CGGA TGC T TGGCAGTGCGT CGT AC T TGT CGGACCGACAAAAAA T C TGA T CCGACAGCCGGAAGGTGT T C T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CCCAGAAAA - - T T C T CAAAAA T A T A T T T T T - T T CAAAGT AAAA T A T C T CG
CGA T CCGA T A T CGGA T CGGACGT CCGAGT CGGA TGC T TGGCAGTGCGT CGT AC TGGT CGGACCGACAAAAAA T C TGA T CCGACAGCCGGAAGGTGC T C T A - - - - - - - - - - A T CGAACAGT CA TGC T T AGAGT T CGT AACGTGCAAA T T T T A T AGA T TGT A T T AA TGT CA - AAC T TGA - - CA T A T AA T A TG - T T T A T T CAGAGTGT CA T T T
CGA T CCGA T A T CGGA T CGGACGT CCGAGT CGGA TGC T TGGCAGTGCA T CGT AC T AGT CGGACCGACAAAAAA T C TGA T CCGACAGCCGGAAGGTGT T C T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CCCC T AGCA T A T T T CAACA T T T T T AA T T AGAC T T AAAACAA T T T T TGC T T
CGA T CCGA T A T CGGA T CGGACGT CCGAGT CGGA TGC T TGGCAGTGCGT CGT AC T TGT CGGACCGACAAAAAA T C TGA T CCGACAGCCGGAAGGTGT T C T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T T - - GCCA - GT T TGAGA - - - - - - - - - - - - T CAGAGGT AAGAC T T T T A T T
CGA T CCGA T A T CGGA T CGGACGT CCGAGT CGGA TGC T TGGCAGTGCGT CGT AC TGGT CGGACCGACAAAAAA T C TGA T CCGACAGCCGGAAGGTGT T C T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T T T C T CCA - T T T T T AAA - - - - - - - - - - - - - - - - AGCGAAAA T T T T T A T T
CAA T CCGA T A T CGGA T CGGACGT CCGAGT CGGA TGC T TGGCAGTGCGT CGT AC TGGT CGGACCGACAAAAAA T CGGA T CCGACAGCCGGAAGGTGT T C T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GC T C - - - - - T A T C T AAA T AGT TGGAAA TGGAC T AAAAA TGA TGA TGA TGA
CGA T CCGA T A T CGGA T CGGACGT CCGAGT CGGA TGC T TGGCAGTGCGT CGT AC TGGT CGGACCGACAAAAAA T C TGA T CCGACAGCCGGAAGGTGT T C T A - - - - - - - - - - GACAAAAAGACAGCCGGAAGGTGT T C T A T ACA T TGT T T T TGT A T A T TGT A T T T T TGT CA - GT T T TGA - - TGCGTGAGT TG - C T CAGTGCAGGC T T C T T T T
CGA T CCGA T A T CGGA T CGGACGT CCGAGT CGGA TGC T TGGCAGTGCGT CGT AC TGGT CGGACCGACAAAAAA T C TGA T CCGACAGCCGGAAGGTGT T C T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T T T T T A TG - A T T T T T C - AAA TGT CAA T AG - T A T AAAAGT T T T T CC T C T T
CGA T CCGA T A T CGGA T CGGACGT CCGAGT CGGA TGC T TGGCAGTGCGT CGT AC TGGT CGGACCGACAAAAAA T C TGA T CCGACAGCCGGAAGGTGT T C T A - - - - - - - - - - GACAAAAAGACAGCCGGAAGGTGT T C T A T ACA T TGT T T T TGT A T A T TGT A T T T T TGT CA - GT T T TGA - - TGCGTGAGT TG - C T CAGTGCAGGC T T C T T T T
C T A T CCGA T A T CGAA T CGGA TGT CCGAGT CGGA TGC T TGGT AGTGCGT CGT AC TGGT CGGACCGACAAAAAA T C TGA T CCGACAGCCGGAAGGTGT T C T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T T CCC T T A T AGC T TGA - AAAAA T AGGT T AACGT AACA T T AGCA T TGT T C
TGA T CCGA T A T CGGA T CGGACGT CCGAGT CGAA TGC T TGGC TGTGCGT CGT AC TGGT CGGACCGACAAAAAA T C TGA T CCGACAGCCGGAAGGTGT T C T A - - - - - - - - - - GACAAAAAGT CAGCCGGAAGGTGT T C T ACGCA T TGT T T T TGT A T A T TGT A T T C T TGT CA - GT T T TGA - - TGCGTGAGT TG - C T CAGTGCAGGC T T C T T T T
- - - - - - - - - - - - - - A T TGAA T T T C T CAA TGAGGT TGAC TGGAGAGAAGAG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CC T AGT T C - T T T T TGC - - - - - - - - - - - - - - GT T AGT ACA T A T T T CGT AC
CGA T CCGA T A T CGGA T CGGACGT CCGAGT CGGA TGC T TGGCAGTGCGT CC T AC TGGT CGGACCGACAAAAAA T C TGA T CCGACAGCCGGAAGGTGT T C T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T T TGAAA T - GT T T T TG - AAGT T CGACAGA - AAC TGT T T T A T CA T CA T T T
CGA T CCGA T A T CGGA T CGGACGT CCGAGT CGGA TGC T TGGCAGTGCGT CGT AC TGGT CGGACCGAC T AAAAA T C TGA T CCGACAGCCGGAAGGTGT T C T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CAC T T T T T T - GT T T TGA - A T A T CAAAA T T A - CGC TGT A T ACCA T T A TGT T
CGA T CCGA T A T CGGA T CGGACGT CCGAGT CGGA TGC T TGGCAGTGCGT CGT AC TGGT CGGACCGACAAAAAA T C TGA T CCGACAGCCGGAAGGTGT T C T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T T T TGT - - - ACAC T T C - - TGCGT T AA T C - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
CGA T CCGA T A T CGGA T CGGACGT CCGAGT CGGA TGC T TGGCAGTGCGT CGT AC TGGT CGGACCGACAAAAAA T C TGA T CCGACAGCCGAAAGA TGT T C T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - C TGT AAAA - T T CCC TGA - GT T T TGACAC T - - - - - - - - - T T AGT T T TGT A T
CGA T CCGA T A T CGGA T CGGACGT CCGAGT CGGA TGC T TGGCAGTGCGT CGT AC TGGT CGGACCGACAAAAAA T C TGA T CCGACAGCCGGAAGGTGT T C T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T AAC T AAAC T AC T T T TG - - GGTGTGGACAA - T T TGT C T CAAGT T TGT C T T
CGA T CCGA T A T CGGA T CGGACGT CCGAGT CGGA TGC T TGGCAGTGCGT CGT AC TGGT CGGACCGACAAAAAA T C TGA T CCGACAGCCGGAAGGTGT T C T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T CC TGGACA T A T T T T AACAAA T AAAAA T CGGT ACAC TGT TGCCGGT T T T T
CGA T CCGA T A T CGGA T CGGACGT CCGAGT CGGA TGC T TGGCAGCGCGT CGT AC TGGT CGGACCGACAAAAAA T C TGA T CCGACAGCCGGAAGGTGT T C T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AGGT T C T T T T T
CGA T CCGA T A T CGGA T CGGACGT CCGAGT CGGA TGC T TGGCAGTGCGT CGT AC T TGT CGGACCGACAAAAAA T C TGA T CCGACAGCCGGAAGGTGT T C T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T - - - - - - - - - A T T TGAAA - - - - ACA TGT T T - GGC TGTGGT AA T C T C T AAA
CGA T CCGA T A T CGGA T CGGACGT CCGAGT CGGA TGC T TGGCAGTGCGT CGT AC TGGT CGGACCGACAAAAAA T C TGA T CCGACAGCCGGAAGGTGT T C T A - - - - - - - - - - GACAAAAAGACAGCCGGAAGGTGT T C T A TGCA T TGT T T T TGT A T A T TGT A T T T T TGT CA - GT T T TGA - - TGCGTGAGT TG - C T CAGTGCAGGC T T C T T T T
CGA T CCGA T A T CGGA T CGGACGT CCGAGT CGGA TGC T TGGCAGTGCGT CGT AC TGGT CGGACCGACAAAAAA T C TGA T CCGACAGCCGGAAGGTGT T C T A - - - - - - - - - - GACAAAAAGACAGCCGGAAGGTGT T C T A TGCA T TGT T T T TGT A T A T TGT A T T T T TGT CA - GT T T TGA - - TGCGTGAGT TG - C T CAGTGCAGGC T T C T T T T
CGA T CCGA T A T CGGA T CGGACGT CCGAGT CGGA TGC T TGGCAGTGCGT CGT AC TGGT CGGACCGACAAAAAA T C TGA T CCGACAGCCGGAAGGTGT T C T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T T T CAACC - A T CCCGAAACAAGTGAA TGA - T T T T C T A T T C TGT T AA T T T
CGA T CCGA T A T CGGA T CGGACGT CCGAGT CGGA TGC T TGGCAGTGCGT CGT AC TGGT CGGACCGACAAAAAA T C TGA T CCGACAGT CGGAAGGTGT T C T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T ACCAGT T CAC T T T T AA - - T A T T TGT A TGA - T T T AGT AAA T T CCA T T T TG
CGA T T CGA T A T CGGA T CGGACGT CCGAGT CGGA TGC T TGGCAGTGCGT CGT AC TGGT CGGACCGACAAAAAA T C TGA T CCGACAGCCGGAAGGTGT T C T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T C T T T AA TG - CCC T CGA - A TGCC TGGCAAAAAGCA T TGGAAGCGT AGCAC
CGA T CCGA T A T CGGA T CGGACGT CCGAGT CGGA TGC T TGGCAGTGCGT CGT AC TGGT CGGACCGACAAAAAA T C TGA T CCGACAGCCGGAAGGTGT T C T A - - - - - - - - - - T AA - - - - - TGCA T T AA T TGGGT T T T A T AAA T A T T AA T A T TGT CAA T T A T AGGC TGAA T A - A T T T T AG - A T A T T T CAA T T A - A T T AACAACAA TGCCAA T A
CGA T CCGA T A T CGGA T CGGACGT CCGAGT TGGA TGC T TGACAGTGCGT CC T AC TGGT CGGACCGACAAAAAA T C TGA T CCGT CAGCCGGAAGGTGT T C T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CCAC TGG - - CCC T C TGA - - AA T CC T ACC T A - GGCAAAGCA T A T C T T T A T A
CGA T CCGA T A T CGGA T CGGACGT CCGAGT CGT A TGC T TGGCAGTGCGT CGT AC TGGT CGAACCGACAAAAAA T C TGA T CCGACAGCCGGAAGGT A T T C T A - - - - - - - - - - GACAAAAAGACAGCCGGAAGGTGT T C T A TGT A T TGT T T T TGT A T A T TGT A T T T T TGT CA - GT T T TGA - - TGCGTGAGT TG - C T CAGTGCAGGC T T C T T T T
CGA T CCGA T A T CGGA T CGGACGT CCGAGT CGGA TGC T TGGCAGTGCGT CGT AC TGGT CGGACCGAC T AAAAA T C TGA T CCGACAGCCGGAAGGTGT T C T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T T T TGT - - - A T CC T A T - - - - - - - - - - - - - - T T T AGCGCGC T T A T CC T AG
CGA T CCGA T A T CGGA T CGGACGT CCGAGT CGGA TGC T TGGCAGTGCGT CGT AC TGGT CGGACCGACAAAAAA T C TGA T CCGACAGCCGGAAGGTGT T C T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T T TGGTGA T A T T C T AA - - AA TGT A T A T - - - T T CA TGGAGCAA TGT A T T A
CGA T CCGA T A T CGGA T AGGACGT CCAAGTGGGA TGC T TGGCAGTGCGT CGT AC TGGT CGGACCGACAAAAAA T C TGA T CCGACAGCCGGAAGGTGT T C T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T A T CAAC T TGCC T C T T - ACCCC T A T AAC - - - - - - - - - - - - - - - T T T T T T
CGA T CCGA T A T CGGA T CGGACGT CCGAGT CGGA TGC T TGGCAGTGCGT CGT AC TGGT CGGACCGACAAAAAA T C TGA T CCGT CAGCCGGAAGGTGT T C T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T T T CAGC T - A T T T CCA T - AACA T AACC T AGT TGCA T T T AGAA T T C T T AC
CGA T CCGA T A T CGGA T CGGACA T CCGAGT CGGA TGC T TGGCAGTGCGT CGT AC TGGT CGGACCGACAAAAAA T C TGA T CCGACAGCCGGAAGGTGT T C T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GAACCGT A - C T T T T TGAGT T T AAAAAGCC - A T T T T AACGGT T CCA - - - -
CGA T CCGA T A T CGGA T CGGACGT CCGAGT CGGA TGC T TGGCAGTGCGT CGT AC TGGT CGGACCGACAAAAAA T C TGA T CCGACAGCCGGAAGGTGT T C T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - C T T T TGT T A - A T T T TGA - A T A TGTGGCACGAAC TGGA T CGA T TGTGA T TG
C T A T CCGA T A T CGGA T CGGA TGT CCGAGT CGGA TGC T TGGT AGTGCGT CGT AC TGGT CGGACCGACAAAAAA T C TGA T CCGACAGCCGGAAGGTGT T C T A - - - - - - - - - - GACAAAAAGACAGCCGGAAGGTGT T C T A TGCA T TGT T T T T ACA T A T TGT A T T T T TGT CA - GT T T TGA - - TGAGTGAGT T A - C T CAGTGCAGGC T T C T T T T
CGA T CCGA T A T CGGA T CGGACGT CCGAGT CGT A TGC T TGGCAGTGCGT CGT AC TGGT CGAACCGACAAAAAA T C TGA T CCGACAGCCGGAAGGT A T T C T A - - - - - - - - - - GACAAAAAGACAGCCGGAAGGTGT T C T A TGT A T TGT T T T TGT A T A T TGT A T T T T TGT CA - GT T T TGA - - TGCGTGAGT TG - C T CAGTGCAGGC T T C T T T T
CGA T CCGA T A T CGGA T CGGACGT CCGAGT CGGA TGC T TGGCAGTGCGT CGT AC TGGT CGGACCGACAAAAAA T C TGA T CCGACAGCCGGAAGGTGT T C T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T T T T T C - - - A TGC TGA - A TGTGAGA - - - - - - - - - - - - AAA T T T T A T CCA
CGA T CCGA T A T CGGA T CGGACGT CCGAGT CGGA TGT T TGGCAGTGCGT CGT AC TGGT CGGACCGACAAAAAA T C TGA T CCGACAGCCGGAAGGTGT T C T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T A T T CGA T - A T T T T AAA - - - - GAAAA T T A - - - C T C T AA T AA T T T C T AA T
CGA T CCGA T A T CGGA T CGGACGT CCGAGT CGGA TGC T TGGCAGTGCGT CGT AC TGGT CGGACCGACAAAAAA T C TGA T CCGGCAGCCGGAAGGTGT T C T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T T T C T ACA T T T T T TGT - A T A T ACACAC T T - GT T A T T ACAA T T A T T T T T T
CGA T CCGA T A T CGGA T CGGACGT CCGAGT CGGA TGC T TGGCAGTGCGT CGT AC TGGT CGGACCGACAAAAAA T C TGA T CCGACAGCCGGAAGGTGT T C T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GT T T AGAAA T A T T T - - - - AAA T AAAAA T T AA T ACAC TG - - - - - - - - - T A T
CGA T CCGA T A T CGGA T CGGACGT CCGAGT CGGA TGC T TGGCAGTGCGT CGT AC T TGT CGGACCGACAAAAAA T C TGA T CCGACAGCCGGAAGGTGT T C T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T C T CGAACA TGA T T TGGA T AA T A T T AGCGA - A T T ACCAAAGGA T TG - - - A
CGA T CCGACA T CGGA T CGGACGT CCGAGT CGGA TGC T TGGCAGTGCGT CGT AC TGGT CGGACCGACAAAAAA T C TGA T CCGACAGCCGGAAGGTGT T C T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T A T T A T AA - GGGT T T A - A TGT T T AAA T - - - - - - - - - - - - - GC T T TGGT T
CGA T CCGA T A T CGGA T CGGACA T CCGAGT CGGA TGC T TGGCAGTGCGT CGT AC TGGT CGGACCGACAAAAAA T C TGA T CCGACAGCCGGAAGGTGT T C T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T T T T A T AG - A T T T TGT - A T A TGT AGGT T A - T T CAGAGCAC T T T T T AAAA
CGA T CCGA T A T CGGA T CGGACGT CCGAGT CGGA TGC T TGGCAGTGCGT CC T AC TGGT CGGACCGACAAAAAA T C TGA T CCGACAGCCGGAAGGTGT T C T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T A T T TGC TG - GT CC T AA - T TGCGCAAA TGA - AACGA TGCGGA T C T C T ACA
CGA T CCGA T A T CGGA T CGGAGGT CCGAGT CGGA TGC T TGGCAGTGCGT CGT AC TGGT CGGACCGACAAAAAA T T TGA T CCGACAGCCGGAAGGTGT T C T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T ACACAAAA - T A T T T CAA - T A T T A T T C T T T - A T T T AA - - - - - - - - - - - - -
CGA T CCGA T A T CGGA T CGGACGT CCGAGT CGGA TGC T TGGCAGTGCGT CGT AC TGGT CGGACCGACAAAAAA T C TGA T CCGACAGCCGGAAGGTGT T C T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T T T CCCCA - T CA T T AAA - - - - - - - - - - - - - AA T AAAAAAAACC T A T T CG
CGA T CCGA T A T CGGA T CGGACGT CCGAGT CGGA TGC T TGGCAGTGCGT CGT AC TGGT CGGACCGACAAAAAA T C TGA T CCGACAGCCGGAAGGTGT T C T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T A T AA T T A - AC T T CAA T - AGTGT A T ACCA - T T A T A TGACCAC T T CA T AA
CGA T CCGA T A T CGGA T CGGACGT CCGAGT CGGA TGC T TGGCAGTGCGT CGT AC TGGT CGGACCGACAAAAAA T C TGA T CCGACAGCCGGAAGGTGT T C T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T T C - - T AA - ACA T TGGA - CGT T T A - - - - - - - - - - - - - - - - A T T TGGT AA
CGA T CCGA T A T CGGA T CGGACGT CCGAGT CGGA TGC T TGGCAGTGCGT CGT AC TGGT CGGACCGACAAAAAA T C TGA T CCGACAGCCGGAAGGTGT T C T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T A T T AAGCA - - - - - - - AA T T A T A T CAACGA T AC T CC T C T AAGT T T ACC T A
C T A T CCGA T A T CGGA T CGGA TGT CCGAGT CGGA TGC T TGGT AGTGCGT CGT AC TGGT CGGACCGACAAAAAA T C TGA T CCGACAGCCGGAAGGTGT T C T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - C T A T AAA - - - - C T C T T A - T TGT T T CCAC TGA T CGAC TGCCAGC T CCC T C T
CGA T CCGA T A T CGGA T CGGACGT CCGAGT CGGA TGC T TGGCAGTGCGT CGT AC TGGT CGGACCGACAAAAAA T C TGA T CCGACAGCCGGAAGGTGT T C T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T T T T ACCA - T T T T C T A - - CCC T T T T T T AC - CGT TGT AAAAGT AAGT T T T
CGA T CCGA T A T CGGA T CGGACGT CCGAGT CGGA TGC T TGT CAGTGCGT CGT AC TGGT CGGACCGACAAAAAA T C TGA T CCGACAGCCGGAAGGTGT T C T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T T T TGG - - CGT T T TGGG - - - - - - - - - - - - GC T AAGGGGT TGGT T T T T A T
C T A T CCGA T A T CGGA T CGGA TGT CCGAGT CGGA TGC T TGGT AGTGCGT CGT AC TGGT CGGACCGACAAAAAA T C TGA T CCGACAGCCGGAAGGTGT T C T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T T - - - - - - T T T C - CGT - A TGT A T TGA T T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
CGA T CCGT T A T CGGA T CGGACA T CCGAGT CGGA TGT T TGGAAGTGCGT CGT AC TGGT CGGACCAACAAAAAA T C TGA T CCGACAACCGGAAGGTGT T C T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T A T T A T T A - A T T T TGA - - T T AACG - - - - - - - - - - T CGT A T A T T T T AC T A
CGA T CCGT T A T CGGA T CGGACA T CCGAGT CGGA TGC T TGGAAGTGCGT CGT AC TGGT CGGACCAACAAAAAA T C TGA T CCGACAGCCGGAAGGTGT T A T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - ACA T CAC TG - A T T C T A T A - - - - AAAAC T CAAC T AAGT T T T CACC T T T T CG
CGA T CCGA T A T CGGA T CGGACGT CCGAGT CGGA TGC T TGGCAGTGCGT CC T AC TGGT CGGACCGACAAAAAA T C TGA T CCGACAGCCGGAAGGTGT T C T A - - - - - - - - - - GAGAAAAAGAGAGCCGGAAGGTGT T C T A TGCA T TGT T T T TGT A T A T - - - - - - - - - - - CA - GT T T TGA - - TGC - - - AGT TG - C T CAGTGAAGGC T T C T T T T
CGA T CCGA T AACGGA T CGGACGT CCGAGT CGGA TGC T TGGCAGTGCGT CGT AC TGGT CGGACCGACAAAAAA T C TGA T CCGACAGCCGGAAGGTGT T C T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T C TGG - - G - T T AC TGA - - T A T A T AAAC T T AACC T A T A T AA T T T T T T C T T
CGA T CCGGT A T CGGA T CGGACGT CCGAGT CGGA TGC T TGGCAGTGCGT CGT AC TGGT CGGACCGACAAAAAA T C TGA T CCGACAGCCGGAAGGTGT T C T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T T A TGACA - A T T T CAA - AAACGT AAA T T A - - - - - - - - - - - A T T T ACACC
CGA T CCGA T A T CGGA T CGGACGT CCGAGT CGGA TGC T TGGCAGTGCGT CC T AC TGGT CGGACCGACAAAAAA T C TGA T CCGACAGCCGGAAGGTGT T C T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AA T - - - - - - TGT CACAA - ACGCC T AGT T TG - T C T T T T T CACC T A T T T T C T
CGA T CCGA T A T CGGA T CGGACGT CCGAGT CGGA TGC T TGGCAGTGCGT CGT AC T AGT CGGA T CGACAAAAAA T C TGA T CCGACAGCCGGAAGGTGT T C T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T T T T AC T ACCC T T TGA - - T T T C T CGGT CG - T T C TGAGGAAC T T T T T CGA
CGA T CCGA T A T CGGA T CGGACGT CCGAGT CGGA TGC T TGGCAGTGCGT CC T AC TGGT CGGACCGACAAAAAA T C TGA T CCGACAGCCGGAAGGTGT T C T A - - - - - - - - - - GA T AAGAA T AAA T AAA T AAAA T AC T TGGCA T A T T A T T T T TGT A T A T T A T A T T T T TGT T A T A T T T T AA - - T A T T AAAAGT C - - - - - - - AAGT A T T T T C T T T
CGA T CCGA T A T CGGA T CGGACA T CCGAGT CGGT TGC T TGGCAGTGCGT CGT AC TGGT CGGACCGACAAAAAA T C TGA T CCGACAGCCGGAAGGTGT T C T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T C T AAAGTG - AA T T T AC - - TGT A T AGA T TGA T T T ACAA T AACCA T TGT A T
CGA T CCGA T A T CGGA T CGGACGT CCGAGT CGGA TGC T TGGCAGTGCGT CGT AC TGGT CGGACCGACAAAAAA T C TGA T CCGACAGCCGGAAGGTGT T C T A - - - - - - - - - - GACAAAAAGACAGCCGGAAGGTGT T C T A TGCA T TGT T T T TGT A T A T TGT A T T T T TGT CA - GT T T TGA - - TGCGTGAGT TG - C T CAGTGCAGCC T T C T T T T
CGA T CCGA T A T CGGA T CGGACGT CCGAGT CGGA TGC T TGGCAGTGCGT CGT AC TGGT CGGACCGACAAAAAA T C TGA T CCGACAGCCGGAAGGTGT T C T A - - - - - - - - - - GACAAAAAGACAGCCGGAAGGTGT T C T A TGCA T TGT T T T TGT A T A T TGT A T T T T TGT CA - GT T T TGA - - TGCGTGAGT TG - C T CAGTGCAGCC T T C T T T T
CGA T CCGA T A T CGGA T CGGACGT CCGAGT CGGA TGC T TGGCAGTGCGT CGT AC TGGT CGGACCGACAAAAAA T C TGA T CCGACAGCCGGAAGGTGT T C T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T A T T T A T T A - T T T T T T AAAGGT A T ACA T T AGT T CAC T AAGAA T AGC T C TG
CGA T CCGA T A T CGGA T CGGACGT CCGAGT CGGA TGC T TGGCAGTGCGT CGT AC TGGT CGGACCGGCAAAAAA T C TGA T CCGACAGCCGGAAGGTGT T C T A - - - - - - - - - - GACAAAAAGACAGCCGGAAGGTGT T C T A TGCA T TGT T T T - - - A T A T TGT A T T T T TGT CA - - T T T TGA - - T ACGT AAGT TG - C T CAGTGCAGGC T T C T T T T
CGA T CCGA T A T CGGA T CGGACGT CCGAGT CGGA TGC T TGGCAGTGCGCCGT AC TGGT CGGACCGACAAAAAA T C TGA T CCGACAGCCGGAAGGTGT T C T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CGT A T TGGG - C T T T T CAC T TGCGT AACCA T - C T TGCGA TGCGT C T CAAA T
CGA T CCGA T A T CGGA T CGGACGT CCGAGT CGGA TGC T TGGCAGTGCGT CGT AC TGGT CGGACCGACAAAAAA T C TGA T CCGACAGC TGGAAGGTGT T C T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - TGCA TGGAA - AGT T TGGAGTGT AC T T T T T T - A T T T AAAC TGT T C T AAA T C
CGA T CCGA T A T CGGA T CGGACGT CCGAGT CGGA TGC T TGGCAG - GCGT CGT AC TGGT CGGACCGACAAAAAA T C TGA T CCGACAGCCGGAAGGTGT T C T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T T T T T CAACA T T T T T AA - T T T T T AAC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
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 size: 436bp; fragments: 365; full length: 0 (>=392.4bp)
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No TE domain detected

After TEtrimmer 436 bp



0 200 400 600 800

0
5

10
15

20
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 size: 901bp; fragments: 272; full length: 0 (>=810.9bp)
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 size: 275bp; fragments: 238; full length: 138 (>=247.5bp)
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