Start crop Point End crop Point

1 MSA length = 4677 1
-ATAT T A T TATABATATATATATATATATATATATATATATATATATATATTATATATAT - = - -« o« o c o m oo Lo AAT
----- A C T e e Lo - ATATATATATATATATATATATATATATATATATATARA AAT - - - - AAT
T A T C--WTATATATATATATATATATATATATATATATATATATATTATATATAT - - - -« -« - - - ATATATATATATATATATATATATATATATATATATATAHAA.— - -
T AR A C 0 GAGAT TAAAT TT T - TATAGAT = = = = = = = = & o o o oo e o e o e o e o et e o e ot f e e e o e e e oo i e i oo oo e
T AllA TRTRTHTETA-- - TATATATATATATATATATTATATATATATATATATATATTATATATAT - -« -« -« - - - ATATATATATATATATATATATATATATATATATATATATATATATATATRTAREEARARATATARAR - - - - - - - - - - - - o oo oo
T AllA TR ATATATATATATATATATATATATATATATATATATATATATT-TATATAT - - - - - - ATATATATATATATATATATATATATATATATATATATATATA-ATATHET
AlA THTGGG T T T - A ARG A C - - - - - - - - - - - - o o oo o o e e ATATATATATATATATATATAT - TRTATIMAGATET------------------ - - ARGAT TATTAAGABRABRABRATTRA- - - - - - - - - - -
----- T ABA C e - -GAGATTAAATTTT-TATAGAT----------ATATATATATATATATATATATATATATATATATATATATATATATATAT
----- T AR A C e e e oo - GAGATTAAAT T TT T - TATAGAT - = = = = = = = & o & m e f e o e e e e e e e e e oo eeeeoooo-
----- T ABA C e ---GAGATTAAATTTT-TATAGAT----------ATATATATATATATATATATATATATATATATATATATATATATATATAT
----- T T e - TRATABATABE TATATATATATATTATATATAT - -« - - - - - - - ATABATBBAGE TAGA TATARATE- - - - - - oo
----- A T TATATATATATATATATATATATATATATATATATATATATATTATATATAT - - - - - - - - - - ATATATATATATATATATATATATATATAJATATATARR- - ------------ e
T AllA T TATATATATATATATATATATATATATATATATATATATATATTATATATAT - - - ---- - - ATATATATATATATATATATATATATA - - & - o s oo oo e oo o e o e e e et e e oo e e e e miee oo
I A  AGAGAAA -CA// TATA A AGG-------- TATATATATTTETABATATAJJAAATATATATATTATATATAT - - - - - - - - - - ATATATATATATATATATATATATATATATATATATATATATATATATAT
A TR TICAACA TG TICE ACATG TI8GGC - - - - - - - = = = = =& oo oo m o f ot o e e e e e oo ATATATATATATATATATATATATATATATATATATATATATATATATAT
A T TATGGEC - TEGTCAGT TG A CT - - - - - - - - - - = o o oo o oo o o e e e e e e oo BEABT TATA - -
------ A T ATATATATATATATATATATATATATATATATATATATATATTATATATAT----------ATATATATATATATATATATATATATATATATATATATATATATATATAT
A CRTRTEBTHC-THAc e Tl - - - - GAGATTAAATTTT-TATAGAT - == ------ - ATATATATATATA - - - cccmmmmememeeeeeeeeeeee oo oo - - - - - - GECETCEEETCE B BERCE C BAC- - - - - - - - - - - - -
-------------------------------------------------------------------------------------------------------------- ATGEARA - - - - oo
_______________________________________________________________________________ LIS
CAIATIT1AT ------------- TABAB T TATATATATATATATATATATTATATATAT - -« -« - - - - - ATATATATATATATATATATATATATATATATATATATATA - - - - - cm oo oo oo -
ATATHTA TATATATATATATATATATATATATATATATATATATATATTATARATAT - - - oo ATATATATATATATATATATATATATATATATATATATATATATATATAT

ATATATATATATATRBETE-------------------------------GECTOC TETEf--------------------- - T

ATATATATATATATATATATATATATATATATATATATATATAA-T—— ARA ATG T T A AAAT
ATATATATATATATATATATATATATATATATATATATATATATATATAT ABRABABRARATEERATA A TAAT

T-THAAEEIEE TBIC - - - - - - - - - - - - - - - - o oo ATATATATATATAJJATATATATATATATATATATATATATATATATATATHTA
TATAAATTAA TT TATA- - - - - oo oo oo - - TR TRG  ABATATATATATATATATATTATATATAT -« - <=« - - - ATATATATATATATATATATATATATATETATIBTBGTA- - - - - - - - - - -
T----ATATATATATATATATATATATATATATATATATATAT TATATATAT = - - = - cm o o o ATATA -« & - 5 oo s oo e o e o e o e o e o e e e et oo e o meeimeee e

ATATATATITITA.T ........................................

ATATATATATATATATATATITITATATITAIAIATATATA ---------



INIIIWI\IiI! :::E:I“m“::; ‘

i
' im

— “. mmmlmlllmmllmm;lwmwm )




d uf.bed g 1.bed fm_1.bed 0 O bcIn.fa_aln.fa cl.fa_gs.fa ce.fa s After TEtrimmer 4677 b P

size: 4677bp; fragments: 435; full length: 0 (>=4209.3bp)
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y 874 .fastab.bed uftbed g Lbed fm Lbed 0 0 belnfa ainfa cl After TEtrimmer Extended plot Blue lines are boundaries
size: 4993bp; fragments: 435; full length: 0 (>=4493.7bp)
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divergence to consensus (%)

TE: md 1 family_874 Before TEtrimmer 1497 bp

size: 1497bp; fragments: 228; full length: 42 (>=1347.3bp)
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After TEtrimmer ORF and PFAM domain plot
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Before TEtrimmer ORF and PFAM domain plot
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Dotplot

(windowsize = 25, threshold = 50.00 09/10/25)
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