Start crop Point End crop Point

1 MSA length = 5173 1

-------------------------------------------------- TATACHGANCTGGTCATTTIATBACTGTGTATAGGATTTTAATGGATACG- - - - - - - - - -CTTACACGTTAAAATCCTATACACAGAGTTGACCTGTCCCGATCGGTATA

TATACIGT CTGGTCATTTRATTAlTGTGTATAGGATTTTAATGGATACG- - = - - - - - - - CTTACACGTTAAAATCCAlICBCAGAGTTGACCTGTCCCGATCGTATA- - - - - ATATTT s - e mmmmm e e e e e o
TATACAGTECTGGTCATTTEATTACTGTGTATAGGATTTTAATGGATACG - - - - = = = = - - CTTACACGTTAAAATCCTATACACAGAGTTGACCTGTCCCGATCGGTATA - - - - - - TGN T T - - - - - - - = - - = = oo oo e oo e oo e mm e e e e o
ATATACAGTIICTGGTCATTTHATTACTGTGTATAGGATTTTAATGGATACG - - - - - - - - - - CTTACACGTTAAAATCCTATACACAGAGTTGACCTGTCCCGATCGGTATA
ATATACIGT CTGGTCATTT ATTAITGTGTATAGGATTTTAATGGATACG ---------- CTTACACGTTAAAATCCIA.CICAGAGTTGACCTGTCCCGATCIGTATA
ATAT - CAGTIICTGGTCATTTATTACTGTGTATAGGAT T T TAATGGATACG - = = = = = = = = = = = = = m @ e @ e @ e @ e @ e @ e @ e @ e @ e @ e @ e e e @ e @ e m e @ e @ e @ e e e @ e @ e m e e e e e e e e e e e e e e e e e o
ATATACAGABCTGGTCATTTEATTACTGTGTATAGGATTTTAATGGATACG - - - - - - - - - - CTTACACGTTAAAATCCTATACECAGAGTTGACCTGTCCCGATCGGTATA
ATATACAGTIICTGGTCATTTEATTACTGTGTATAGGATTTTAATGGATACG - - - - - - - - - - CTTACACGTTAAAATCCTATACACAGAGTTGACCTGTCCCGATCGGTATA

TATACAGTICTGGTCATTTEATTACTGTGTATAGGATTTTAATGGATACG - = = = = = = = = - CTTACACGTTAAAATICTATACACAGAGTTGACCTGTCCCGATCGGTATA
-------------------------------------------------------------------------------------------------------------- CTTACAIGTTAAAATCCTATACACAGAGTTGACCTGTCCCGATCGGTATA
TATACAGTICTGGTCATTT ATTACTGTGTATAGGATTTTAATGGATACG - = = = = = = - - - CTTACACGTTAAAATCCTATACACAGAGTTGACCTGTICC-G.TA -

TATACA- - - - - GGTCATTTHATTACTGTGTATAGGATTTTAATGGATACG

TATACAGARCTGGERCATTTEATTACTGTGTATAGGATTTTAATGGATACG
ATATACAGA CTGGICATTT ATTACTGTGTATAGGATTTTAATGGATACG
TATACAGARCTGGTCATTTEATTACTGTGTATAGGATTTTAATGGATACG
TATACAGTECTGGTCATTTEATTACTGTGTATAGGATTTTAATGGATACG
CTGGTCATTTHATTACTGTGTATAGGATTTTAATGGATACG---=--=----- CTTACACGTTAAAATCCTATACACAGAGTTGACCTGTCCCGATCGGTATA
CTGGTCATTTHATTACTGTGTATAGGATTTTAATGGATACG--=---=----- CTTACACGTTAAAATCCTATACACAGAGTTGACCTGTCCCGATCGGTATA

CTTACACGTTAAAATCCTATACACAGAGTTGACCTGTCCCGATCGGTATA
CTTACACGTTAAAATCCTATACACAGAGTTGACCTGTCCCGATCGGTATA
ATTACTGTGTATAGGATTTTAATGGATACG - = = = = = = = = = = = = = e @ e m e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e o e -
ATBARTGTGTATAGGATTTTAATGGATACG- - - - - - - - - - CTTACACGTTAAAATCCTATACACAGAGTTGACCTGTCCCGATCGGTATA
ATIACTGTGTATAGGATTTTAATGGATACG ---------- CTTACACGTTAAAATCCTATACACAGAGTTGACCTGTCCCGATCGGTATA
ATTACTGTGTATAGGATTTTAATGGATACG--------- - CTTACACGTTAAAATCCTATACACAGAGTTGACCTGTCCCGATCGGTATA
ATTACTGTGTATAGGATTTTAATGGATACG------ -~ - - CTTACACGTTAAAATCCTATACACAGAGTTGACCTGTCCCGATCGGTATA
ATTACTGTGTATAGGATTTTAATGGATACG------- - - CTTACACGTTAAAATCCTATACACAGAGTTGACCTGTCCCGATCGGTATA
ATTACTGTGTATAGGATTTTAATGGATACG------- - - - CTTACACGTTAAAATCCTATACACAGAGTTGACCTGTCCCGATCGGTATA
ATTACTGTGTATAGGATTTTAATGGATACG--------- - CTTACACGTTAAAATCCTATACACAGAGTTGACCTGTCCCGATCGGTATA
ATTACTGTGTATAGGATTTTAATGGATACG------- - - - CTTACACGTTAAAATCCTATACACAGAGTTGACCTGTCCCGATCGGTATA
ATTACTGTGTATAGGATTTTAATGGATACG------- - - - CTTACACGTTAAAATCCTATACACAGAGTTGACCTGTCCCGATCGGTATA
ATTACTGTGTATAGGATTTTAATGGATACG------- - - CTTACACI[TTAAAATCCTATACACAGAGTTGACCTGTCCCGATCGGTAA
ATTACTGTGTATAGGATTTTAATGGATACG------- - - - CTTACACGTTAAAATCCTATACACAGAGTTGACCTGTCCCGATCGGTATA
ATTACTGTGTATAGGATTTTAATGGATACG------- - - - CTTACACGTTAAAATCCTATACACAGAGTTGACCTGTCCCGATCGGTATA
ATTACTGTGTATAGGATTTTAATGGATACG------- - - - CTTACACGTTAAAATCCTATACACAGAGTTGACCTGTCCCGATCGGTAT
ATTACTGTGTATAGGATTTTAATGGATACG------- - - - CTTACACGTTAAAATCCTATACACAGAGTTGACCTGTCCCGATCGGTATA
ATTACTGTGTATAGGATTTTAATGGATACG------- - - CTTACACGTTAAAATCCTATACACAGAGTTGACCTGTCCCGATCGGTATAIE- - -
ATTABTGTGTATAGGATTTTAATGGATACG - = - -« -« - - - CTTACACGTTAAAATCCTATACACAGAGTTGACCTGTCCC- - - - = mmmmmm e m = -
ATTACTGTGTATAGGATTTTAATHGATACG- - - - - - - - - - CTTACACGTTAAAATCCTATACACAGAGTTGACCTGTCCCGATCGGTATA
ATTACTGTGTATAGGATTTTAATHGATACG - - - - - - - - - - CTTACACGTTAAAATCCTATACACAGAGTTGACCTGTCCCGATCGGTATA
ATTACTGTGTATAGGATTTTAATHGATACG - - - - - - - - - - CTTACACGTTAAAATCCTATACACAGAGTTGACCTGTCCCGATCGGTATA
ATTACTGTGTATAGGATTTTAATHGATACG - - - - - - - - - - CTTACACGTTAAAATCCTATACACAGAGTTGACCTGTCCCGATCGGTATA
ATTACTGTGTATAGGATTTTAATGGATACG------- - - - CTTlCACGTTAAAATCCTATACACAGAGTTGACCTGTCCCGATCGGTATA
ATBACTGTGTATAGGATTTTAATGGATACG - = - = = o x s s s o s f et
ATTACTGTGTATAGGATTTTAATGGATACG------- - - - CTTACACGTTAAAATCCTATACACAGAGTTGACCTGTCCCGATCGGTATA
ATTACTGTGTATAGGATTTTAATGGATACHE- - -------- CTTACACGTTAAAATCCTATACACAGAGTTGACCTGTCCCGATC-GIJ@TA- - - - -
ATTACTGTGTATAGGATTTTAATGGATACG------- - - - CTTACACGTTAAAATCCTATACACAGAGTTGACCTGTCCCGATCGGTATA
ATTACTGTGTATAGGATTTTAATGGATACG- - ----- - - - CTTACACGTTAAAATCCTATACACAGAGTTGACCTGTCCCGATCGGTATA
CTGGTCATTTEATTACTGTGTATAGGATTTTAATGGATACG - - - - - - - - - - CTTACACGTTAAAATCCTATACACAGAGTTGACCTGTCCCGATCGGTATA
CTGGTCATTTEATTACTGTGTATAGGATTTTAATGGATACG - - - - - - - - - - CTTACACGTTAAAATCCTATACACAGAGTTGACCTGTCCCGATCGGTAT
------------------------------------------------------------ CTTACACGTTAAAATCCTATACACAGAGTTGACCTGTCCCGATCGGTATA
CTGGTCATTTIATTACTGTGTATAGGATTTTAATGGATACG - - - - - - - - - - CTTACACGTTAAAATCCTATACACAGAGTTGACCTGTCCCGATCGGTATA
CTGGTCATTTRATTAlTGTGTATAGGATTTTAATGGATACG - - - - - - - - - - CTTACACGTTAAAATCCTATACACAGAGTTGECCTGTCCCGATCIGTATA
CTGGTCATTTEATTACTGTGTATAGGATTTTAATGGATACG - - - - - - - - - - CTTACACGTTAAAATCCTATACACAGAGTTGACCTGTCCCGATCGGTATA
CTGGTCATTTEATTACTGTGTATAGGATTTTAATGGATACG - - - - - - - - - - CTTACACGTTAAAATCCTATACACAGAGTTGACCTGTCCCGATCGGTATA
CTGGTCATTTEATTACTGTGTATAGGATTTTAATGGATACG - - - - - - - - - - CTTACACGTTAAAATCCTATACACAGAGTTGACCTGTCCCGATCGGTATA- - - - -
CTGGTCATTTEATTACTGTGTATAGGATTTTAATGGATACG - - - - - - - - - - CTTACACGTTAAAATCCTATACACAGAGTTGACCTGTCCCGATCGGTATAJEIIENT
CTGGTCATTTEATTACTGTGTATAGGATTTTAATGGATACG - - - - - - - - - - CTTACACGTTAAAATCCJATACACAGAGTTGACCTGTCCCGATCGGTATA- - - - - -
CTGGTCATTTEMATBACTGTGTATAGGATTTTAATGGATACG - = -« -« - - - - CTTACACGTTAAAATCCTATACACAGAGTTGACCTGTCCCGATCGGTAT
CTGGTCATTTEATTACTGTGTATAGGATTTTAATGGATACG - - - - - - - - - - CTTACACGTTAAAATCCTATACACAGAGTTGACCTGTCCCGATCGGTAT_

CTGGTCATTTATTACTGTGTATAGGATTTTAATGGATACG - - - = = = = = - - CTTACACGTTAAAATCCTATACACAGAGTTGACCTGTCCCGATCGGTAR- - -« - v oo
-------------------------------------------------------------------------------------------------------------- CTTACACGTTAAAATCCTATACACAGAGTTGACCTGTCCCGATCGGTATA - = = = = = = = m mm m e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e o
------------------------------------------------------------------------------------------------------------ CTTACACGTTAAAATCCTATACACAGAGTTGACCTGTCCCGATCGGTATA e e e e e e
--------------------------------------------- AATACAGTIICTGGTCATTTIIATTACTGTGTATAGGATTTTAATGGATACG
----------------------- TA - AIATACIGT CTGGTCATTTRATTACTGTGTATAJGATTTTAATGGATACG
----------------------- TAT ATATACAGARICTGGTCATTTRATJACTGTGTATAGGATTTTAATGGATACG
--------------- TITIT*TAT

-------------------- TAT

CTGGTCATTT
CTGGTCATTT
CTGGTCATTT
CTGGTCATTT
CTGGTCATTT
CTGGTCATTT
CTGGTCATTT
CTGGTCATTT
CTGGTCATTT
CTGGTCATTT
CTGGTCATTT
CTGGICATTT
CTGGTCATTT
TGGTCATTT
CTGGTCATTT
CTGGTCATTT
CTGGTCATTT
CTGGTCATTT
CTGGTCATTT
CTGGTCATTT
CTGGTCATTT
CTGGTCATTT
CTGGTCATTT
CTGGTCATTT
CTGGTCATTT
CTGGTCATIT
CTGGTCATTT

TATACAGA

TATACAGT
TATACAGA
TATACAGA

ATATACIIGTRCTGGTCATTTRATTACTGTGTATAGGATTTTAATGGATACG
ATATACAGABICTGGTCATTTRATJACTGTGTATAGGATTTTAATGGATACG
ATATACAGABCTGGTCATTTEATTACTGTGTATAGGATTTTAATGGATACG
ATATACAGABCTGGTCATTTEATTACTGTGTATAGGATTTTAATGGATACG
ATATACAGABCTGGTCATTTEATTACTGTGTATAGGATTTTAATGGATACG
TATACAGABCTGGTCATTTIATTACTGTGTATAGGATTTTAATGGATACG
TATACAGABCTGGTCATTTIATTACTGTGTATAGGATTTTAATGGATACG
ATATACAGABCTGGTCATTTEATTACTGTGTATAGGATTTTAATGGATACG
ATATACAGABCTGGTCATTTEATTACTGTGTATAGGATTTTAATGGATACG
----------------------------- Gra-------oo-in TATACAGAMCTGGTCATTTRATBACTGTGTATAGGATTTTAATGGATACG
IAIATATIAAAAA——TITIT“AIA.AAAAIA.ATIAI— TATACAGAMICTGGTCATTTEATTACTGTGTATAGGATTTTAATGGATACG
----------------- T~ - A A~ A A A T A TATACAGAMICTGGTCATTTRIATTACTGTGTATAGGATTTTAATGGATACG
CTGGICATTT ATT.TGTGTATAGGATTTTAATGGATACG

CTGGTCATTTEATTACTGTGTATAGGATTTTAATGGATACG - - - - - - - - - - CTTACACGTTAAAATCCTATACACAGAGTTGACCTGTCCCGATCGGTATA

CTGITCAITT ATTACTGTGTATAGGATTTTAATGGATACG - - - - - - - - - CTTACAIGTTAAAATCCIA.CICAGAGTTGACCTGTCCCGATCIGTATA
---------------------- CTGGTCATTTRATHAlTGTGTATAGGATTTTAATGGATACG- - - - - - - - - -CTTACACGTTAAAATCCTATACACAGAGTTGACCTGTCCCGATCGGTATA
--------------- CTGGTCAT ATTACTGTGTATAGGATTTTAATGGATACG- - --------CTTACACGTTAAAATCCTATACACAGAG-lGACCTGTCCCGATCGGTATA
- - - -AATTAAGAATCT CTGGTCATTTEATTACTGTGTATAGGATTTTAATGGATACG - - - - - - - - - - CTTACACGTTAAAATCCTATACACAGAGTTGACCTGTCCCGATCGGTATA
-------------------- CTGGTCATTTATTACTGTGTATAGGATTTTAATGGATACG----------CTTACACGTTAAAATCCTATACACAGAGTTGACCTGTCCCGATCGGTATA

ATATACAGARCTGGTCATTTHATTACTGTGTATAGGATTTTAATGGATACG
TATACIGA CTGGTCATTT ATIACTGTGTATAGGATTTTAATGGATACG

ATATACAGANCTGGTCATTTATACTGTGTATAGGATTTTAATGGATACG
TATACAGAMICTGGTCATTTATTACTGTGTATAGGATTTTAATGGATACG - = - ---=- - - CTTACACGTTAAAATCCTATACACAGAGTTGACCTGTCCCGATCGGTATA
AlATACAGICTGGTCATTIATTACTGTGTATAGGATTTTAATGGATACG - = = = = = = - - - CTTACACGTTAAAATCCTATACACAGAGTTGECCTGTCCCGATCGGTATA
ABATACAGTIICTGGTCATTIMATTACTGTGTATAGGATTTTAATGGATACG - = == - = - - - - CTTAlACGTTAAAATCCAIMCECAGARTTGACCTGTCCCGATCGGTATA
-------------------------------------------------------------------------------------------------------------- CTTACACGTTAAAATCCIA"CAGAGTT.CCTGTCCCGATCGGTAIA
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).bed _uf.bed g 1.bed fm _1.bed 0 O bcIn.fa_aln.fa cl.fa_gs.fa ce.i

size: 5173bp; fragments: 17154; full length: 0 (>=4655.7bp)
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fasta.b.bed uf.bed g 1.bed fm 1.bed O O bcin.fa_aln.fa_cl.fa_gs.
size: 5473bp; fragments: 16457; full length: 0 (>=4925.7bp)
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TE: nd_1_family 717 Before TEtrimmer 2456 bp

size: 2456bp; fragments: 8292; full length: 79 (>=2210.4bp)
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After TEtrimmer ORF and PFAM domain plot

ORF7

ORF8

ORF6

ORF5

ORF1

ORF4

Bl ORFs

B PFAM domains

ORF2

ORF3

1000

2000

3000

4000

5000




Before TEtrimmer ORF and PFAM domain plot
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