
Start crop Point End crop Point

MSA length = 5173
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T A T ACCGACC TGGT CA T T T AA TGAC TGTGT A T AGGA T T T T AA TGGA T ACG - - - - - - - - - - C T T ACACGT T AAAA T CC T A T ACACAGAGT TGACC TGT CCCGA T CGGT A T AAAGT CG - GA TGGC TGGAA T TGCCAA T - - T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T T T T A T ACCGT CC TGGT CA T T T AA T T A T TGTGT A T AGGA T T T T AA TGGA T ACG - - - - - - - - - - C T T ACACGT T AAAA T CCAACCCGCAGAGT TGACC TGT CCCGA T C TGT A T A - - - - - GCAA T T A T T TGA T T T T T T CA T A T T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AA - - - - - - - - - - - - - A T A T T T A T ACAGT CC TGGT CA T T T AA T T AC TGTGT A T AGGA T T T T AA TGGA T ACG - - - - - - - - - - C T T ACACGT T AAAA T CC T A T ACACAGAGT TGACC TGT CCCGA T CGGT A T A - - - - - - T AACAGA T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAA T T T T AG - ACGAA T CCGT T T ACCAAAAA T A T ACAGT CC TGGT CA T T T AA T T AC TGTGT A T AGGA T T T T AA TGGA T ACG - - - - - - - - - - C T T ACACGT T AAAA T CC T A T ACACAGAGT TGACC TGT CCCGA T CGGT A T A - - - - - CAAC T AGA T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T AA T A T ACCGT CC TGGT CA T T T AA T T A T TGTGT A T AGGA T T T T AA TGGA T ACG - - - - - - - - - - C T T ACACGT T AAAA T CCAACCCGCAGAGT TGACC TGT CCCGA T C TGT A T A - - - - - T T A T TGT A T AGA T TGT T A T A T A T C T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T C T A T AG - - C T C T C T A T A T A T C - T A T A T A T - CAGT CC TGGT CA T T T AA T T AC TGTGT A T AGGA T T T T AA TGGA T ACG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T C T C T AC - - T TGA T CGT T CAGA - GAAA T A T ACAGACC TGGT CA T T T AA T T AC TGTGT A T AGGA T T T T AA TGGA T ACG - - - - - - - - - - C T T ACACGT T AAAA T CC T A T ACGCAGAGT TGACC TGT CCCGA T CGGT A T A TGT CG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T A T A T A T A T - - - - - - - T A T A T A T A - T A T A T A T ACAGT CC TGGT CA T T T AA T T AC TGTGT A T AGGA T T T T AA TGGA T ACG - - - - - - - - - - C T T ACACGT T AAAA T CC T A T ACACAGAGT TGACC TGT CCCGA T CGGT A T A T A T A T - - - A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T T T A T A T A T T A - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - AA T C - AA T AAAA T A T T T A - AA - - - - - - - - - - - - - AAC TGT A T ACAGT CC TGGT CA T T T AA T T AC TGTGT A T AGGA T T T T AA TGGA T ACG - - - - - - - - - - C T T ACACGT T AAAA T T C T A T ACACAGAGT TGACC TGT CCCGA T CGGT A T A - - - - - - CAAAGGAC TGT T CGA T CG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - C T T ACA TGT T AAAA T CC T A T ACACAGAGT TGACC TGT CCCGA T CGGT A T A T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - ACGA - - - - - - - AA T AAAGC - GT T A T A T ACAGT CC TGGT CA T T T AA T T AC TGTGT A T AGGA T T T T AA TGGA T ACG - - - - - - - - - - C T T ACACGT T AAAA T CC T A T ACACAGAGT TGACC TGT T CCAGA T CGGT T A T A T A T - AAA T A T A T A T AGA T A T A T A T A T T T T AA T AA T A T A - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T T C T CCA T AGGT A T ACA - - - - - GGT CA T T T AA T T AC TGTGT A T AGGA T T T T AA TGGA T ACG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - C T T ACACGT T AAAA T CC T A T ACACAGAGT TGACC TGT CCCGA T CGGT A T A T A T A T - T T A T A T A T T T T T T T T T T T - - - - T T T AA T AA - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AA - GA T T AAAAGT CAGT A - - - - GT A T ACAGACC TGGACA T T T AA T T AC TGTGT A T AGGA T T T T AA TGGA T ACG - - - - - - - - - - C T T ACACGT T AAAA T CC T A T ACACAGAGT TGACC TGT CCCGA T CGGT A TGTGGTGTGTGT A T A T AAA T A T - - - - - - A T T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAA T CAC T A - AA T A T A T T A T C T T T A - T TGA T A T ACAGACC TGGACA T T T AA T T AC TGTGT A T AGGA T T T T AA TGGA T ACG - - - - - - - - - - C T T ACACGT T AAAA T CC T A T ACACAGAGT TGACC TGT CCCGA T CGGT A T A - GT T T T T T A T AGAACAA T C T T A T T - - A T CCG - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T A TGT T TGC T A T T T T T TGTGT TGT A T ACC T A T ACAGACC TGGT CA T T T AA T T AC TGTGT A T AGGA T T T T AA TGGA T ACG - - - - - - - - - - C T T ACACGT T AAAA T CC T A T ACACAGAGT TGACC TGT CCCGA T CGGT A T A - - - - - T T AC T A T A T TGGAGAGT T CA T A T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T ACA T T TGA - - AAAA T CC T A T ACAA TGC T T A T ACAGT CC TGGT CA T T T AA T T AC TGTGT A T AGGA T T T T AA TGGA T ACG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T AC T A T A T ACA - - - - - - - - - - - GA T C TGGT CA T T T AA T T AC TGTGT A T AGGA T T T T AA TGGA T ACG - - - - - - - - - - C T T ACACGT T AAAA T CC T A T ACACAGAGT TGACC TGT CCCGA T CGGT A T ACA T AC T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - T A T A T A T A T A T A T A T - - A T A T A T A T A T A T A - T A T A T A T ACAGA T C TGGT CA T T T AA T T AC TGTGT A T AGGA T T T T AA TGGA T ACG - - - - - - - - - - C T T ACACGT T AAAA T CC T A T ACACAGAGT TGACC TGT CCCGA T CGGT A T A T A T A T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GAAGT - T AA T CGA T CGT - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T AC T AC - AAGAA T ACA T - - - - - - T A T A T A T ACAGT CC TGGT CA T T T AA T T AC TGTGT A T AGGA T T T T AA TGGA T ACG - - - - - - - - - - C T T ACACGT T AAAA T CC T A T ACACAGAGT TGACC TGT CCCGA T CGGT A T A - - - - - T T T A T A T A T T - - - - - - - - - A T A T T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - C T T ACACGT T AAAA T CC T A T ACACAGAGT TGACC TGT CCCGA T CGGT A T AAGGA T - TGACA T A T C T C T A T AA T C - - - - T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AA T A T A T ACAGT CC TGGT CA T T T AA T T AC TGTGT A T AGGA T T T T AA TGGA T ACG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GAAGT - T AA T CGA T CGT CGT A T AC T T A T T TG - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - TGT CCG - AAACAGAAAAGC T CA TGC TGT A T ACAGACC TGGT CA T T T AA TGA T TGTGT A T AGGA T T T T AA TGGA T ACG - - - - - - - - - - C T T ACACGT T AAAA T CC T A T ACACAGAGT TGACC TGT CCCGA T CGGT A T ACAG - - - T TGGACA T T AAA T T C TGT A T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - TGT ACA T ACAGACC TGGT CA T T T AA T CAC TGTGT A T AGGA T T T T AA TGGA T ACG - - - - - - - - - - C T T ACACGT T AAAA T CC T A T ACACAGAGT TGACC TGT CCCGA T CGGT A T A T A TG - T T CACA T A T TGG - - - - - - - A T A - T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T TGT CAAC - - AAGAA T A T CCA T T - T A T A T A T ACAGA T C TGGT CA T T T CA T T AC TGTGT A T AGGA T T T T AA TGGA T ACG - - - - - - - - - - C T T ACACGT T AAAA T CC T A T ACACAGAGT TGACC TGT CCCGA T CGGT A T A T A T A T - T T A T A T A T A T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GACA T A T AAGA T T C TGGT CA T T T CA T T AC TGTGT A T AGGA T T T T AA TGGA T ACG - - - - - - - - - - C T T ACACGT T AAAA T CC T A T ACACAGAGT TGACC TGT CCCGA T CGGT A T A TGA T A - T AGAA T A T CGACAAA T CA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T ACAA - - CAAACCAC T CAACA - - - - - A T ACAGA T C TGGT CA T T T CA T T AC TGTGT A T AGGA T T T T AA TGGA T ACG - - - - - - - - - - C T T ACACGT T AAAA T CC T A T ACACAGAGT TGACC TGT CCCGA T CGGT A T A T AGGC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T C T
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AA T AAAAAAGGACACCC T AGAA T CAA T T T T A T ACAGA T C TGGT CA T T T CA T T AC TGTGT A T AGGA T T T T AA TGGA T ACG - - - - - - - - - - C T T ACACGT T AAAA T CC T A T ACACAGAGT TGACC TGT CCCGA T CGGT A T A - - - - - C - T A TGA T TGGT A T T T T T T AA - - T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GT ACGAAAAAAGAAACACCCGGT A TGCAGA T ACCGA T C TGGT CA T T T CA T T AC TGTGT A T AGGA T T T T AA TGGA T ACG - - - - - - - - - - C T T ACACGT T AAAA T CC T A T ACACAGAGT TGACC TGT CCCGA T CGGT A T A - - - - - C - AC TGT T T T T CAAAAAAA T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GAAAAAC TGA T AA T T AAAAAGT T T T ACAAA T A T ACAGA T C TGGT CA T T T CA T T AC TGTGT A T AGGA T T T T AA TGGA T ACG - - - - - - - - - - C T T ACACGT T AAAA T CC T A T ACACAGAGT TGACC TGT CCCGA T CGGT A T AAGGT T T - GAAGC T C T A T AGGC T TG - - AC T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
AAAAAA TGAGAAA T T T A T T T T T T T C T C T ACAAA T T AA T A T ACAC T C - - CA T A T ACCGA T C TGGT CA T T T CA T T AC TGTGT A T AGGA T T T T AA TGGA T ACG - - - - - - - - - - C T T ACACGT T AAAA T CC T A T ACACAGAGT TGACC TGT CCCGA T CGGT A T A T T TGAC - GA TGCAC T AA T A T C T CA - - A T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T A T AGT T A - AACAA T ACACGCG - - A T AAA T A T ACAGT CC TGGT CA T T T AA T T AC TGTGT A T AGGA T T T T AA TGGA T ACG - - - - - - - - - - C T T ACAC T T T AAAA T CC T A T ACACAGAGT TGACC TGT CCCGA T CGGT ACA - - - - - T TGA T AAAAG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - T T T A T AAAA T T ACAAAAGT AAA TGT AGGGAAAC T ACA T ACAGA T C TGGGCA T T T CA T T AC TGTGT A T AGGA T T T T AA TGGA T ACG - - - - - - - - - - C T T ACACGT T AAAA T CC T A T ACACAGAGT TGACC TGT CCCGA T CGGT A T ACC T T A T - GC T AGT T T AGCAC T T T T - - A T T T T CAAA T T AAA - A T AGA T T T T
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - T ACGT AAAAAAAA T AGAA TGGAAAGA - T AAA T A T ACAGA T C TGGT CA T T T CA T T AC TGTGT A T AGGA T T T T AA TGGA T ACG - - - - - - - - - - C T T ACACGT T AAAA T CC T A T ACACAGAGT TGACC TGT CCCGA T CGGT A T AA - - - - T - A T AAAC T CG - - - - - - T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CCA - - AA T T CCGT A T AGG - - - - - T A T ACAGA T T TGGT CA T T T CA T T AC TGTGT A T AGGA T T T T AA TGGA T ACG - - - - - - - - - - C T T ACACGT T AAAA T CC T A T ACACAGAGT TGACC TGT CCCGA T CGGT A TGT A TGT T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - T T AAG - A T T T T CAA T CA T A T T T AAAAGAAAA T AAACA - AAAC TGT A T ACAGA T C TGGT CA T T T CA T T AC TGTGT A T AGGA T T T T AA TGGA T ACG - - - - - - - - - - C T T ACACGT T AAAA T CC T A T ACACAGAGT TGACC TGT CCCGA T CGGT A T A - - - - - T - A T T T TGT CGT TGGA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T A T A T AAACAGACC TGAAAAAA - - - - GT A T ACAGA T C TGGT CA T T T CA T T AC TGTGT A T AGGA T T T T AA TGGA T ACG - - - - - - - - - - C T T ACACGT T AAAA T CC T A T ACACAGAGT TGACC TGT CCCGA T CGGT A T AAG - - - T - T AC TGT CCGA - - - - T T C - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CA T A - A T - - - TGCA T A T CC T - - - AA T A T ACAGACC TGGT CA T T T AA T T AGTGTGT A T AGGA T T T T AA TGGA T ACG - - - - - - - - - - C T T ACACGT T AAAA T CC T A T ACACAGAGT TGACC TGT CCC - - - - - - - - - - - - - - - - TGGT A T A T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T - - - - - AAAA T A - A T A T A T A - - - - - - - T A T ACAGA T C TGGT CA T T T CA T T AC TGTGT A T AGGA T T T T AA T TGA T ACG - - - - - - - - - - C T T ACACGT T AAAA T CC T A T ACACAGAGT TGACC TGT CCCGA T CGGT A T AC T AAC T - T CC T AA T TGT ACA T C T A - - GT T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
AAGAAA T T AAA - GT T T T T T AAGA T T T TGA T AAA T AGA T A T A T A - - - - - - T T A T ACAGA T C TGGT CA T T T CA T T AC TGTGT A T AGGA T T T T AA T TGA T ACG - - - - - - - - - - C T T ACACGT T AAAA T CC T A T ACACAGAGT TGACC TGT CCCGA T CGGT A T A TGTGA T - GT T TGGT T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T - - - - - AAAA T A - A T A T A T A - - - - - - - T A T ACAGA T C TGGT CA T T T CA T T AC TGTGT A T AGGA T T T T AA T TGA T ACG - - - - - - - - - - C T T ACACGT T AAAA T CC T A T ACACAGAGT TGACC TGT CCCGA T CGGT A T AC T AAC T - T CC T AA T TGT ACA T C T A - - GT T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
AAGAAA T T AAA - GT T T T T T AAGA T T T TGA T AAA T AGA T A T A T A - - - - - - T T A T ACAGA T C TGGT CA T T T CA T T AC TGTGT A T AGGA T T T T AA T TGA T ACG - - - - - - - - - - C T T ACACGT T AAAA T CC T A T ACACAGAGT TGACC TGT CCCGA T CGGT A T A TGTGA T - GT T TGGT T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AA - - - - - - - - - - - - - - C T AA T A T ACAGACC TGGT CA T T T AA T T AC TGTGT A T AGGA T T T T AA TGGA T ACG - - - - - - - - - - C T T T CACGT T AAAA T CC T A T ACACAGAGT TGACC TGT CCCGA T CGGT A T AA T CAC T - A T T A T A T C T C TGCGT C T - - - - T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T T TG - T AGCGCC T C TGT AGGAA T CGT A T ACAGT AC TGGT CA T T T AA TGAC TGTGT A T AGGA T T T T AA TGGA T ACG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CCG - - T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T ACACAA - - AACGGT A T T T CGCAGCC T T A T ACAGA T C TGGT CA T T T CA T T AC TGTGT A T AGGA T T T T AA TGGA T ACG - - - - - - - - - - C T T ACACGT T AAAA T CC T A T ACACAGAGT TGACC TGT CCCGA T CGGT A T ACCCC T T - - - - T T T C T T T T AGT T T C - - - - T T CC T CAA TGCA - - - - - - - T A T
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T TGA T - AGAAA T T CA T T T TGT AGGA T T A T ACAGACC TGGT CA T T T AA T T AC TGTGT A T AGGA T T T T AA TGGA T ACA - - - - - - - - - - C T T ACACGT T AAAA T CC T A T ACACAGAGT TGACC TGT CCCGA T C - GCGT A - - - - - T TGGT A T T T T ACA T T T CC T A T A T T T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - T AACAAACACCAA T AAAA T AAA TGT AGT ACA T A T A T ACAGA T C TGGT CA TGT CA T T AC TGTGT A T AGGA T T T T AA TGGA T ACG - - - - - - - - - - C T T ACACGT T AAAA T CC T A T ACACAGAGT TGACC TGT CCCGA T CGGT A T A TGGC - - - GGT A T T T T AC T ACC T - - - - A T T T T T - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - GAAACA T ACAAAAGGGAA TGAAGA T AGA TGA T A T ACAGA T C TGGT CA T T T CA T T AC TGTGT A T AGGA T T T T AA TGGA T ACG - - - - - - - - - - C T T ACACGT T AAAA T CC T A T ACACAGAGT TGACC TGT CCCGA T CGGT A T A T - - - - C - GAA T T T T TGT CAC T T A T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T C TGA - - ACA T A T T AA TGT T CC T AAAAAACAGA T C TGGT CA T T T CA T T AC TGTGT A T AGGA T T T T AA TGGA T ACG - - - - - - - - - - C T T ACACGT T AAAA T CC T A T ACACAGAGT TGACC TGT CCCGA T CGGT A T AGTGCC T - T AGT T A T T T T AA T T T T T - - - - T T T T - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - T A T AA T AA T A T AA - - A T AAA T AAAAAGGAGT AC T A T ACAGA T C TGGT CA T T T CA T T AC TGTGT A T AGGA T T T T AA TGGA T ACG - - - - - - - - - - C T T ACACGT T AAAA T CC T A T ACACAGAGT TGACC TGT CCCGA T CGGT A TGT C T T CA - A T T T T T T T A T AA T T TGAGT - - A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CGTG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - C T T ACACGT T AAAA T CC T A T ACACAGAGT TGACC TGT CCCGA T CGGT A T AACCA TG - A T T T CACAGC T ACC T TG - - C T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T C T T TGA - - GT AAA T AAAAGC T AA T A T T A T ACAGA T C TGGT CA T T T CA T T AC TGTGT A T AGGA T T T T AA TGGA T ACG - - - - - - - - - - C T T ACACGT T AAAA T CC T A T ACACAGAGT TGACC TGT CCCGA T CGGT A T AGT CAC T - T A T T T CAC T CGA T T T T T - - - - T T T T - CGA T AAAAA T AGA T T T A
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T A T A T A T ACCGT CC TGGT CA T T T AA T T A T TGTGT A T AGGA T T T T AA TGGA T ACG - - - - - - - - - - C T T ACACGT T AAAA T CC T A T ACACAGAGT TGGCC TGT CCCGA T C TGT A T A T A TG - - T AC T A TGC T - - - - - - - - - C - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - ACAA - - CA T AAAGAACA T CA - - - - CA T ACCGA T C TGGT CA T T T CA T T AC TGTGT A T AGGA T T T T AA TGGA T ACG - - - - - - - - - - C T T ACACGT T AAAA T CC T A T ACACAGAGT TGACC TGT CCCGA T CGGT A T A TGT A T CCCAC T T T T A T T T A T T T T C - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AGA T T A - - CAAAAAA T AAACC - C T CGT A T ACCGA T C TGGT CA T T T CA T T AC TGTGT A T AGGA T T T T AA TGGA T ACG - - - - - - - - - - C T T ACACGT T AAAA T CC T A T ACACAGAGT TGACC TGT CCCGA T CGGT A T A T TGGA T T AGT T AC T T AGT A - T C T A - - - - A T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- AAAAA T T AAAAA - - TGT T TGT A T T T T T T AAA T AAAAAA T A T A T AAGAA T T A T ACCGA T C TGGT CA T T T CA T T AC TGTGT A T AGGA T T T T AA TGGA T ACG - - - - - - - - - - C T T ACACGT T AAAA T CC T A T ACACAGAGT TGACC TGT CCCGA T CGGT A T A - - - - - T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CAG - - T CA - - - - - AAA T C - T C T A T A T ACCGA T C TGGT CA T T T CA T T AC TGTGT A T AGGA T T T T AA TGGA T ACG - - - - - - - - - - C T T ACACGT T AAAA T CC T A T ACACAGAGT TGACC TGT CCCGA T CGGT A T ACGAGT T CAA T T T T T T A T T AGT T T T - - - - A T T C - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AA - - - - - - - - - - - - - A TGT A T A T ACAGT CC TGGT CA T T T AA T T AC TGTGT A T AGGA T T T T AA TGGA T ACG - - - - - - - - - - C T T ACACGT T AAAA T CCCA T ACACAGAGT TGACC TGT CCCGA T CGGT A T A - - - - - - T AA T AAAA TGGGCGGT CGGGT - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AG - - - - - - - - - - - - - - GAAA T A T ACAGACC TGGT CA T T T AA TGAC TGTGT A T AGGA T T T T AA TGGA T ACG - - - - - - - - - - C T T ACACGT T AAAA T CC T A T ACACAGAGT TGACC TGT CCCGA T CGGT A TGT AAAAGT A T T A T T T T A T T T T T T T AACA T T C TGCAAA T A - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T T T T AA - - - - AAC T A TGT A T - - - - - - T A T ACAGA T C TGGT CA T T T CA T T AC TGTGT A T AGGA T T T T AA TGGA T ACG - - - - - - - - - - C T T ACACGT T AAAA T CC T A T ACACAGAGT TGACC TGT CCCGA T CGGT A T AGAA T TG - GAGT AC T CCGT T A T T T T A T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T AA - - T CGA T AA T ACGG - - - - - - T A T AC - GA T C TGGT CA T T T CA T T AC TGTGT A T AGGA T T T T AA TGGA T ACG - - - - - - - - - - C T T ACACGT T AAAA T CC T A T ACACAGAGT TGACC TGT CCCGA T CGGT AC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T A T AA T A T A - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - C T T ACACGT T AAAA T CC T A T ACACAGAGT TGACC TGT CCCGA T CGGT A T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - C T T ACACGT T AAAA T CC T A T ACACAGAGT TGACC TGT CCCGA T CGGT A T A T ACAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A TGT ACA T ACAGT CC TGGT CA T T T AA T T AC TGTGT A T AGGA T T T T AA TGGA T ACG - - - - - - - - - - C T T ACACGT T AAAA T CC T A T ACACAGAGT TGACC TGT CCCGA T CGGT A TG - - - - - T T AA T AGAA T - - - - - - - - - A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T AA T AA T AAGA TGACA T T CCCC - T T T ACA T ACCGT CC TGGT CA T T T AA T T AC TGTGT A T AAGA T T T T AA TGGA T ACG - - - - - - - - - - C T T ACACGT T AAAA T CC T A T ACACAGAGT TGACC TGT CCCGA T CGGT A T AAAA TG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T A T T T ACA T AAACCCA TGT A T T - T A T A T A T ACAGA T C TGGT CA T T T AA T CAC TGTGT A T AGGA T T T T AA TGGA T ACG - - - - - - - - - - C T T ACACGT T AAAA T CC T A T ACACAGAGT TGACC TGT CCCGA T CGGT A T ACCAGT - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - T A T A T A T A T A T A T A T - - A T A T A T A T A T A T A - T A T A T A T ACCGT CC TGGT CA T T T AA T T AC TGTGT A T AGGA T T T T AA TGGA T ACG - - - - - - - - - - C T T ACACGT T AAAA T CC T A T ACACAGAGT TGACC TGT CCCGA T CGGT A T A T A T A T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GGGT A T T T AGAAAGGGC T A T ACA T T - T ACA T A T ACAGA T C TGGT CA T T T AA T CAC TGTGT A T AGGA T T T T AA TGGA T ACG - - - - - - - - - - C T T ACACGT T AAAA T CC T A T ACACAGAGT TGACC TGT CCCGA T CGGT A T AAAAGC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GGCA T A T ACAGA T C TGGT CA T T T CA T T AC TGTGT A T AGGA T T T T AA TGGA T ACG - - - - - - - - - - C T T ACACGT T AAAA T CC T A T ACACAGAGT TGACC TGT CCCGA T CGGT A T AAGGTG - - GGCACGT T AGACGT T T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - T A T A T A T A T A T A T A T - - A T A T A T A T A T A T A - T A T A T A T ACAGA T C TGGT CA T T T CA T T AC TGTGT A T AGGA T T T T AA TGGA T ACG - - - - - - - - - - C T T ACACGT T AAAA T CC T A T ACACAGAGT TGACC TGT CCCGA T CGGT A T A T A T A T - T T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T TGC T C T AACG - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - TGGT CCAGAAGT AC T CC T T T ACC - T T T A T A T ACAGA T C TGGT CA T T T CA T T AC TGTGT A T AGGA T T T T AA TGGA T ACG - - - - - - - - - - C T T ACACGT T AAAA T CC T A T ACACAGAGT TGACC TGT CCCGA T CGGT A T AC TGT A T - A T C - - GT TGACA T T T CC - - C T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - ACAGAA T CAAAA T T T AC TGTGT A T T - - TGT T A T ACAGA T C TGGT CA T T T CA T T AC TGTGT A T AGGA T T T T AA TGGA T ACG - - - - - - - - - - C T T ACACGT T AAAA T CC T A T ACACAGAGT TGACC TGT CCCGA T CGGT A T A T - - - - T - A T T T A T T TGCCGT T T T C - - A T T AA - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
A TGAC T T T AAAA T - - T T AA T AAA T AA T T AAA - - - AAAAAAACA T CCA T TGT A T ACAGA T C TGGT CA T T T CA T T AC TGTGT A T AGGA T T T T AA TGGA T ACG - - - - - - - - - - C T T ACACGT T AAAA T CC T A T ACACAGAGT TGACC TGT CCCGA T CGGT A T T A T A T T T - T T T C T T T T A T T T CC T T T - - A T - T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T A T A T T T CGAAGA T AAA T AAA T AAA - - - T A T A T ACAGA T C TGGT CA T T T CA T T AC TGTGT A T AGGA T T T T AA TGGA T ACG - - - - - - - - - - C T T ACACGT T AAAA T CC T A T ACACAGAGT TGACC TGT CCCGA T CGGT A T A T A T T A T - CGT C TGT AGT T AC T T TG - - - - T C - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AGAACCAAACGT A T C T A T A - - - - - C T AA T A T ACAGA T C TGGT CA T T T CA T T AC TGTGT A T AGGA T T T T AA TGGA T ACG - - - - - - - - - - C T T ACACGT T AAAA T CC T A T ACACAGAGT TGACC TGT CCCGA T CGGT A T A - - - - - G - GA T T AA T CACGA T CC TG - - A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CAA - - - - - - - - - - - - - AGC TGT A T ACAGA T C TGGT CA T T T AA TGAC TGTGT A T AGGA T T T T AA TGGA T ACG - - - - - - - - - - C T T ACACGT T AAAA T CC T A T ACACAGAGT TGACC TGT CCCGA T CGGT A T A - - - - - T CGC T T AA T T T AA T T C T TGA T - - G - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
GA T A T A T AAAAAA - - T T TGT A T AGAGT T AAAAAAAAC T A T A T AGA - A T AC T A T ACAGA T C TGGT CA T T T CA T T AC TGTGT A T AGGA T T T T AA TGGA T ACG - - - - - - - - - - C T T ACACGT T AAAA T CC T A T ACACAGAGT TGACC TGT CCCGA T CGGT A T AGA T T C - T A T T CA T C T A T T C T C T A T - - GT C T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - T T T T T A - ACCCACAA T T AA T T A T T AA T CAA T T T T A T ACAGA T C TGGT CA T T T CA T T AC TGTGT A T AGGA T T T T AA TGGA T ACG - - - - - - - - - - C T T ACACGT T AAAA T CC T A T ACACAGAGT TGACC TGT CCCGA T CGGT A T A - - - - - C - CA T C T C T CGAA TGGT T T AA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T A T ACAGACC TGGCCA T T T AA T T T T TGTGT A T AGGA T T T T AA TGGA T ACG - - - - - - - - - - C T T ACACGT T AAAA T CC T A T ACACAGAGT TGACC TGT CCCGA T CGGT A TG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - ACGT AAGT AAAAAAAAA T AA TGA T A T T A TGT A T A T A T ACAGACC TGGT CA T T T AA T T AC TGTGT A T AGGA T T T T AA TGGA T ACG - - - - - - - - - - C T T ACACGT T AAAA T CC T A T ACACAGAGT TGACC TGT CCCGA T CGGT A T A T A T AG - A T A T T T A T T T T T AAC T CG - - - - T C T - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T AGA T A T ACCA T CC TGT T CAC T T AA T T AC TGTGT A T AGGA T T T T AA TGGA T ACG - - - - - - - - - - C T T ACA TGT T AAAA T CCAACCCGCAGAGT TGACC TGT CCCGA T CAGT A T AAGAGT - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GTGT T CGCCACCGT A T AACCACCA - T CA T A T ACAGACC TGGT CA T T T AA TGA T TGTGT A T AGGA T T T T AA TGGA T ACG - - - - - - - - - - C T T ACACGT T AAAA T CC T A T ACACAGAGT TGACC TGT CCCGA T CGGT A T AAAGC - T T CC T T T ACAGACA TGT C T AC - - G - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - CC T A T AAA T AAAAAA - - AAAAA T A T A T A T A - T A T A T A T ACCGT CC TGGT CA T CCAA T T AC TGTGT A T AGGA T T T T AA TGGA T ACG - - - - - - - - - - C T T ACACGT T AAAA T CC T A T ACACAGAG - GGACC TGT CCCGA T CGGT A T A T A T A T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - AA T T AAGAA T C T T CAGAAA T A T A T - - AAGT AAAAA T A T A T TG - - - A T A T ACAGA T C TGGT CA T T T CA T T AC TGTGT A T AGGA T T T T AA TGGA T ACG - - - - - - - - - - C T T ACACGT T AAAA T CC T A T ACACAGAGT TGACC TGT CCCGA T CGGT A T ACGCAGT - A T T T TGT T A T T AAGCC T - - A T - T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T CA T T C T T AA TGAA T CC T A T ACACA - T A T A T A T ACAGA T C TGGT CA T T T CA T T AC TGTGT A T AGGA T T T T AA TGGA T ACG - - - - - - - - - - C T T ACACGT T AAAA T CC T A T ACACAGAGT TGACC TGT CCCGA T CGGT A T A T A T A T - T T T T T T T T T A T CACC T T T - - A T T CGCGT - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AGT AC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - C T T ACACGT T AAAA T T C T A T ACACAGAGT TGACC TGT CCCGA T CGGT A T A T T A TG - - AAA T AA T AA T A TGT T T AAA - - T T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAA T A T T CC - AA - - GCACGT CCGCCA T A T A T A T ACAGT CC TGGT CA T T T AA T T AC TGTGT A T AGGA T T T T AA TGCA T ACG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - C T T ACACGT T AAAA T CC T A T ACACAGAGT TGACC TGT CCCGA T CGGT AGA T AA T A T T A T T A T AGCCACA T AGCA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A - A T - - - - - - - - - - - - - A T AGA T A T ACAGACC TGGT CA T T T AA T T AC TGTGT A T AGGA T T T T AA TGGA T ACG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T A - GGGT T C T CAAC T T TG - T T C T T A T ACCGACC TGGT CA T T T AA TGAC TGTGT A T AGGA T T T T AA TGGA T ACG - - - - - - - - - - C T T ACACGT T AAAA T CC T A T ACACAGAGT TGACC TGT CCCGA T CGGT A T A TGAGC T CGGGAA T T CCCGGT T C T T T T AA T T T T - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - CC TGT A T A T A T A T A T - - A T A T A T A T A T A T A - T A T A T A T ACAGA T C TGGT CA T T T CA T T AC TGTGT A T AGGA T T T T AA TGGA T ACG - - - - - - - - - - C T T ACACGT T AAAA T CC T A T ACACAGAGT TGACC TGT CCCGA T CGGT A T A T AAAC - T AGT A T T T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
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