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MSA length = 5728
GAAAAAA T AAAAA T TGGAC T T TGT TGGT T C T AAA T AGAA T T A T T T T T C T T AC T A T C T A T T T T T A T T TGGT AA T AACGAGCAGT T T CAA T T T AA T T TGCA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T AA T ACCAA T T T CA T T AGCCCAGT T T T AA T T AAAAAAACCCACAAAA T A
GAAAAAA T AAAAA T TGGAC T T TGT TGGT T C T AAACAGAA T T A T T T T T C T T AC T A T T T A T T T T T A T T TGGT AA T AACGAGCAGT T T CAA T T T AA T T TGCA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GTGT T AA T T T T AA T CC T A T AA T T ACAC T A T T T A T T TGCA TGA T T CGAGT T
GAAAAAA T AAAAA T TGGAC T T TGT TGGT T C T AAA T AGAA T T A T T T T T C T T AC T A T T T A T T T T T A T T TGGT AA T AACGAGCA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T TGAGCC T T A T AA T AAAAAAAA T A T A T T T C T T CAGGACA T ACC T AGCGT T
GAAAAAA T AAAAA T TGGAC T T TGT TGGT T C T AAA T AGAA T T A T T T T T C T T AC T A T T T A T T T T T A T T TGGT AA T AACGAGCA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - C T A T A T C T AA T TGAGCA T AAGGGT AAAA T C T AA TGGGAGT T A T ACA T AA T - - - - - - - - - - T TGGT C T AGAAGT ACGAAAGT T T ACACAGTGCC T CAAGTG
GAAAAAA T AAAAA T TGGAC T T TGT TGGT T C T AAA T AGAA T T A T T T T T C T T AC T A T T T A T T T T T A T T TGGT AA T AACGAGCA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T AGCGTGT AAA T A T ACAGA T A T T A T T T T AA T T T AC T CGAAA TGCCAGA TG
GAAAAAA T AAAAA T TGGAC T T TGT TGGT T C T AAA T AGAA T T A T T T T T C T T AC T A T T T A T T T T T A T T TGGT AA T AACGAGCA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T AGT T T T T A T AAAA T T AAACAC T TGGT A T A T T AAAAAAC T T T A T AGA T A
GAAAAAA T AAAAA T TGGAC T T TGT TGGT T C T AAA T AGAA T T A T T T T T C T T AC T A T T T A T T T T T A T T TGGT AA T AACGAGCAGT T T CAA T T T AA T T TGCA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
GAAAAAA T AAAAA T TGGAC T T TGT TGGT T C T AAA T AGAA T T A T T T T T C T T AC T A T T T A T T T T T A T T TGGT AA T AACGAGCAGT T T CAA T T T AA T T TGCA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GAA - - - - - - - - - - - -
GAAAAAA T AAAAA T TGGAC T T TGT TGGT T C T AAA T AGAA T T A T T T T T C T T AC T A T T T A T T T T T A T T TGGT AA T AACGAGCAGT T T CAA T T T AA T T TGCA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
GAAAAAA T AAAAA T TGGAC T T TGT TGGT T C T AAA T AGAA T T A T T T T T C T T AC T A T T T A T T T T T A T T TGGT AA T AACGAGCAGT T T CAA T T T AA T T TGCA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T AAACAAA T - AC TGA T AAAAAA TGC T T AACGT - - - - - - - T T CGGGAGGT A
GAAAAAA T AAAAA T TGGAC T A TGT TGGT T C T AAA T AGAA T T A T T T T T C T T AC T A T T T A T T T T T A T T TGGT AA T AACGAGCAGT T T CAA T T T AA T T TGCA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T - GT A T A T T A T T T TGGT A T A T T T AC T C - - C T C T AAAAA - - GT AAAGTGCC
GAAAAAA T AAAAA T TGGA T T T TGT TGGT T C T AAA T AGAA T T A T T T T T C T T AC T A T T T A T T T T T A T T TGGT AA T AACGAGCAGT T T CAA T T T AA T T TGCA T - - - - - - - - - - T T T T A T C T A T T T TGGT A T AACGA T T A T A T T T CA T AC T TGT A T T T CA T AA T - T AGT T C T T A T AA T AC T AGA T A T A T T AGT T T CAACAAA - TGT T CCAAA TG
GAAAAAA T AAAAA T TGGA T T T TGT TGGT T C T AAA T AGAA T T A T T T T T C T T AC T A T T T A T T T T T A T T TGGT AA T AACGAGCAGT T T CAA T T T AA T T TGCA T - - - - - - - - - - T T T T A T C T A T T T TGGT A T AACGA T T A T A T T T CA T AC T TGT A T T T CA T AA T - T AGT T C T T A T AA T AC T AGA T A T A T T AGT T T CAACAAA - TGT T CCAAA TG
GAAAAAA T AAAAA T TGGA T T T TGT TGGT T C T AAA T AGAA T T A T T T T T C T T AC T A T T T A T T T T T A T T TGGT AA T AACGAGCAGT T T CAA T T T AA T T TGCA T - - - - - - - - - - C T T T A T C T AA T T AAGCA T AAGGGT AAAA T C T AA TGGGAGT T A T T CGT AA T - - - - - - - - - - T TGGT C T AGAGGT ACGAAAGT T T ACACAGTGCC T CAAGTG
GAAAAAA T AAAAA T TGGAC T A TGT TGGT T C T AAA T AGAA T T A T T T T T C T T AC T A T T T A T T T T T A T T TGGT AA T AACGAGCAGT T T CAA T T T AA T T TGCA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T AA T T A T T C T AACA T CA TGT T C T T T TGT T T T T A T T A T A TGCAAGAAACA
GAAAAAA T AAAAA T TGGAC T T TGT TGGT T C T AAA T AGAA T T A T T T T T C T T AC T A T T T A T T T T T A T T TGGCAA T AACGAGCAGT T T CAA T T T AA T T TGCA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CGGA T T C T CA T AC T AGT T CGAC TGT T T TGC T T CA T CAA T CGT T T CGGCAA
GAAAAAA T AAAAA T TGGAC T T TGT TGGT T C T AAA T AGAA T T A T T T T T C T T AC T A T T T A T T T T T A T T TGGT AA T AACGAGCAGT T T CAA T T T AA T T TGCA T - - - - - - - - - - T T T C - T C T A T T T TGGT A T AACGA T T T T A T T T CA T AC T TGT A T T T CA T AA T T TGC T T A T T A T T A T A T AAAGT T T A T CC T A T T CAAAAAA - - GT ACAGAA T A
GAAAAAA T AAAAA T TGGAC T T TGT TGGT T C T AAA T AGAA T T A T T T T T C T T AC T A T T T A T T T T T A T T TGGCAA T AACGAGCAGT T T CAA T T T AA T T TGCA T - - - - - - - - - - C T T T A T C T AA T T AAGCA T AAGGGT AAAA T T T AA TGGGAGT T A T T CGT AA T - - - - - - - - - - T TGGT C T AGAAGT ACGAAAGT T T ACACAGTGCC T CAAGTG
GAAAAAA T AAAAA T TGGAC T T TGT TGGT TGT AAA T AGAA T T A T T T T T C T T AC T A T T T A T T T T T A T T TGGT AA T AACGAGCAGT T T CAA T T T AA T T TGCA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GT AAACA T - - C T AAACAAAAAA T AA T T T A T T T - - - - - - - T AACC T A T A T A
GAAAAAA T AAAAA T TGGAC T T TGT TGGT T C T AAA T AGAA T T A T T T T T C T T AC T A T T T A T T T T T A T T TGGT AA T AACGAGCAGT T T CAA T T T AA T T TGCA T - - - - - - - - - - C - - T A T C T AA T TGAGCA T AAGGGT AAAA T C T AA TGGGAGT T A T T CGT AA T - - - - - - - - - - T TGGT C T AGAAGT ACGAAAGT T T ACACAGT ACC T CAAGTG
GAAAAAA T AAAAA T TGGAC T T TGT TGGT T C T AAA T AGAA T T A T T T T T C T T AC T A T T T A T T T T T A T T TGGT AA T AACGAGCAGT T T CAA T T T AA T T TGCA T - - - - - - - - - - T T T T A T C T A T T T TGGT A T AACGA T T A T A T T T CA T AC T TGT A T T T CA T AA T - T AGT T C T T A T AA T AC T AGA T A T A T T AGT T T CAACAAA - TGT T CCAAA TG
GAAAAAA T AAAAA T TGGAC T T TGT TGGT T C T AAA T AGAA T T A T T T T T C T T AC T A T T T A T T T T T A T T TGGT AA T AACGAGCAGT T T CAA T T T AA T T TGCA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GT AGT CA T T AA TGGAAGGAA T A TGC T T AA T AC - - - - - - - T T A T A T ACA TG
GAAAAAA T AAAAA T TGGAC T T TGT TGGT T C T AAA T AGAA T T A T T T T T C T T AC T A T T T A T T T T T A T T TGGT AA T AACGAGCAGT T T CAA T T T AA T T TGCA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T AA T TGTGACAA T A T AA TGTGT A T C T T T T T TGT T A T T - T A T T T T CA T T T
GAAAAAA T AAAAA T TGGA T T T TGT TGGT T C T AAA T AGAA T T A T T T T T C T T AC T A T T T A T T T T T A T T TGGT AA T AACGAGCAGT T T CAA T T T AA T T TGCA T - - - - - - - - - - T T T T A T C T A T T T TGGT A T AACGA T T A T A T T T CA T AC T TGT A T T T CA T AA T - T AGT T C T T A T AA T AC T AGA T A T A T T AGT T T CAACAAA - TGT T CCAAA TG
GAAAAAA T AAAAA T TGGAC T T TGT TGGT T C T AAA T AGAA T T A T T T T T C T T AC T A T T T A T T T T T A T T TGGT AA T AACGAGCAGT T T CAA T T T AA T T TGCA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T AAA T AAAAA - A T ACAAAA T A T A T T TGT T T T - - - - - - - T A T CGT T AA T -
GAAAAAA T AAAAA T TGGAC T T TGT TGGT T C T AAA T AGAA T T A T T T T T C T T AC T A T T T A T T T T T A T T TGGT AA T AACGAGCAGT T T CAA T T T AA T T TGCA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T TGGTGA T T A T TGCA T T T CACGT C T C TGA T T T CAC T AAA TGT T CAAAA T A
GAAAAAA T AAAAA T TGGAC T T TGT TGGT T C T AAA T AGAA T T A T T T T T C T T AC T A T T T A T T T T T A T T TGGT AA T AACGAGCAGT T T CAA T T T AA T T TGCA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T TGA T A - - AA T CAAA TGGGA T AGT C T - T T T T A T AGAAAA - - - - - - - - - - -
GAAAAAA T AAAAA T TGGAC T T TGT TGGT T C T AAA T AGAA T T A T T T T T C T T AC T A T T T A T T T T T A T T TGGCAA T AACGAGCAGT T T CAA T T T AA T T TGCA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T AAA T C T T ACA T T T T TGT AAGAACCAGAGCGAGAAAAA T A T AGAAAAAC
GAAAAAA T AAAAA T TGGAC T T TGT TGGT T C T AAA T AGAA T T A T T T T T C T T AC T A T T T A T T T T T A T T TGGT AA T AACGAGCAGT T T CAA T T T AA T T TGCA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T AACCAA T T - - - - - - - - - - - - T A T T T T A T T T - - - - - - - T A T T T T ACAC T
GAAAAAA T AAAAA T TGGAC T T TGT TGGT T C T AAA T AGAA T T A T T T T T C T T AC T A T T T A T T T T T A T T TGGT AA T AACGAGCAGT T T CAA T T T AA T T TGCA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T T AGA T T CA T CA T A T T A T T C - - - - - - - - - AC - - ACGAGGGT CA
GAAAAAA T AAAAA T TGGAC T T TGT TGGT T C T AAA T AGAA T T A T T T T T C T T AC T A T T T A T T T T T A T T TGGT AA T AACGAGCAGT T T CAA T T T AA T T TGCA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CCC T A T A T AAAA T T T CC T C T T T - - - - - - A T T T T - - - - - - -
GAAAAAA T AAAAA T TGGAC T T TGT TGGT T C T AAA T AGAA T T A T T T T T C T T AC T A T T T A T T T T T A T T TGGT AA T AACGAGCAGT T T CAA T T T AA T T TGCA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A - - - - - - - - - T T C T AA TGGGT T T T T C T T CA T AC T AGCGA T AGT A TG - - - -
GAAAAAA T AAAAA T TGGAC T T TGT TGGT T C T AAA T AGAA T T A T T T T T C T T AC T A T T T A T T T T T A T T TGGT AA T AACGAGCAGT T T CAA T T T AA T T TGCA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T CACA TGAAGTGCA T CA TGACCCCCAGGA TGGA T AAGC T T
C T AAAAA T AAAAA T T AAAA T T T A T T T T T T CAAAA T AAAGT T AAAAA T C T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T T C T - - - A T T T TGGT A T AACGA T T T T A T T T CA T AC T TGT A T T T CA T AA T T TGC T T A T T A T T A T A T AAAGT T T A T CC T A T T CAAAAAAA T ACAGAA T A T A
GAAAAAA T AAAAA T TGGAC T T TGT TGGT T C T AAA T AGAA T T A T T T T T C T T AC T A T T T A T T T T T A T T TGGT AA T AACGAGCAGT T T CAA T T T AA T T TGCA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T AGT T T T TG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - TGT A T T A T T T T
GAAAAAA T AAAAA T TGGAC T T TGT TGGT T C T AAA T AGAA T T A T T T T T C T T AC T A T T T A T T T T T A T T TGGT AA T AACGAGCAGT T T CAA T T T AA T T TGCA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T A T T CC T AA T CAAAAGT AA T AA TGGT T A T T CCA TGGCA T A T A T AAA TGC
GAAAAAA T AAAAA T TGGAC T T TGT TGGT T C T AAA T AGAA T T A T T T T T C T T AC T A T T T A T T T T T A T T TGGCAA T AACGAGCAGT T T CAA T T T AA T T TGCA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T AAA T T CA T A T T A T AACAGA T T T C T T A TGAC T AA T TGGGTGT TGTGAA T T
GAAAAAA T AAAAA T TGGAC T T TGT TGGT T C T AAA T AGAA T T A T T T T T C T T AC T A T T T A T T T T T A T T TGGT AA T AACGAGCAGT T T CAA T T T AA T T TGCA T - - - - - - - - - - T T T T A T C T A T T T TGGT A T AACGA T T A T A T T T CA T AC T TGT A T T T CA T AA T - T AGT T C T T A T AA T AC T AGA T A T A T T AGT T T CAACAAA - TGT T CCAAA TG
GAAAAAA T AAAAA T TGGAC T T TGT TGGT T C T AAA T AGAA T T A T T T T T C T T AC T A T T T A T T T T T A T T TGGT AA T AACGAGCAGT T T CAA T T T AA T T TGCA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
GAAAAAA T AAAAA T TGGAC T T TGT TGGT T C T AAA T AGAA T T A T T T T T C T T AC T A T T T A T T T T T AGT TGGT AA T AACGAGCAGT T T CAA T T T AA T T TGCA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T AAGCAGGAAAA T AA T CCACCCC T CAAAC T CGT CAGAGT A
GAAAAAA T AAAAA T TGGAC T T TGT TGGT T C T AAA T AGAA T T A T T T T T C T T AC T A T T T A T T T T T A T T TGGT AA T AACGAGCAGT T T CAA T T T AA T T TGCA T - - - - - - - - - - T T T T - T C T A T T T TGGT A T AACGA T T T T A T T T CA T AC T TGT A T T T CA T AA T T TGC T T A T T A T T A T A T AAAGT T T A T CC T A T T CAAAAAA - - GT ACAGAA T A
GAAAAAA T AAAAA T TGGAC T T TGT TGGT T C T AAA T AGAA T T A T T T T T C T T AC T A T T T A T T T T T A T T TGGCAA T AACGAGCAGT T T CAA T T T AA T T TGCA T - - - - - - - - - - C - - T A T C T AA T TGAGCA T AAGGGT AAAA T C T AA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T TGGT C T AGAAGT ACGAAAGT T T ACACAGTGCC T CAAGTG
GAAAAAA T AAAAA T TGGAC T T TGT TGGT T C T AAA T AGAA T T A T T T T T C T T AC T A T T T A T T T T T A T T TGGT AA T AACGAGCAGT T T CAA T T T AA T T TGCA T - - - - - - - - - - T T T T A T C T A T T T TGGT A T AACGA T T A T A T T T CA T AC T TGT A T T T CA T AA T - T AGT T C T T A T AA T AC T AGA T A T A T T AGT T TGAACAAA - TGT T CCAAA T A
GAAAAAA T AAAAA T TGGAC T T TGT TGGT T C T AAA T AGAA T T A T T T T T C T T AC T A T T T A T T T T T A T T TGGT AA T AACGAGCAGT T T CAA T T T AA T T TGCA T - - - - - - - - - - T T T T ACC T A T T T TGGT A T AACGA T T A T A T T T CA T AC T TGT A T T T CA T AA T - T AGT T C T T A T AA T AC T AGA T A T A T T AGT T T CAACAAA - TGT T CCAAA TG
GAAAAAA T AAAAA T TGGAC T T TGT TGGT T C T AAA T AGAA T T A T T T T T C T T AC T A T T T A T T T T T A T T TGGT AA T AACGAGCAGT T T CAA T T T AA T T TGCA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GTGT T CGT CA T A
GAAAAAA T AAAAA T TGGAC T T TGT TGGT T C T AAA T AAAA T T A T T T T T C T T AC T A T T T A T T T T T A T T TGGT A T T AACGAGCAGT T T CAC T T T AA T T TGCA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T AAA T T T AAGA T T AA T T AA T T T T T T A T T A T T AAAAAAAA TGT T TGA TGT T
GAAAAAA T AAAAA T TGGAC T T TGT TGGT T C T AAA T AGAA T T A T T T T T C T T AC T A T T T A T T T T T A T T TGGT AA T AACGAGCAGT T T CA T T T T AA T T TGCA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T A T A T A T T A T A T A T A T A T A T A T A T A T CGAC T A T CAAAGT CC T CCGAGT T
GAAAAAA T AAAAA T TGGAC T T TGT TGGT T C T AAA T AGAA T T A T T T T T C T T AC T A T T T A T T T T T A T T TGGCAA T AACGAGCAGT T T CAA T T T AA T T TGCA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CCC T A T A T AACA T T T CC T C T T T - - - - - - A T T T T - - - - - - -
GAAAAAA T AAAAA T TGGAC T T TGT TGGT T C T AAA T AGAA T T A T T T T T C T T AC T A T T T A T T T T T A T T TGGT AA T AACGAGCAGT T T CAA T T T AA T T TGCA T - - - - - - - - - - T T T T A T C T A T T T TGGT A T AACGA T T A T A T T T CA T AC T TGT A T T T CA T AA T - T AGT T C T T A T AA T AC T AGA T A T A T T AGTGT CAACAAAA TGT T CCAAA TG
GAAAAAA T AAAAA T TGGAC T T TGT TGGT T C T AAA T AGAA T T A T T T T T C T T AC T A T T T A T T T T T A T T TGGCAA T AACGAGCAGT T T CAA T T T AA T T TGCA T - - - - - - - - - - T T T C - T C T A T T T TGGT A T AACGA T T T T A T T T CA T AC T TGT A T T T CA T AA T T TGC T TGC T A T T A T A T AAAGT T T A T CC T A T T CAAAAAA - - GT ACAGAA T A
GAAAAAA T AAAAA T TGGAC T T TGT TGGT T C T AAA T AGAA T T A T T T T T C T T AC T A T T T A T T T T T A T T TGGCAA T AACGAGCAGT T T CAA T T T AA T T TGCA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T ACGAC T AAA T T TGT T A T TGT T T A TGAACCGT C T CGAA T A
GAAAAAA T AAAAA T TGGAC T T TGT TGGT T C T AAA T AGAA T T A T T T T T C T T AC T A T T T A T T T T T A T T TGGCAA T AACGAGCAGT T T CAA T T T AA T T TGCA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A TGA TGGT A T T T T T A T AA TGCGTGC T A T AA T CGGAAGAGAGC T T T AAGT T
GAAAAAA T AAAAA T TGGAC T T TGT TGGT T C T AAA T AGAA T T A T T T T T C T T AC T A T T T A T T T T T A T T TGGCAA T AACGAGCAGT T T CAA T T T AA T T TGCA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - TGT CA T AGGC T T T C T C T AAGT C T A T AAAGTGT CCAAGT T T
GAAAAAA T AAAAA T TGGA T T T TGT TGGT T C T AAA T AGAA T T A T T T T T C T T AC T A T T T A T T T T T A T T TGGT AA T AACGAGCAGT T T CAA T T T AA T T TGCA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T TGACAAA T CA T TGT T T T AGGA T A T T T TGT AA - - - - - - - T T T T T CAGA T A
GAAAAAA T AAAAA T TGGAC T T TGT TGGT T C T AAA T AAAA T T A T T T T T C T T AC T A T T T A T T T T T A T T TGGT AA T AACGAGCAGT T T CAA T T T AA T T TG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T A T T T T TGC T A T T T T T AGA T AA T T T T T C T TGGTGTGAA T T T T CAAAAGT
GAAAAAA T AAAAA T TGGAC T T TGT TGGT T C T AAA T AGAA T T A T T T T T C T T AC T A T T T A T T T T T A T T TGGT AA T AACGAGCAGT T T CAA T T T AA T T TGCA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAA T C
GAAAAAA T AAAAA T TGGAC T T TGT TGGT T C T AAA T AGAA T T A T T T T T C T T AC T A T T T A T T T T T A T T TGGT AA T AACGAGCAGT T T CAA T T T AA T T TGCA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - TGGCAAGAGAAA T AAA TGA T T T T A T T C TGT T T AA T AAA T T
GAAAAAA T AAAAA T TGGAC T T TGT TGGT T C T AAA T AGAA T T A T T T T T C T T AC T A T T T A T T T T T A T T TGGT AA T AACGAGCAGT T T CAA T T T AA T T TGCA T - - - - - - - - - - T T T C - T C T A T T T TGGT A T AACGA T T T T A T T T CA T AC T TGT A T T T CA T AA T T TGC T T A T T A T T A T A T AAAGT T T A T AC T A T T CAAAAAA - - GT ACAGAA T A
GAAAAAA T AAAAA T TGGAC T T TGT TGGT T C T AAA T AGAA T T A T T T T T C T T AC T A T T T A T T T T T A T T TGGT AA T AACGAGCAGT T T CAA T T T AA T T TGCA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T AA T C - - AA T CAGT T CAAACAC TGT A T C T T ACAGAGAA T - - - - - - - - - -
GAAAAAA T AAAAA T TGGAC T T TGT TGGT T C T AAA T AGAA T T A T T T T T C T T AC T A T T T A T T T T T A T T TGGT AA T AACGAGCAGT T T CAA T T T AA T T TGCA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - TGGAAAGAGA - - - AAA TGA T T T T A T T C TGT T T AA T AAA T T
GAAAAAA T AAAAA T TGGAC T T TGT TGGT T C T AAA T AGAA T T A T T T T T C T T AC T A T T T A T T T T T A T T TGGT AA T AACGAGCAGT T T CAA T T T AA T T TGCA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
GAAAAAA T AAAAA T TGGAC T T TGT TGGT T C T AAA T AGAA T T T T T T T T C T T AC T A T T T A T T T T T A T T TGGT AA T AACGAGCAGT T T CAA T T T AA T T TGCA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - TGAA T T T - - - T T A T AAAA T T T A T A TGT T C T T T T T - - - - - - - C T AAAAA T T
GAAAAAA T AAAAA T TGGAC T T TGT TGGT T C T AAA T AGAA T T T T T T T T C T T AC T A T T T A T T T T T A T T TGGT AA T AACGAGCAGT T T CAA T T T AA T T TGCA T - - - - - - - - - - T T T C T - C T A T T T TGGT A T AACGA T T T T A T T T CA T AC T TGT A T T T CA T AA T T TGC T T AC T AA T T CA T T A T T A T T A T CC T A T T CAAAAAA - - GT ACAGAA T A
AAAAAAA T AAAAA T TGGAC T T TGT TGGT T C T AAA T AGAA T T T T T T T T C T T AC T A T T T A T T T T T A T T TGGT AA T AACGAGCAGT T T CAA T T T AA T T TGCA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T AGACC T T A T T A T CAGAA T T CGACC T T T T T T TGT TGGT TGCC T TGAA T A
GAAAAAA T AAAAA T TGGAC T T TGT TGGT T C T AAA T AGAA T T A T T T T T C T T AC T A T T T A T T T T T A T T TGGT AA T AACGAGCAGT T T CAA T T T AA T T TGC T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - C TGT T T C T T T CCACA T TGT T T CAA T C T T T T T TGT T T CA - - - - - - - - - A T T
GAAAAAA T AAAAA T TGGAC T T TGT TGGT T C T AAA T AGAA T T A T T T T T C T T AC T A T T T A T T T T T A T T TGGT AA T AACGAGCAGT T T AAA T T T AA T T TGCA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - TGTGT T T - - - TGA T AGAA T T T A T T AGC T A T TGTGCAC T C TGTGCGT T C T T
GAAAAAA T AAAAA T TGGAC T T TGT TGGT T C T AAA T AGAA T T A T T T T T C T T AC T A T T T A T T T T T A T T TGGT AA T AACGAGCAGT T T AAA T T T AA T T TGCA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T A T T T CAGT T A T ACC T AA T TGAAC T AA T T A TGT T AAACA
GAAAAAA T AAAAA T TGGAC T T TGT TGGT T C T AAA T AGAA T T A T T T T T C T T AC T A T T T A T T T T T A T T TGGT AA T AACGAGCAGT T T AAA T T T AA T T TGCA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CGAGT T CGT A T AGT AGT A T T T T T A TGCCA T T C T ACA T C - - - T ACAAGA T T
GAAAAAA T AAAAA T TGGAGT T TGT TGGT T C T AAA T AGAA T T A T T T T T C T T AC T A T T T A T T T T T A T T TGGT AA T AACGAGCAGT T T - AA T T T AA T T TGCA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CGT T CCAGGGT T T T T C T T A T T T T CA T A - A T A T T - - - - - - -
GAAAAAA T AAAAA T TGGAC T T TGT TGGT T C T AAA T AGAA T T A T T T T T C T T AC T A T T T A T T T T T A T T TGGT AA T AACGAGCAGT T T CAA T T T AA T T TGCC T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T AA T AC T AAGA T CCC T A T ACCC T A T AGT A T T AGGCAAA T T
GAAAAAA T AAAAA T TGGAC T T TGT TGGT T C T AAA T AGAA T T A T T T T T C T T AC T A T T T A T T T T T A T T TGGT AA T AACGAGCAGT T T CAA T T T AA T T TGCA T - - - - - - - - - - T T T T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - C T T T T T C T CA T AAA T T T AAAGGTGT CACGT C T TGACCACAGT TGT AAA T T
GAAAAAA T AAAAA T TGGAC T T TGT TGGT T C T AAA T AGAA T T A T T T T T C T T AC T A T T T A T T T T T A T T TGGT AA T AACGAGCAGT T T CAA T T T AA T T TGCA T - - - - - - - - - - C T T T A T C T AA T T AAGCC T AAGGGT AAAA T C T AA TGGGTGT T A T T CGT AA T - - - - - - - - - - T TGGT T T AGAAGT ACGAAAGT T T ACACAGTGCC T CAAGTG
GAAAAAA T AAAAA T TGGAC T A TGT TGGT T C T AAA T AGAA T T A T T T T T C T T AC T A T T T A T T T T T A T T TGGT AA T AACGAGCAGT T T CAA T T T AA T T TGCA T - - - - - - - - - - T T T C - T C T A T T T TGGT A T AACGA T T T T A T T T CA T AC T TGT A T T T CA T AA T T TGC T T A T T A T T A T A T AAAGT T T A T CC T A T T CAAAAAA - - GT CCAGAA T A
GAAAAAA T AAAAA T TGGAC T T TGT TGGT T C T - - - - - T A T T T A T T T T T C T T AC T A T T T A T T T T T A T T TGGT AA T AACGAGCAGT T T CAA T T T AA T T TGCA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
GAAAAAA T AAAAA T TGGAC T T TGT TGGT T C T AAA T AGAA T T A T T T T T C T T AC T A T T T A T T T T T A T T TGGCAA T AACGAGCAGT T T CAA T T T AA T T TGCA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T AAAAA TGAA TGT AACA T A T TGAAAA T T T T A TGT AAAACG
GAAAAAA T AAAAA T TGGAC T T TGT TGGT T C T AAA T AGAA T T A T T T T T C T T AC T A T T T A T T T T T A T T TGGCAA T AACGAGCAGT T T CAA T T T AA T T TGCA T - - - - - - - - - - GC T T A T T T A T T T TGACACAACCA T AACA TGT - - - - - - CGT A T T T T A TGA T T T AGT CA T CA T T AGT T T AAGTGT T T CA T CGT - - - - - - - GTGT T T T AAGT T
GAAAAAA T AAAAA T TGGAC T T TGT TGGT T C T AAA T AGAA T T A T T T T T C T T AC T A T T T A T T T T T A T T TGGT AA T AACGAGCAGT T T CAA T T T AA T T TGCA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T T T T TGCAACCC TGTGAACCA T C T C T CCAGAAA - - - - TGACGAGAAAAG
GAAAAAA T AAAAA T TGGAC T T TGT TGGT T C T AAA T AGAA T T A T T T T T C T T AC T A T T T A T T T T T A T T TGGCAA T AACGAGCAGT T T CAA T T T AA T T TGCA T - - - - - - - - - - T T T T A T C T A T T T TGGT A T AACGA T T A T A T T T CA T AC T TGT A T T T CA T AA T - T AGT T C T T A T AA T AC T AGA T A T A T T AGT T T CAACAAA - TGT T CCAAA TG
GAAAAAA T AAAAA T TGGAC T T TGT TGGT T C T - - - - - T A T T T A T T T T TGT T AC T A T T T A T T T T T A T T TGGT AA T AACGAGCAGT T T CAA T T T AA T T TGCA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
GAAAAAA T AAAAA T TGGAC T A TGT TGGT T C T AAA T AGAA T T A T T T T T C T T AC T A T T T A T T T T T A T T TGGT AA T AACGAGCAGT T T CAA T T T AA T T TGCA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T AGGT T A - - - T T C T A T AGGT TGC T TGTGC T T C TGCACGT CA TGTGGT T T T
GAAAAAA T AAAAA T TGGAC T T TGT TGGT T C T AAA T AGAA T T A T T T T T C T T AC TGT T T A T T T T T A T T TGGT AA T AACGAGCAGT T T CAA T T T AA T T TGCA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T TGT T ACAA T A T - - - - GAA TGT C T T C T T A T AAAA T A T C T A TGC T ACA TG
GAAAAAA T AAAAA T TGGAC T T TGT TGGT T C T AAA T AAAA T T A T T T T T C T T AC T A T T T A T T T T T A T T TGGT A T T AACGAGCAGT T T CAC T T T AA T T TGCA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GCA T CCAAGT T A
GAAAAAA T AAAAA T TGGAC T T TGT TGGT T C T AAA T AAAA T T A T T T T T C T T AC T A T T T A T T T T T A T T TGGT AA T AACGAGCAGT T T CAA T T T AA T T TGCA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T CAGT - - - - - CAACA T A TGGGAA T T T T T T T T A T T AGAAAC TGT CAAAAGT
GAAAAAA T AAAAA T TGGAC T T TGT T CGT T C T AAA T AAAA T T A T T T T T C T T AC T A T T T A T T T T T A T T TGGT AGT AACGAGCAGT T T CAA T T T AA T T TGCA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T AGACC T T A T T A T CAGAA T T CGACC T T T T T T TGT TGGT TGCC T TGAA T A
GAAAAAA T AAAAA T TGGAC T T TGT TGGT T C T AAA T AAAA T T A T T T T T C T T AC T A T T T A T T T T T A T T TGGT AGT AACGAGCAGT T T CAA T T T AA T T TGCA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - TGACCA T T T T CCCCAC TGAGT T T T T T T CCAC T A T T AC - A T ACCA T A T A T A
GAAAAAA T AAAAA T TGGAC T T TGT TGGT T C T AAA T AGAA T T A T T T T T C T T AC T A T T T A T T T T T A T T TGGT AA T AACGAGT AGT T T CAA T T T AA T T TGCA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T AAA T TGT AGT CAAA TGCA T AC T A T T A T TGT T T A T A TGT T AA T A T AGAC T
GAAAAAA T AAAAA T TGGGC T T TGT TGGT T C T AAA T AGAA T T A T T T T T C T T AC T A T T T A T T T T T A T T TGGT AA TGACGAGCAGT T T CAA T T T AA T T TGCA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T AA T - - - - AGCA TGACGGAGC T CCCCC T CA T AA - - - - - - TGAAAGAAA TG
GAAAAAA T AAAAA T TGGAC T T TGT TGGT T C T AAA T AAAA T T A T T T T T C T T AC T A T T T A T T T T T A T T TGGT AA T AACGAGCAGT T T CAA T T T AA T T TG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T TGGT CAAGAAA T A TGA T A T T T TGCAGA T TGT T CGAAA T T
GAAAAAA T AAAAA T TGGAC T T TGT TGGT T C T AAA T AGAA T T A T T T T T C T T AC T A T T T A T T T T T A T T AGGT AA T AACGAGCAGT T T CAA T T T AA T T TGCC T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T AA T T C TGTGAAGA T ACCGTGTGT T A T T A T AA T T T A T A T T C T AC T T AAA
GAAAAAA T AAAAA T TGGAC T T TGT TGGT T C T AAA T AGAA T T A T T T T T C T T AC T A T T T A T T T T T A T T AGGT AA T AACGAGCAGT T T CAA T T T AA T T TGCA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T CGACCA T AACACAAAAAAA T ACA T T CCAC T T - - - - - - C T AGA T AAAA T T
GAAAAAA T AAAAA T TGGAC T T TGT TGGT T C T AAA T AGAA T T A T T T T T C T T AC T A T T T A T T T T T A T T AGGT AA T AACGAGCAGT T T CAA T T T AA T T TGCA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T CGACCA T AACACAAAAAAA T ACA T T CCAC T T - - - - - - C T AGA T AAAA T T
GAAAAAA T AAAAA T TGGAC T T TGT TGGT T C T AAA T AAAA T T A T T T T T C T T AC T A T T T A T T T T T A T T TGGT AA T AACGAGCAGT T T CAA T T T AA T T TG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T TGGT CAAGAAA T A TGA T A T T T TGCAGA T TGT T CGAAA T T
GAAAAAA T AAAAA T TGGAC T T TGT TGGT T C T AAA T AGAA T T A T T T T T C T T AC T A T T T A T T T T T A T T TGGT AA T AACGAGCAGT T T CAA T T T AA T T TGCA T - - - - - - - - - - T A T T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T AA T T T CGGT C T T T TGAGGT CCA T T TGGT T TGAGT CGGTGTGGCGA T CG
GAAAAAA T AAAAA T TGGAC T T TGT TGGT T C T AAA T AAAA T T A T T T T T C T T AC T A T T T A T T T T T A T T TGGT A T T AACGAGCAGT T T CAC T T T AA T T TGCA T - - - - - - - - - - T T T T A T C T A T T T TGGT A T AACGA T T A T A T T T CA T AC T TGT A T T T CA T AA T - T AGT T C T T A T AA T AC T AGA T A T A T T AGT T T CAACAAAA TGT T CCAAA TG
GAAAAAA T AAAAA T TGGAC T T TGT TGGT T C T AAA T AAAA T T A T T T T T C T T AC T A T T T A T T T T T A T T TGGT A T T AACGAGCAGT T T CAA T T T AA T T TGCA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - TGT T T C T T AA T T TGT T AGAA T AAC T T AAA T T AACGT AA T A T AC TGGGT A
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GAAAAAA T AAAAA T TGGAC T T TGT TGGT T C T AAA T AAAA T T A T T T T T C T T AC T A T T T A T T T T T A T T TGGT A T T AACGAGCAGT T T CAC T T T AA T T TGCA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T CGGT T A T T T T T C T ACCAAAAGT T C T T T T AGT TGT AAA T TGTGT AAA T T T
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