
Start crop Point End crop Point

MSA length = 3010
A T A T C TGT T T C - - - - - - GT A T ACC T TGGTGAGT AACA TGTGGTGAGGGGT - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T AAA T AAA T A TGT A T A T - T T T AAGGAAAAA T A T AAAAA T AAAAA T CAACCACAGC T T T AAAA - - AACAA -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GACAA T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T - - - - A T A T A T A T A T A T A T A T - - - - - - - - - - T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T T A T A T AA T A T T AAAG - - - T CAGAAA T A T AG - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T AC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T - - - - - - - - - - - - - - T - - - - - - - AA T T A T A T AAGAG - - - - - - - GGA T A T AGA
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T T T T T T AA T AACAGA T A T A T T T A T T AA T T T A T A T T T A T T T T T T T A T A T A T A T AA T T T TGT T T - - - - - - - - T T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
A T AAAC T T C T T - - - - - - GT A T T C T T TGA TGTGT T A T AGA T A T C T T CAAGT - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T A T A T A T A T A T A T A T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
GT T T A T T T T TG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AACAA T AACAA T A T T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T C T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T T CGAAC TGC T A T C T T - - - - - - - T T A T A T ACC TGAGT T T T AAAAAAAA T CAA
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T A T T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
GT AAAGGCGGA - - - - - - GCA T A T A T A T A T A T A T A - T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T AAAAAA T ACC T T - AAAA - - - T T AC T AACC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
AAAAAC T T AAAAGAAAAA T A T A T A T A T A T A T A T AA T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T - - - - - - - - - - T A T A T A T A T A T A T A T A T T T C T T T T TGGA T C T T TGGA - - - - - - - - - - - - - - T A T - - - - - - - - - - - - - - - - - - T TGAAAGC T CAA - - - - T T A T A - AAA T A T T
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
A T T TGC - - - - - CAAG - - - - - - A T CGC TGT T TGGG - - - - - - - - - - - A T AAG - - - - - - - - - - - - A T T C T A T T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T - - - - - - - - - - T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T CGT AGA T T - AAAA - G - C T AAAA T - - - - - - - T T - AAA - - - - - - - - -
ACA TGA T TGAA - - - - - - A T A T A T A T A T A T A T A T A - - - T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T - - - - - - - - - - T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T ACACAGACA T A TGT A TGCA T A T A T AAAGGAA T T AAA T T - GA T A T AC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
GT ACA T T T TGT - - - - - - ACA T A T CAACA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - TGGT ACA T T T AGT - AACA - - - T T A - - AACCAAG - - - - - - - - - - - - - - AAG
CCGCA T AGGAGAACA T AA T T T T T CAAAA T T CA T T TGAACGA T T T T CGT A T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T TGT A T AGA T C T C T A T A T A T A T A T A T - - - - - - - - - - T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A - - - - - - - - - T A T A T A T
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T A T ACA T A T - - - - - - - - - - TGT T T A T A T T T C T A T A T C T AGAGAAA T ACACA T A T A TGT A T - - - - - - - - - T A T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - A T A T A T A T A T A T A T A T AA T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T AA T T A T A T A T T T A T T T A T A T A T A T A T A T - - - - - - - - - - T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T ACA T CC TGC T ACC T T - - - - - - - CAA TGTGCGAC TG - - - - - - - AGGAAAAGA
A TGCGT T AAAAAAAA T AGT A T A T A T A T A T A T A T AA T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T - - - - - - - - - - T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T T A T A T - - - - - T AAAA - AC T T AA T T T C T AA T - A T T T AAAGAC T A TGA T
A T A TGCA T AAAAAAA - - AGA T A TGACGGT T T AGAGGGAACGTGGCGCGAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T AA T AGAA T C TGGGGAAACA T C T T A T TGCGGAAACAGT TGAGACCC - - - - CC T - AGAGAGAA TGAA
GT A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T AC T TGGAAA T T - - AAAA T A T T T AAAAACAAAC - T T T T AAA - A - T AC T A T
A T AAC T A T T AGAAAGT AA T A T A T T T T T C T A T - - - AAAAA T A T A T C TGAA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - TGT A T A TGT A T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T AA T A T A T AAAC T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAA T T CA
T CA T T A T T T T T - - - - - - - - - - - - - - - - - T T T A T AA T A T T T T T CC T T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T A T A T A T A T A T - - - - A T A T A T A T A T A T A T A T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T ACA TGCAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T A T A T A T A T A T A T A T - - - - A T A T A T A T A T A T A T A T - - - - - - - - - - T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T ACA T CC TGC T ACC T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T AAAG - AAAGAGA
AAC T AA T AACA - - - - - - A T AAGTGT AC T T T AA T AACAAAAAAAAAGAGA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CGGT TGAC T A T C T - - - - - - - - T TGGAAAA TGA T T T T - AAGGA - T AA T T A T
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - TGT A T A T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T AA - - - - - - - - - - - - - - - - - - C T AGA TGT TGAA - - - - - - - - - - GC T TGAA
GT AGT TGT T - - AAAAAA - - - - - - T T A T A T AAA T AAAAAAAAAA T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T - - - - - - - - - - T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A TGCAACGC T ACC - - - - - - - - - T T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - T TGT AGAAAAA - - A T A T A T T T T A T T TGA - - ACC T AAACAGAAAAA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CAAA T T T CCA T A T A T A T A T A T A T A T - - - - - - - - - - T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T AGCAGACAGT A T - AAA - - AA T CAAA T ACGAGG - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T A T A
A T A T T CGGACG - - - - - - GCAA T AA T CAA TGGGT A TGA T AGCAGT T CGAA T - - - - - - - - - - - - A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AA - - - - - - - - - - - CAAAG - - - AAGT CAGCCCGGGT AC T T AAA - - AACA T -
- - - - - - - - - - - - - - - - - GT AA T T CC TGGT AG - T AGAA T AGC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CA T A TGT A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A TGT A T A T - T T T AAGGAAAAA T A T AAAAA T AAAAA T CAACCACAGC T T T AAAA - - AACAA -
A T A T A T A T A T AAA T A T AA T A T A T A T A T A T A T A T AA T ACA T A TGT A T A T A T - - - - - - - - - - - - - T A T A T A T ACA T A TGT A T A T A T ACA T A TGT A T A T A T A T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAA T AAA T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T AGGCCAGGC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
A TGCA TGTGT AA T AA T AA T ACCC T AAGA T T CA T AA T A T A T A T A T A T A T A T T T A T A T A T T T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T - - - - - - - - - - T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T ACCAGACAGT A T - AAA - - AAA T AAAAGT C T AG - T T T - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T ACAC T T TG - - - - - - - - - - - - - - T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A TGA - - - - - - - - - - - - - - - - CGAAAACC T AAA - - - - CAAA T CA T A T A T A
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T AGT T T CA T AA TGAAA - - - A T AGACA T T AAA - - - - T T AAAAAAACGT T
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T T A T A T A T T T - - - - - - - T T CAAAGTGCGA - - - - - AAAA - AAAGAGA
A T ACA T A T A T A - - - - - - A T A T A T A T A T A T A T A T AA T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A - A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T - - - - - - - - - - T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T AGA T A TGT A - AAA T AA T T A T C - AC TGT AGT CA T AAAA T CAA T AA T
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 size: 3010bp; fragments: 9444; full length: 0 (>=2709bp)
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