
Start crop Point End crop Point

MSA length = 1457
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GGT A T CACCCAA TGACA T C T AAA T AAAGT AGT ACCAGT A T T T CA T T C - - - AAAAGAAAAAAAA T T C - - - - - - - - - - GA T T T C T T T AAAA TGT AAA T AACGGCGT C T AA T T T A T T T AGACGT CA T TGT A T CAG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GA T T T C T C T AAAA TGT AAA T AAAGGCGT C T AAC T T AGT T AGA TGT CAA TGT T AGT A TGT T TGAA T ACAGT T AAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GA T T T T CC T AAAA TGT A T A T AACGGCGT C T AA T T T A T T T AGA TGT CA T T C T T T AA T - - - - - - - - - AAA T TGA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GG - - - - C TGGGT A - T ACCAA TGACGT C T AAA T AAAGT AGACCCAGT A T T T CA T T CA T AA - - GAAAAAAAAAA T C - - - - - - - - - - GA T T TGT C T AAAA TGT AAA T AAAGGCGT C - - A T T T A T T T AGA TGTGGT - - - - - - - - - AA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - ACAAGAC TGT T AAAA T C T A - - - - - - - - - - - - - - - T TGACACCAA TGAC - - C T AAA T AAAGT AGACCC - T CA T T C T A T T - - - C T AAAAAAAAAAAAA T - - - - - - - - - - - GA T T T T T C T AAAA TGT AAA T AACGACGT C T AA T T T A T T T AGGTGT CA T TG - - - - - - - GT CGAGT TGGA T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GACC T C TGCAAAA TGT AAA T AACGGCGT C T AA T TGA T T T AGACGT CA T TGGC T T A T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
T A - - - - - - - - - - - - - - - T A T A T A T A T A T T A T T - - - - - - - - - - T CAA TGACA T C T AAA T AAAA T AGT CCCGGT A T T T AA T T T A T - - - - - - - - AAAAAAA T C - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
CG - - - - - - - - - - GT T TGT T A T T T T TGAC - A T T - T AGT T AGAAGCAACGACA T C T AAA T AAAGT AGACCCAGCA TGT CA T T CA T AAAAAAAAAAAAAAA T C - - - - - - - - - - GA T A T C T C T - - AA TGT AAACAACGGCGT C T AA T T T A T T CAGA TGT CA T TGT - - - - - T T T C - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
CG - - - - - - - - - - GT T TGT T A T T T T TGAC - A T T - T AGT T AGAAGCAACGACA T C T AAA T AAAGT AGACCCAGCA TGT CA T T CA T AAAAAAAAAAAAAAA T C - - - - - - - - - - GA T A T C T C T - - AA TGT AAACAACGGCGT C T AA T T T A T T CAGA TGT CA T TGT - - - - - T T T C - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GA T T T C T C T AAAA TGT AAA T AA TGGCGT C T AA T T T A T T T TGA TGT CA T TGT A T AAA - CGT TGCACAGGGT AGT A T T A T A T TGT T T A T T TG - - - - - - - - - -
- - AAAA T AA T A T A T T A - - - - - - CGGT A T - - - - - - C T TGAAAAAAAGTGGC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GA T T T C T C T AAAA T C TGAA T AA TGGCGT C T AA T T T A T T T AGA TGT CGT T C - - - - - - TGA TGG - T TGAAGT AAC T T TGC T T TGAGAC T A T T - - - - - - - - - -
T - A T T A T AA T A T T T T CGC T AGAC TGGAC - - - - - - AGAC TGGACCCACAGA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GA T T T CACGAAAA TGT AAA T AAAGGCGT C T T A T T T A T T T AGA TGT CA T TG - - - - - - T A T T T A T ACAAA T AGT T CA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GA T T T T T C TGAAA TGT AAA T A T CGT T C T C T AA T T CA T T T AGA TGT CA T TGT C T AGA - T CGT CGA T AAGAAAC T AACA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
C T A T AA TGGT T T CAGTGC TGGT AGAAC T - - - - - - AGACA T A T T T ACCAA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAAAAA T C - - - - - - - - - - GA T T T C T C T AAAA T A T AAA T AACAGCGT C T AA T T T AC T T AGA TGT CA T TGT AGAAA - TGGAAAACAAACA T C T T T C T T AC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GA T T TGT C T AAAA T T T AAA T AACGGCGT C T AA T T CA T T T AGA TGT CA T TGT T A T AACGT T T CAA T CGAAA T AC T T AA T A T AAAAAC - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - C T - - - - - - T T ACAA TGACA T C T AAA T AAAGTGGACCCAGT A T T T T A TGCA T AAAGAACAAAAAAAA T C - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - T A T A T A T A T A T T A T T C T - - - - - - - - A TGGCAAAAGC T AGCGGACGA T ACCCC TGCCCC T T A T CAAC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GA T - - - - - - - GAA TGCAAA T AA TGGCGT C T AA T TGA T T T AGACGT CA T TGT T A TG - T T CGAGCA T TGAA T T C T C T A T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
T A T AGCAGAAGAGT T AGC TGAGA T A TGT - - - - C T TGT T CCACACAA T AA T A T C T AAAAAAAA T AGA T CCAGCA T T T CA T T CA T - - - AAAGAAAAAAAACA - - - - - - - - - - GA T T T C T C T AAAA TGT AAGT AACGGCC T C T AA T T T AC T T AGA TGT CA T CA TGGC T T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T AAGA T T T A T T CAA TGACA T C T AAA T AAAA T ACACGCAGCA T T T CA T T T A - AAAAAAAAAAAAAAA T C - - - - - - - - - - GA T T T C T C T AAAA T A T CAA T AAAGAC T AA T AA T T T A T T T AGA TGT C T T TGT AAACGT AA T T CGGT AGAAAAA T A T T C T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T A T T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GA T T T A T C T AAAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GA T T T C T C T AAAA TGT AAA T AACGGCGT T T AA T T T A T T T AGA TGT CA T TGA T A T AAC - - T CCAA T AAAA TGACA T A T T AA T CAA - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T CGAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GG - - - - T AGGT T T T AACCAA TGA T A T C T AAA T AAAGT AGACCCAGCA T T T CA T T CA T AAAGAAAA - - - - - - - - C - - - - - - - - - - GA T T T C T C T AAAA TGT AAA T AAAGGCGT C T AA T T T A T T T AGA TGT CA T TGT T T T AA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GA T T T C T C T AAAA TGT AAA T AACGA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T CA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GA T T T CCC T AAAA TGT AAA TGT CGGCGT C T AA T T T A T T T AGA TGT CA T TGT CA T AA - C T C T C TGT C T AAA T T T ACA T T A T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GAAA T A T C T AAAA TGT AAA T AACGGCGT C - - - - T AA T T T A - - - - - - - - - - TGA T AAC T T T ACGT T A T AAAAACA T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
T TGAA T AAAA T T A T A T A T AGT T C T A T T T AAC T C TGAC TGGA T CCAA TGAC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AA T T T A T C T AAAA TGT AAA T AACGGCGT T T AA T T T A T T T AGC TGT CA T TGA T A T - - - - - - - - AACAAAA T AAAC - - - - - - - - CACA T C T T T C T A T A T AC T
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - TGT T - - - - C T AAAA TGAACCAA T AACA T C T AAA T AAAGT AGACCCAGCA T T T CA T T CG - AAAAAAAAAAAAAAA T C - - - - - - - - - - GA T T T C T C T AAAA TGT AAA T A T CGGCGT C T AA T T TGT C T AGACGACA T T AGA TGAA - A T T AAAA T A T AAA T A T A T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
T AACAAAAGT CC T T TGA T T CGGGT T AAA - - - - C T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GA T T T C T C T AAAA TGT AAA T AACGGCGT T T AA T T T A T T T AGA TGT CA T TGA T A T AAC - - T CCAA T AAAA TGACA T A T T AA T CAA - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GA T T T C T C T AAAA TGT AAA T AACGGCA T C T AA T T T A T T T AGA TGT T A T T - - - - - - - T A T T T A - A T AAAAAGT T T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GA T T T C T C T AAAA TGT AAA T AACGGT A T C T AA T T T A T T T AGA TGT CA T TGA T A TGA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - GT AGTGGC - - - - - - - CA T T TGTGCGT T T T CC T T AGC TGGT C TGT CCA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GA T T T C T C - AAAA TGT AAA T AACGGCGT C T AA T T T A T T T AGA TGT AA T TGA T T AA T T C T AA T AAAAGAA T T T T C - AGT - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - T CA T C T CGT AC - A T T C TGGT T T T T ACCAA TGAC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GA T T T C T C T AAAA TGT AAA T AAAGGCGT C T AA T T T A T T T AGA T A T CA T TGT - - - - - - T T T AC T A T AAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
T AA T AGCAAGT T A T ACAC T AAGCAAAAA - - - - CA T A T C T CGGC T AGT AAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GA T T T C T C T AAAA T A TGGA T CAA TGCA TGT AA T T T AC T T AGA T - - - - - - - CGGA - - T A T CGTGAAAGAAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GA T T T C TGT AAAA TGT AAA T AACGGCGT C T AA T T - A T T T C T A TGT T T T TGT T A T - - C - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - C TGGACAGGACAAA TGA T A T C T AAA T AAAGT AGACC T AGCA T T T CA T TGA T AAAAAAAAAAAACAA T C - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T AGA T TGGT T TGC T A T AGACCAA TGACA T C T AAA T AAGGCAGACCC - GCA T T T CA T T CA T - - - - - - - - - - - AAAA T C - - - - - - - - - - AA T T T C T C T AAA TGA T A T A T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GA T T T C T C T AAAA TGT AAA T AA TGG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GA T T T C T C T AAAA TGT AAA T AACAGTGT C T AA T T T A T T T AGA TGT T A T TGAAA T T T - T TGCGT A T T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GA T T T C T C T AAAA TGT ACGCC T C - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GCGA - - - - T TGGA T AAAACCAA TGACA T C T AAA T AAA T T AGACCCAGCA T T T CAA TGA T AAAGAAAAAAAAAAA T C - - - - - - - - - - GA T T T C T C T AAAA TGT AAGGG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - C - - - - - - - - - - GA T T T C T C T AAAA TGT AAA T AACGGCGT A T AA T T T A T T T AGA TGT CA T TGT T ACCA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T T T T T TGT AGAA T ACA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GA T T T C T C T AAAA TG - - AA T AACGGCGT CAAA T T T A T T T AGA TGT CA T TGT T A TGA - C T C T AGA T T T - - - A T T A T A T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T T AC T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GT T - - - - T TGA T T T AGA T CAA TGACA T C T AAA T AAAGT AGACACAGCA T T T CA T T CA T AAAGAAAAAAAAAAA T C - - - - - - - - - - GA T T T CCC T AAAA - GT AAA T AACAGCGT C T AA T T T A T T T AGA TGT CA T TGT T T AGA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AA T T T C T C T AAAA TGT AAA T AA TGGTGT C T AAC T T A T T T AGA TGT CAA TGT CGCCA T A T T AAAA T AGGGAAAA T T CA T A T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
T AGAGAAGA T T T AC TGA T CAAAA T T T A T T A T AC T AAGAAGGA TGAACAA T A T C T AAA T AAAGT AGACCCAGCA T T T CA T T CA T AAAAAAAAAAAAAAA T C - - - - - - - - - - GA T T T CAC T AAAAGGT AAA T AACGACGT C T AA T T T A T T T ACA T A T CA T TGT ACCCAA T A TGACA T CAGGAAA T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GA T T T A T C T AAAA TGT AAACAAGAGCGT C T AA T T T A T T T AGA TGT CA T TGT T T T T C - T T T T AAACGGA T CACAA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GA T T T C T C T AAAA TGT AAA T AACGGCGT C T A T C T T A T A T AGA TGT CA T TGT A T T A T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GA T T T C T C T AAAA TGT AAA T AA TGGCGT C TGA T T T A T T T AGACGCAA T TGT T A T T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GAGACCAA T T AC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - ACCA T T T CA T T CA T AAAGAAAAAAAAAAA T T - - - - - - - - - - GGT T AC T T T AAAA TGT AAA T AACGGCGT T - - - - T AA T T T AAA TGT CA T T AAC T AGAC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GA T T T C T T T AAAAGT T AAA T A T CGGGT T A T AA T T T A T T T AGA TGT CA T TGT A TGC T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - CA T AGAA T AAA T T A T CC T CGA T A T A T C T AA TGACA T T T AAA T AAA T T AGAACCAGCA T T T CA T T CA - AAAAAAAAAAAGAAAAC - - - - - - - - - - G - - - - - - T AAA T AGC TGGT T AACAGCGT C T AA T T T A T T T A T A TGT CA T TGT T A T A T - CA TGTGA T ACAAA T CAA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - A T ACGCAACA T - A T T T T - GT T T T ACCCAA TGACA T C T AAA T AAAGCAGACCCAGCA T T T CAA T CA T AAAAAAAAAACAAAA T C - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - A T ACGCAACA T - A T T T T - GT T T T ACCCAA TGACA T C T AAA T AAAGCAGACCCAGCA T T T CAA T CA T AAAAAAAAAACAAAA T C - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GAC T T C T C T AAAA TGT CAA T AACGGCGT C T AA T T T T T T T AGA TGCCA T TGT T TGT T - C T CCGCGT AAA T CGG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AA T T T T T C T AAAA TGT AAA T A T TGGCAGC T A T T T T A T T T AGA TGT CA T AG - - - - - - T A T T T AAGT AAGT AAGT - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AA TGACA T C T AAA T AAAC T AGACCCAGCA T T T CA T T CA - A T AAAAGAAAAACAAAC - - - - - - - - - - GA T T T C T C T AAAA TGT AAA T AACGGGGT CGAA T T T A T T T AGA TGT AA T TGT TGAGT - T A T T C T A T ACAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GA T T T C T C T AAAA TGT AAA T AACAGCGT C T AA T T T A T T T AGA TGT CA T TGA T T AA T - AAAAAAACAAGAAA T CCC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AA T T T C T C T AAAA TGT AAA T AACGGCGT C T AA T T T A T T T AAA TGT T A T TG - - - - - - TGC T AA - ACGG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T A T A - T CC T AAAC T AAAA T C T T C T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GT AGA T
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GA T T TGT C T AAAC TGT AAA T AACGGCGT C T AA T T T A T T T AAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
GA T TGACA TGT C T T AGA T T A T AA T AAAA T C T - C T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAA T TGCAAA T AACGGCA T C T AGT T A T T T T A T A TGT CA T TGT T AAAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - AAGAAA T TGC T AA TGCCCAA - - - - - - - - - - - - CCC TGGT A T CGGT CACCGTGAAA TGACGT CGGCGCGT CGT T C T A T T AACAAAAAAAAAAAA T AGT T - - - - - - - - - - GA T T T C T C T AAAA TGT AAA T AAGGACGT C T AA T T T A T T T AGA T A T CA T TGCAGT C T CA T T T CGACAAA T A T T C T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T T C T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T T T CA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
AAGACA T AA T T AAAA T A T T A T TGT TGGT T A T T - - AGAGACAA T T AA T AGC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AA T T T C T C T AAAA TGT AAA TGA T T T TGT C T AAC T T A T T T AGA T A T CA T - - - - - - - - T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
CGGAAACGAA T T C T T CGT ACA T A TGTGC T A T T C T - - - - - - - - ACGGCGGCCGC T AGA TGGCGT TGA T CGT AGA T C T CACCGT C - - - - - - - - GAAGGGCGT - - - - - - - - - - GA T T T C T C - AAAA TGT AAA T AACGGCGT C T AA T T T A T T T AGA TGT CAC TGT T AAG - - T T T AAAA T AAAAAGC T T T AGT AACGGAAA - - - - - - - GGCAA T T
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GA T A T T T C T AAAA TGT T T A T AACGGCGCC T AA T T T A T T T AGA TGT CA T TGT T C T AA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - C TGGCCCCGCACAA TGACA T C T AAA T AAAGT AGAC T CAGCA T T CCA T T CA T AA - AAAAAAAAAAAA T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GA T T T C T CC T AAA TGT AAA T AACGGCG - T T AA T T T A T T T AGA TGT CA T TGT T T CC T - T TGT TGA T A T ACGGTGCCA T T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
CCGAAGGAA T C T A T T CCCACA T T AGT AC T A T T C T - - - - - - - - ACGGCGGCCGC T AGA TGGCGT TGGT CGT ACACCACGC TGT C - - - - - - - - GAGGGGCC T - - - - - - - - - - GA T T T C T A - AAAA T A T AAGT AACGGCA T C T T A T T T C T C T AA - - - - - - - - - AAAAGA T TGT - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
T AGT AGTGGT - - - - - - - CA T T TGTGCGT T T T CC T T AGC TGGT C TGT CCA T C T CGTGGGAAAGCGT CC T C TGT T C T T T T T CCC T - - - - - - - - T A T AAC T T C - - - - - - - - - - GAC T T C T C - AAAA TGT AAA T AACGGCGT C T AA T T T A T T T AGA TGT CA T TG - - - - - - T C T CA T AA T AAGA T T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T CAAGA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CGAGAGTGA T T C T T T T T A T AAA T AACAA T A T C T AAA T AAAGCAGACCCAGCA T T T CA T T CA T AAAGAAAAAAAAAAA T C - - - - - - - - - - GA T T T C T C T AAAA TGT AAACAACGGTGT C T AA T T T A T T CAGA TGT CA T TGACAA T A TGCGGAGA T AGAA T AACC T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T C T T AA - - A T T - T CGT TGAC T CCAA TGACA T CGAAA T AAAGT AGACCCAGT A T T T CA T T CA T AAAAAAAAAAAAAACAA - - - - - - - - - - GA T T T C T C T AAAA TGT AAACAACGGCGT C T AA T T T A T T CAGA TGT CAC TGT A - - - - T T T CAGT ACAGT T T CA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GA T T T C T C T AGAA TGT AAA T AACGGCGT T T AA T T T A T T T AGA TGT CA T TGT T T - - - - C TGA T T ACA T - - - GT T C - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GCCGT T TGT T T TGA T AGACAC T A T AACA T C T AAA T AAAGT AGAACCAGCA T T T CA T T CA T AAAGAAAAAAAAAAA T C - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T - - - - - - A T ACAA TGACA T C T AAA T AAAGT AGACCCAGCA T T T CA T T CA T AAAGAAAAAAAAAAA T C - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - TGAAAA T T - - AC T TGT T T T T CA T AA T AACA T C T AAA T AAAGT AGAC T CAGCA T T T T A T T T A - AAAAAAAAAAAGAAAA - - - - - - - - - - - GA T T T C T C T AAAA TGT AAA T AACGGCAC T T AA T T T A T T T AGA TGT CA T TGT TGG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - TGT AA T TGGT
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GGTGCAAACCAA TGACA TGT AAA T AA T C T ACACCCAGCA T T T CA T T CA T AAAAAAAAAAAAAAA T T - - - - - - - - - - GA T T T C T C T AAAA TGT AAA T AACGACGT C TGA T T T A T T T AGA TGTGA T TGT ACAAACCGACAGGCAAAAAAAAAC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - C TGGCCCCGCACAA TGACA T C T AAA T AAAGT AGAC T CAGCA T T CCA T T CA T AA - AAAAAAAAAAAA T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -





0 200 400 600 800 1000 1200 1400

0
5

10
15

20
TE: rnd_1_family_63.fasta.b.bed_uf.bed_g_1.bed_fm_1.bed_0_0_bcln.fa_aln.fa_cl.fa_gs.fa_ce.fa_bc.fa_ce.fa_gs.fa_bc.fa

 size: 1457bp; fragments: 2279; full length: 0 (>=1311.3bp)
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