
Start crop Point End crop Point

MSA length = 6650
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAACA TGC TGT T CCA T AAGCAA T AGCCA T C TGGA T T A TGTGT T A T C TGTGGT AGT AGGC T T AA - AA T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - C T AAGT A T T T - - - - - - - T A - AA T A T - - - - AAA - - T AACACAGA T AACACA T AA T CCAGA TGG - - - - - - - - - - AAACA TGC TGT T CCGT AAGCAA TGGCCA T C TGGA T T A TGTGT T A T C TGTGC T AA T A T A - - T AA - - T AAGT AAGAAGC T CA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - A T A T T A - - - - G - - AACGT AGA - - AG - T T T A - - - - C T A T AAACA T T T - A - - - - - - - - - - - - T - - - - - - - - - T AACACAGA T AACA T A T AA T CCAGA TGG - - - - - - - - - - AAACA TGC TGT T CCGT AAGCAA TGGCCA T C TGGA T T A T A TGT T A T C TGTGA T ACGAGG - - T AA - - - TGT TGT A T AAAAAACAGA - - - - - - - - - - - - - - - -
AA - - - T CA T A T AAACAA - GT AAA - - AG - T T T T C T T AA T T T AGA T A T T C T A T A T T T AA - AA T A - AA T A T CCA T T AACACAGA T AACACA T AA T CCAGA TGG - - - - - - - - - - AAACA TGC TGT T CCGT AAGCAA TGGCCA T C TGGA T T A T A TGT T A T C TGTGA T AA T A T A - - T T T - T T T A T T AGT T A T A T AAGGACGA T T - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAACA TGC TGT T CCGT AAGCAA TGGCCA T C TGGA T T A TGTGT T A T C TGTGA T AA T A T T T T CGA - - - - - T CACA T T T A T AAGGAC T - - - - - - - - - - - - - - -
T CA T T C T T - - - - - - - - - - - - - - - - - AAA T C T T - - - - - - A T AAA T T T T T T A T A T T T AA - AA T A T AAAA - - T - - T AGCACAGA T AACACA T AA T CCAGA TGG - - - - - - - - - - AAACA TGC TGT T CCGT AAGCAA TGGCCA T C TGGA T T A T A TGT T A T C TGTGA T AA TGGA T - TGA - - T CA T CAAGAACCAA T AA T T T - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAACA TGC TGT T CCGT AAGCAA TGGCCA T C TGGA T T A TGTGT T A T C TGTGC T AC T AGT T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAA T CA - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAACA TGC TGT T CCGT AAGCAA T AGCCA T C TGGA T T A TGTGT T A T C TGTGT T AA T A TGGA T AA - - - - - T TGTGGA T A T AAAAA TGG - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAACA TGC TGT T CCGT AAGCAA TGGCCA T C TGGA T T A TGTGT T A T C TGTGC T A T T ACA - - T AA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAACA TGC TGT T CCGT AAGCAA TGGCCA T C TGGA T T A TGTGT T A T C TGTGGT CAAAGACA T AA - - - - - C T A T AAA T A T AGAAA T T C - - - - - - - - - - - - - -
AGA T T T T A T T T AA T T AAAACAAAGT AA T T T T C - - - - - T ACAAA TGT T T T A T A T T CCAAAA TGT AA T C - - T A T T AACACAGA T AACACA T AA T CCAGA TGG - - - - - - - - - - AAACA TGC TGT T CCGT AAGCAA TGGCCA T C TGGA T T A T A TGT T A T C TGTGA T A T AAC T T T T AA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAACA TGC TGT T CCGT AAGCAA TGGCCA T C TGGA T T A TGTGT T A T C TGTGA T T T T A T T - - T T - T T C T A T T A T AAA TGT CA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
CAA T T ACA T T T AA T T - - T A T AAGT T AAA T C T T - - T A - T A T CAGT A T T T T A T A T T T A T - AAAA T T A T AAA T - - T T ACACAGA T AACACA T AA T CCAGA TGG - - - - - - - - - - AAACA TGC TGT T CCGT AAGCAA TGGCCA T C TGGA T T A TGTGT T A T C TGTGC T T A T AGT - - T AA T - - T AGT AAGTGC T T AGGAA T T AC T - - - - - - - - - - - -
- - - - - T T T T A TGA - - AAAA T AAA - - AGA T T T T C T T A T CGT AGT T A T T T - AG - T T AAAAGAAA T A T AGAA T A T T T ACACAGA T AACACA T AA T CCAGA TGG - - - - - - - - - - AAACA TGC TGT T CCGT AAGCAA TGGCCA T C TGGA T T A TGTGT T A T C TGTGGT T A T AA T T T AA T - TGT A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAACA TGC TGT T CCGT AAGCAA T AGCCA T C TGGA T T A TGTGT T A T C TGTGT T T T T A TG - - - - - - - - T A - - - - - - - - - - - - T T AC T C T T - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAACA TGC TGT T CCGT AAGCAA TGGCCA T C TGGA T T A TGTGT T A T C TGTGA T AA T ACCC T - - - - - - - - A TGAAAAAAAAAAAA T - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAACA TGC TGT T CCGT AAGCAA T AGCCA T C TGGA T T A TGTGT T A T C TGTGT AAA T AGT - - CAA - - - - - GAAAAGT T T TGG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GT T TGAAAC T AACA TGT A - A T T AACACAGA T AACACA T AA T CCAGA TGG - - - - - - - - - - AAACA TGC TGT T CCGT AAGCAA TGGCCA T C TGGA T T A T A TGT T A T C TGTGC T A T AA T A TGCGA - - C T CGT AAAGAA T T TGGG - - - - - - - - - - - - - - - - - -
ACA T C T T T TGT AAGT CA T A T AAA - - AA - T T T T C T T A - T A T A - - T A T T T T A T A T T AAAAAA T ACAA T AAA T A T - - - - ACAGA T AACACA T AA T CCAGA TGG - - - - - - - - - - AAACA TGC TGT T CCGT AAGCAA TGGCCA T C TGGA T T A TGTGT T A T C TGTGA T A T T AGT A - T AA - - - - - T AAAGAA T T CAA - AA T CG - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - G - - - - - - - - - - AAACA TGC TGT T CCGT AAGCAA TGGCCA T C TGGA T T A T A TGT T A T C TGTGA T A T T ACA - - T AA - - - - - C T AAAAACAGTGAAAC T A - - - - - - - - - - - - - -
AAA T T T CA T A T AA T T AA TGT AAA T T AAA T TGGT CCAGT T TGGA T T T T T C - T AC T T AAAAC T A - AA T A - - T - - T AGCACAGA T AACACA T AA T CCAGA TGG - - - - - - - - - - AAACA TGC TGC T CCGT AAGCAA TGGCCA T C TGGA T T A T A TGT T A T C TGTGGT ACAGCC - - T AA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAACA TGC TGT T CCGT AAGCAA TGGCCA T C TGGA T T A T A TGT T A T C TGTGA T A T T AGGT C - - - - T T CAA T AAAAA T C T A TGGA T T T T - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAACA TGC TGT T CCGT AAGCAA TGGCCA T C TGGA T T A T A TGT T A T C TGTGA T A T AAA T T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - AA T T T A - - - - AA T AGT A T CAA - - AAA T T T T C - - - GT A T AAA T A T A T T - - - - - - - - AA T T AA - - - - - - T AC T AACACAGA T AACACA T AA T CCAGA TGG - - - - - - - - - - AAACA TGC TGT T CCGT AAGCAA TGGCCA T C TGGA T T A TGTGT T A T C TGTGA T A T T AGCCA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - T CA - - - - - - - - - - - - - - - - - AGC T T C T - - - - A T A T TGA T AC TGT - - - - - - - - AGC T ACAA T - - - - - - T AACACAGA T AACA T A T AA T CCAGA TGG - - - - - - - - - - AAACA TGC TGT T CCGT AAGCAA TGGCCA T C TGGA T T A TGTGT T A T C TGTGC T A T T AGCAC T AA - - - - - T T A T AAA T T T AAGAA T T T T TGT T AA T AA T AAA
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAACA TGC TGT T CCGT AAGCAA TGGCCA T C TGGA T T A TGTGT T A T C TGTGGT A T AACCC T T AA - - - - - T T AAA TGT CAGAAAAC TG - - - - - - - - - - - - - -
T AA T T T T T - - - - - - - - - - A T C T A - - AAC T CCC T - - - AA - - - - - TGT A T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAACA TGC TGT T CCGT AAGCAA TGGCCA T C TGGA T T A TGTGT T A T C TGTGGT AC T A TGT T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAACA TGC TGT T CCGT AAGCAA TGGCCA T C TGGA T T A TGTGT T A T C TGTGC T AA T AA T C T - AA - - T T A T ACAGAGGAGAGGAAA - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAACA TGC TGT T CCGT AAGCAA TGGCCA T C TGGA T T A TGTGT T A T C TGTGGT A T T A T T AA - - - T - T T C T AAAACGCAAAAA T A TGA T - - - - - - - - - - - - -
ACA T C T T T TGT AAGT CA T A T AAA - - AA - T T T T C T T A - T A T A - - T A T T T T A T A T T AAAAAA T ACAA T AAA T C T ACAAACAGA T AACACA T AA T CCAGA TGG - - - - - - - - - - AAACA TGC TGT T CCGT AAGCAA TGGCCA TGTGGA T T A TGTGT T A T C TGTGC T A T T ACC - - T AA - - - T AACGCGT A T CCAGAAA T C - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAACA TGC TGT T CCA T AAGCAA TGGCCA T C TGGA T T A TGTGT T A T C TGTGGT AGT AGT T T TGG - T T T A T T AAA T CCAGGAA TGT T T CA T - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T A T - - - - - - - - - A T A T T T AA - AGCA T - A T AAGT A T T AACACAGA T AACACA T AA T CCAGA TGG - - - - - - - - - - AAACA TGC TGT T CCGT AAGCAA TGGCCA T C TGGA T T A T A TGT T A T C TGTGA T A T T A T A - - T T A T TGT A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAACA TGC TGT T CCGT AAGCAA TGGCCA T C TGGA T T A TGTGT T A T C TGTGA T AA T AA T T T - - - - - T TGT T AA T TGCAGT AACA T T A - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAACA TGC TGT T CCGT AAGCAA TGGCCA T C TGGA T T A TGT A T T A T C TGTGA T T A T AA T AA - - - - - - TG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
AAAA T C T A T ACAAA T - - - A T AAA - - AGA T C T T - - - - - TGT AAACA T T T AA T A T T T AA - AA T ACAA T A - - - - - T AACACAGA T AACA T A T AA T CCAGA TGG - - - - - - - - - - AAACA TGC TGT T CCGT AAGCAA TGGCCA T C TGGA T T A T A TGT T A T C TGTGA T A T T ACCA T T AA - T TGACAAAA T T T AAAA T AAC T C T T A T T T - - - - - - - -
- - A T C T CA - - - - A - - - - - AAAAA - - AAA - - - - - T - - A T ACAAA - - - - - - - - - - - - - AAAA T A T - - - - - - CGT T AACACAGA T AACA T A T AA T CCAGA TGG - - - - - - - - - - AAACA TGC TGT T CCGT AAGCAA TGGCCA T C TGGA T T A T A TGT T A T C TGTGGT A T T AGT T T TGA - - - - - AAACAGT AA TGAAAAA - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AA T TGT C T T AA T A T AAA - - - - - - - - A T T CGT AAGT A TGGT AAA T A T T AACACAGA T AACACA T AA T CCAGA TGG - - - - - - - - - - AAACA TGC TGT T CCGT AAGCAA TGGCCA T C TGGA T T A TGTGT T A T C TGTGA T AA T A TGCA T AA - T A T A T TGCAGGT AAAAGGGT T T C T - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAACA TGC TGT T CCGT AAGCAA TGGCCA T C TGGA T T A TGTGT T A T C TGTGA T CA T AGT T T - - T - - T T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAACA TGC TGT T CCGT AAGCAA TGGCCA T C TGGA T T A TGTGT T A T C TGTGGT A - - - - - - - - - - - - - - - T AAAACC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAACA TGC TGT T CCGT AAGCAA TGGCCA T C TGGA T T A TGTGT T A T C TGTGC T T A T AGA T T - - - - - - - - CAAGGT A TGA T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAACA TGC TGT T CCGT AAGCAA TGGCCA T C TGGA T T A TGTGT T A T C TGTGA T AC T ACC T T T AA - - T T A - T AAC T ACA T T AAAA T T T T T T T C T T - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAACA TGC TGT T CCGT AAGCAA TGGCCA T C TGGA T T A TGTGT T A T C TGTGC T AA T AA T C T - - - - - T TG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAACA TGC TGT T CCGT AAGCAA TGGCCA T C TGGA T T A TGTGT T A T C TGTGA T CA T ACGGT - - - T - - T A T ACGCCA T ACAAAAA T - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAACA TGC TGT T CCGT AAGCAA TGGCCA T C TGGA T T A TGTGT T A T C TGTGC T AC T AGT T AGCAA - GT A T T AAAAA T A T AG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAACA TGC TGT T CCGT AAGCAA TGGCCA T C TGGA T T A TGTGT T A T C TGTGC T T A T AC T - - - - - - - T T A T AGACGGAGGAAAAA - - - - - - - - - - - - - - - - -
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