
Start crop Point End crop Point

MSA length = 2624
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T AA T A T CA T AGT ACAAGG - AAAAGAGT AGT TGCAC T C TGCCAAA T A T T T T C TGCCA - - - - - - - - - - AGAACAA TGGA T T TGACAAGGAGT AAAAC T AC T AC T T T CC T T A T AC T A TGGT AA T A TGGT C T T T C T A T ACC - - - - AGT C T T AAAGA - - - - - - - - - - - - - -
T AC T CCCA T T T AGGTGAAA T T T T AAAA T T AA T A T C T T AAA - - - - T AAAA T CA T AGT ACAAGGAAAGAGAGT A T T TGCAC T CAACCAAA T A T T T T C TGCCA - - - - - - - - - - AGAACAA TGGA T T TGACAAGGAGT AAAAC T AC T AC T T T CC T T A T AC T A TGT T AAAA T T AG - T T T T - ACA T T - - - - AA T T T T AAA - A - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAAACAA TGGA T T TGACAAGGAGT AAAAC T AC T AC T T T CC T T A T AC T A TGGCA T T AGT A T - - - - - - A T T T A - - - - GA T T C T - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - AC T AC T T CAGT A T T A T T T TGT A - - - - T TGT A T CA T AGT ACAAGGAAA - AGAGT AGT TGCAC T C TGCCAAA T A T T T T C TGCCA - - - - - - - - - - AGAACAA TGGA T T TGACCAGGAGT AAAAC T AC T AC T T T CC T T A T AC T A TGA T TGT A T CGT - C T T T C T T AAAAAAA T A T A T T TGGAGT - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T - - - - GAAAA T T T AGGA - - - - T T CCA T CA T AGT ACAAGGAAA - AGAGT AGT TGCAC T C TGCCAAA T A T T T T C TGCCA - - - - - - - - - - AGAACAA TGGA T T TGACCAGGAGT AAAAC T AC T AC T T T CC T T A T AC T A TGGT T CCA T C - - - - - - - - - - - - - AAGAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T CA T T T T T T C T A - AAC - AA T A T CA T AGT ACAAGGAAAGAGAGT A T T TGCAC T C TGCCAAA T A T T T T CAGCCA - - - - - - - - - - AGAACAA TGGA T T TGACAAGGAGT AAAAC T AC T AC T T T CC T T A T AC T A TGA - - - - - - - - - - - - - - - T TGCAGC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T T T A T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AGAACAA TGGA T T TGACAAGGAGT AAAAC T AC T AC T T T CC T T A T AC T A TGGT T A T AGT AC T T A T T - A T ACAGGTGC T T A T CAAAAAC - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AGAACAA TGGA T T T AACAAGGAGT AAAAC T AC T AC T T T CC T T A T AC T A TGA T A T AAGT A T - - - - - - C T AGAGTGCGA T T T T C - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - T AACACAA T T T A T AAA T T A T T T ACA - AGT T A T T A T CA T AGT ACAAGGAAAGAGAGT A T T TGCAC T C TGCCAAA T A T T T T CAGCCA - - - - - - - - - - AGAACAA TGGC T T TGACAAGGAGT AAAAC T AC T AC T T T CC T T A T AC T A TGGT A T T A T CA T - T T C TGA TGCA - - - T TGGT C T TG - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - A TGT AAAA T A TGC T A T T AA T A T T T AACCAA T T T T C T ACCA T AGT ACAAGGAAAGAGAGT A T T TGCAC T C TGCCAAA T A T T T T CAGCCA - - - - - - - - - - AGAACAA TGGA T T TGACAAGGAGT AAAAC T AC T AC T T T CC T T A T AC T A TGA T T C T ACGC T - - - - - - - - - - - AC T T CA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AGAACAA TGGA T T TGACAAGGAGT AAAAC T AC T AC T T T CC T T A T AC T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - GCGT T T AGT C T A T C T AGGA T A - AA - T AGT A T CA T AGT ACAAGGAAAGAGAGT A T T TGCAC T C TGCCAAA T A T T T T CAGCCA - - - - - - - - - - AGAACAA TGGA T T TGACAAGGAGT AAAAC T AC T AC T T T CC T T A T AC T A TGGT AGT A - - - - - T C TG - - - - - - - - - - AA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T A T A T CA T AGT ACAAGGAAA - AGAGT A T T TGCAC T C TGCCAAA T A T T T T C TGCCA - - - - - - - - - - AGAACAA TGGA T T TGACAAGGAGT AAAAC T AC T AC T T T CC T T A T AC T A TGC T T A T A T CC T - A T T T T A T T TGAAAAAA T AC TGGT - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - A T C T AAA T ACA T T T T T A T T T TGT A - GC - T AA T A T CA T AGT ACAAGG - AAAAGAGT AGT TGCAC T C TGCCAAA T A T T T T C TGCCA - - - - - - - - - - AGAACAA TGGA T T TGACAAGGAGT AAAAC T AC T AC T T T CC T T A T AC T A TGC T AA T A T ACA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AA T AA T AA T A T C T T T T AGAG - T T - T ACGA T CA T AGT ACAAGG - AAAAGAGT AGT TGCAA T C TGCCAAA T A T T T T C TGCCA - - - - - - - - - - AGAACAA TGGA T T TGACAAGGAGT AAAAC T AC T AC T T T CC T T A T AC T A TGC T ACGA T T T C - T T T T CA T A T AAAAAAA T A T T AAC - - - G - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AGAACAA TGGA T T TGACAAGGAGT - AAAC T AC T AC T T T CC T T A T AC T A TGA T A T T ACCA T T T C T C - GT A T A T AACCA T T T T AGA - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AGAACAA TGGA T T TGACAAGGAGT AAAAC T AC T AC T T T CC T - - T AC T A TGGT T T T AGT CA T T CC T - - - - - - - - - - C - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - TGT T AAGT TGAA T T T AA T T T C TGAG - AA T T A T AA T CA T AGT ACAAGGAAA - AGAGT AGT TGCAC T C TGCCAAA T A T T T T C TGCCA - - - - - - - - - - AGAACAA TGGA T T TGACAAGGAGT AAAAC T AC T AC T T T CC T T A T AC T A TGA T CA T AC - - - - - T A T T T T A T A - - - - TGCGT T A - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T AGA TGC T T A T T - - - - T T A T AACA T AGT ACAAGGAAAGAGAGT A T T TGCAC T C TGCCAAA T A T T T T CAGCCA - - - - - - - - - - AGAACAA TGGA T T TGACAAGGAGT AAAAC T AC T AC T T T CC T T A T AC T A TGC T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - ACGT AC T T T CGAAA T A T AACAA - - C T AACACCA T AGT ACAAGGAAAGAGAGT A T T TGCAC T C TGCCAAA T A T T T T CAGCCA - - - - - - - - - - AGAACAA TGGA T T TGACAAGGAGT AAAAC T AC T AC T T T CC T T A T AC T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - T A TGACACGGAGT A T T AGA T T T T T ACAAAAGT A T T A T CA T AGT ACAAGGAAAGAGAGT A T T TGCAC T C TGCCAAA T A T A T T CAGCCA - - - - - - - - - - AGAACAA TGGA T T TGACAAGGAGT AAAAC T AC T AC T T T CC T T A T AC T A TGGT T CAAGT TG - - - - - - A T A T A T A T AGGA T C T A - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - A TGT C TGGTGTGGA T T T T AAA - - - - T A T AA T CA T AGT ACAAGGAAAGAGAGT A T T TGCAC T C TGCCAAA T A T T T T T AGCCA - - - - - - - - - - AGAACAA TGGA T T TGACAAGGAGT AAAAC T AC T AC T T T CC T T A T AC T A TGC TGGTGT CCC - T T T T TGCACAAAGAGA T T T T AA T AGACAA T T CGAAA T A T
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T A T T CAGCA - - - - - AAGA T CA T AGT ACAAGGAAAGAGAGT A T T TGCAC T C TGCCAAA T A T T T T CAGCCA - - - - - - - - - - AGAACAA TGGA T T TGACAAGGAGT AAAAC T AC T AC T T T CC T T A T AC T A TGA T AAGA T C T T - - - - - - A T T TGCAAA T C T T T CA - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - C T T T - - - - - - T T T T T A - - - - TGT - ACCA T AGT ACAAGGAAAGAGAGT A T T TGCAC T C TGCCAAA T A T T T T CAGCCA - - - - - - - - - - AGAACAA TGGA T T TGACAAGGAGT AAAAC T AC T AC T T T CC T T A T AC T A TG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GCCAGT T T T AAA T T T T A T T - - - T T CA T A T CA T AGT ACAAGGAAAGAGAGT A T T TGCAC T C TGCCAAA T A T T T T CAGCCA - - - - - - - - - - AGAACAA TGGA T T TGACAAGGAGT AAAAC T AC T AC T T T CC T T A T AC T A TGGT - - - - - - - - - A T AC - CGA T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
T C T C TGC T A T T AA T A TGAA T T T T T CGAA T T AGT T T T AGAA - AA - CAA T A T CA T AGT ACAAGGAAAGAGAGT A T T TGCAC T C TGCCAAA T A T T T T CAGCCA - - - - - - - - - - AGAACAA TGGA T T TGACAAGGAGT AAAAC T AC T AC T T T CC T T A T AC T A TGA T C T T A T C T T - T T A T T T T AAGAAAAAGT T T TGGC - C - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AGAACAA TGGA T T TGACAAGGAGT AAAAC T AC T AC T T T CC T T A T AC T A TGGTGC T ACGT T C - - - - - A T A T T A T AA TGT T T T AAAG - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAA T C T CAA T AACCCCCCACA - CA T C T T T A T CA T AGT ACAAGGAAAGAGAGT A T T TGCAC T C TGCCAAA T A T T T T CAGCCA - - - - - - - - - - AGAACAA TGGA T T TGACAAGGAGT AAAAC T AC T AC T T T CC T T A T AC T A TGT - - - - - - - - - T - - - - - AA T TGAGG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AGAACAA TGGA T T TGACAAGGAGT AAAAC T AC T AC T T T CC T T A T AC T A TG - - - - - - - - - - T T T T T - - - - - - CC T AG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AGAACAA TGGA T T TGACAAGGAGT AAAAC T AC T AC T T T CC T T A T AC T A TGA TGT T AA T AG - C T T T T A T T T AACAGAGT C T T CA T - T T - - - - - - - - - - - - -
AGT T CGT TGT T T AAAGGT AGT AA T C T A TGAAC T T AAA T T AAAA - T A T AA T CA T AGT ACAAGGAAAGAGAGT A T T TGCAC T C TGCCAAA T A T T T T CAGCCA - - - - - - - - - - AGAACAA TGGA T T TGACAAGGAGT AAAAC T AC T AC T T T CC T T A T AC T A TGA T A - - - - - - - - - - - - - ACA T AGAAA T T C - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AGAACAA TGGA T T TGACAAGGAGT AAAAC T AC T AC T T T CC T T A T AC T A TGGT ACAAC TGT T T C T T - ACA TGGGT T TGCA T T A T A - AAAAA T C T CCA T T A T
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T AACGAGT TGA T AAA - - - - - - - - AGCA T AGT ACAAGGAAAGAGAGT A T T TGCAC T C TGCCAAA T A T T T T CAGCCA - - - - - - - - - - AGAACAA TGGA T T TGACAAGGAGT AAAAC T AC T AC T T T CC T T A T AC T A TGA T AAAAGCA - T - T T T - ACC T - AAAA T A T TGT CAAA - T - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - T A T CA T C T - - A TGA T AA T A T A T A - AA T T ACAACCA T AGT ACAAGGAAAGAGAGT A T T TGCAC T C TGCCAAA T A T T T T CAGCCA - - - - - - - - - - AGAACAA TGGA T T TGACAAGGAGT AAAAC T AC T AC T T T CC T T A T AC T A TGA T ACAAC T AGTGAGA - A T A T AAACA T ACA T T AA T A - - - - - - - - - - - - - - -
C T T - - GT TGGGAACA T AGAAAA T CCC T T T AGGT T T T T T AA T AAA T AGT A T CA T AGT ACAAGGAAAGAGAGT A T T TGCAC T C TGCCAAA T A T T T T CAGCCA - - - - - - - - - - AGAACAA TGGA T T TGACAAGGAGT AAAAC T AC T AC T T T CC T T A T AC T A TGG - T AGT A T AA - T - - - - A T AAA - - - - GGT - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T T T T T T T AAGACC T A TGG - CA - T AGCGCCA T AGT ACAAGGAAAGAGAGT A T T TGCAC T C TGCCAAA T A T T T T CAGCCA - - - - - - - - - - AGAACAA TGGA T T TGACAAGGAGT AAAAC T AC T AC T T T CC T T A T AC T A TG - - - - - - - - - - - A T T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - T CGT T T - - - CGA T T TGT T ACA - GAGT T T T ACCA T AGT ACAAGGAAAGAGAGT A T T TGCAC T C TGCCAAA T A T T T T CAGCCA - - - - - - - - - - AGAACAA TGGA T T TGACAAGGAGT AAAAC T AC T AC T T T CC T T A T AC T A TGG - - - - - - - - - T T T T T - GCA T - AACACA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
T AC T C - T T T T CGGTGAGCGT TGT T ACA T T TGGA T T T TGT A T AA T T AGAACCA T AGT ACAAGGAAAGAGAGT A T T TGCAC T C TGCCAAA T A T T T T CAGCCA - - - - - - - - - - AGAACAA TGGA T T TGACAAGGAGT AAAAC T AC T AC T T T CC T T A T AC T A TGT T AGAACGGT T T T T T - A TGT C T AAA T AAA T AAAA - GGT A T A T T A T T ACA T
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AGAACAA TGGA T T TGACAAGGAGT AAAAC T AC T AC T T T CC T T A T AC T A TGGTGACGA T AA T T T T T - A T A - AA T C T TGGT T TGAA - A - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AA T T T A T CACA T AGT ACAAGGAAAGAGAGT A T T TGCAC T C TGCCAAA T A T T T T CAGCCA - - - - - - - - - - AGAACAA TGGA T T TGACAAGGAGT AAAAC T AC T AC T T T CC T T A T AC T A TG - - - - - - - - - - CCAC T - C T T T AA TGGT - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A TGT T T T T TGGCC T T T TGG - - - - T A TGA T CA T AGT ACAAGGAAAGAGAGT A T T TGCAC T C TGCCAAA T A T T T T CAGCCA - - - - - - - - - - AGAACAA TGGA T T TGACAAGGAGT AAAAC T AC T AC T T T CC T T A T AC T A TGA TGA T AA TGA - A T T - - ACGT A - - - - T A T T T T CA - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - T AA T CAA T T T CGGT T T CC T AAAAA T - - - - ACCA T AGT A T AAGGAAAGAGAGT A T T TGCAC T C TGCCAAA T A T T T T CAGCCA - - - - - - - - - - AGAACAA TGGA T T TGACAAGGAGT AAAAC T AC T AC T T T CC T T A T AC T A TGGT T AAAC T AA - T T T A TGT A T A - - - - - - T T C T AAG - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GAAAAA T C TGAA - - - - - - - - A T CA T AGT ACAAGGAAAGAGAGT A T T TGCAC T C TGCCAAA T A T T T T CAGCCA - - - - - - - - - - AGAACAA TGGA T T TGACAAGGAGT AAAAC T AC T AC T T T CC T T A T AC T A TGA T T AAA T CA T - T T C T AGT CC - C T T T T A T T C T A T T - - - - - - - - - - - - - - - -
T T T CGT T AGGAAC TGT AGACCGTGGAA T T AAGT T CGAGCA - - - T C T ACGGCA T AGT ACAAGGAAAGAGAGT A T T TGCAC T C TGCCAAA T A T T T T CAGCCA - - - - - - - - - - AGAACAA TGGA T T TGACAAGGAGT AAAAC T AC T AC T T T CC T T A T AC T A TGC T A - - - - - - - - T T A T T - - - - - A T AGCA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
AA T T T ACAGT TGA T AAAGAGTGAA T AA T TGAC T T T AAA T AAAA T T A T TGGCA T AGT ACAAGGAAAGAGAGT A T T TGCAC T C TGCCAAA T A T T T T CAGCCA - - - - - - - - - - AGAACAA TGGA T T TGACAAGGAGT AAAAC T AC T AC T T T CC T T A T AC T A TGC T A T TGGGA - - - - - - - A T ACAAAGACCAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AGAACAA TGGA T T TGACAAGGAGT AAAAC T AC T AC T T T CC T T A T AC T A TGA T ACCGA T AC - T T CC T CCA T A - - - - A T T C T T T - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - TGAGT T T T - - - - - AA - T A TGACCA T AGT ACAAGGAAAGAGAGT A T T TGCAC T C TGCCAAA T A T T T T CAGCCA - - - - - - - - - - AGAACAA TGGA T T TGACAAGGAGT AAAAC T AC T AC T T T CC T T A T AC T A TGA T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AGAACAA TGGA T T TGACAAGGAGT AAAAC T AC T AC T T T CC T T A T AC T A TGGT AAAAGTGT - T T T T - A T A T AACAAA T T CCGAAC - A T - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AGAACAA TGGA T T TGACAAGGAGT AAAAC T AC T AC T T T CC T T A T AC T A TGC T A T T AGT T T - - - - - - A T A TGA T AAAA T T C T AAA - A - - - - - - - - - - - - - -
T T T T TGT TGT TGGGTGA T AACACGC T AC T T AA T T A T C T T CAAA - T T A T A T CA T AGT ACAAGGAAAGAGAGT A T T TGCAC T C TGCCAAA T A T T T T CAGCCA - - - - - - - - - - AGAACAA TGGA T T TGACAAGGAGT AAAAC T AC T AC T T T CC T T A T AC T A TGC T T - - - - - - - - - - - - - C T ACAAGGA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - A TGT - - - - - GAA T T T T T T T T CAAAC TGA T ACCA T AGT ACAAGGAAAGAGAGT A T T TGCAC T C TGCCAAA T A T T T T CAGCCA - - - - - - - - - - AGAACAA TGGA T T TGACAAGGAGT AAAAC T AC T AC T T T CC T T A T AC T A TGGT A - - - - - - - - - - - - - AGA T CACCCA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - T A T T A T CCACAGAGT A T T T T A T AA - - - T T T T A T CA T AGT ACAAGGAAAGAGAGT A T T TGCAC T C TGCCAAA T A T T T T CAGCCA - - - - - - - - - - AGAACAA TGGA T T TGACAAGGAGT AAAAC T AC T AC T T T CC T T A T AC T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - AGAACAA TGGA T C T AC T T T CC T T AAAA T T AGAAACA T AGT ACAAGGAAAGAGAGT A T T TGCAC T C TGCCAAA T A T T T T CAGCCA - - - - - - - - - - AGAACAA TGGA T T TGACAAGGAGT AAAAC T AC T AC T T T CC T T A T AC T A TGGT A - - GAAAC - T T T T - GT AAAGTGACACGC T A T - - - - - - - - - - - - - - - - -
AA T AGT T AGT AGT T AAGGAC T A T T T AA T CC T AC T T T A T T AAGACAAA T AGCA T AGT ACAAGGAAAGAGAGT A T T TGCAC T C TGCCAAA T A T T T T CAGCCA - - - - - - - - - - AGAACAA TGGA T T TGACAAGGAGT AAAAC T AC T AC T T T CC T T A T AC T A TGT AA - - - - - - - - - - - - - - - - - - A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - T A TGT AAC T T T AC T AACA T AGGC T A - AA T T A T T AACA T AGT ACAAGGAAAGAGAGT A T T TGCAC T C TGCCAAA T A T T T T CAGCCA - - - - - - - - - - AGAACAA TGGA T T TGACAAGGAGT AAAAC T AC T AC T T T CC T T A T AC T A TGA T A T T AC T A T - T C T T TGT A T AA T T A TGT A T T CA T A T T T A TGCA - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T - - - - - - - - - - T TGT ACAA - - T T T T T A T CA T AGT ACAAGGAAAGAGAGT A T T TGCAC T C TGCCAAA T A T T T T CAGCCA - - - - - - - - - - AGAACAA TGGA T T TGACAAGGAGT AAAAC T AC T AC T T T CC T T A T AC T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
CGA T TGCGAGAACAA T A T CA T ACA T T A T C TGT T T TGAGTG - - - T T C T T ACCA T AGT ACAAGGAAAGAGAGT A T T TGCAC T C TGCCAAA T A T T T T CAGCCA - - - - - - - - - - AGAACAA TGGA T T TGACAAGGAGT AAAAC T AC T AC T T T CC T T A T AC T A TGGT CA T A T T T A - - - - - - - - - - - AACA T AA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AGAACAA TGGA T T TGACAAGGAGT AAAAC T AC T AC T T T CC T T A T AC T A TGA T A T T A TGT C T T T T - - T CA TGC T T A T ACC T T AC T - A - - - - - - - - - - - - - -
TGT T T AACA T CAAAA T AGCA T T CC T AA T T AGAAA T A TGT A - - - - C TGT AGCA T AGT ACAAGGAAAGAGAGT A T T TGCAC T C TGCCAAA T A T T T T CAGCCA - - - - - - - - - - AGAACAA TGGA T T TGACAAGGAGT AAAAC T AC T AC T T T CC T T A T AC T A TG - - - - - - - - - - T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
A T T A T AAA T AA T A T CCAGGGTGT T T CA T AAA T T T A T T T T AAAA T T AC T AGCA T AGT ACAAGGAAAGAGAGT A T T TGCAC T C TGCCAAA T A T T T T CAGCCA - - - - - - - - - - AGAACAA TGGA T T TGACAAGGAGT AAAAC T AC T AC T T T CC T T A T AC T A TGT T AC T AGT - - - - - - - - AAA T - AGA T AA T T C - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - A T AAAA T ACCGT A T T TGAA T T T T ACA - - - T T A T T ACCA T AGT ACAAGGAAAGAGAGT A T T TGCAC T C TGCCAAA T A T T T T CAGCCA - - - - - - - - - - AGAACAA TGGA T T TGACAAGGAGT AAAAC T AC T AC T T T CC T T A T AC T A TGGT A T T A - - - - - T T T T - A T ACAGCGAAGT C T TGGG - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - T T A T T T T T C T AAGCA T A T CAAA - GA - T T T T A T CA T AGT ACAAGGAAAGAGAGT A T T TGCAC T C TGCCAAA T A T T T T CAGCCA - - - - - - - - - - AGAACAA TGGA T T TGACAAGGAGT AAAAC T AC T AC T T T CC T T A T AC T A TGGT T T T AA TGT - T C T T T AAA T A - - - - TGAAC T AAAAA - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - GT AA T C TGT CA T T T T AGT A T T T T C TGAAGT T AA T AGCA T AGT ACAAGGAAAGAGAGT A T T TGCAC T C TGCCAAA T A T T T T CAGCCA - - - - - - - - - - AGAACAA TGGA T T TGT CAAGGAGT AAAAC T AC T AC T T T CC T T A T AC T A TGC T A T AAGCAC T T T T T T A T A T A T T TGGT T T T TGT A - GT T T - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T TGT A TGT CGAA T - GT T T T T ACCA T AGT ACAAGGAAAGAGAGT A T T TGCAC T C TGCCAAA T A T T T T CAGCCA - - - - - - - - - - AGAACAA TGGA T T TGT CAAGGAGT AAAAC T AC T AC T T T T C T T A T AC T A TGA T T T T AC T CC T T T T - - A T A T A T T T AAA T T T T A T C - A TGA T - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAA T ACCA T AGT ACAAGGAAAGAGAGT A T T TGCAC T C TGCCAAA T A T T T T CAGCCA - - - - - - - - - - AGAACAA TGGA T T TGACAAGGAGT AAAAC T AC T AC T T T CC T T A T AC T A TGACAGT ACC T A - T TGT T T CA T A - - - - AACA T T AAGA - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - C T A T A T A T T A T T T TGT T AAGAGT ACAAAAAA T T A T AAACA T AGT ACAAGGAAA - AGAGT A T T TGCAC T C TGCCAAA T A T T T T C TGCCA - - - - - - - - - - AGAACAA TGGA T T TGACAAGGAGT AAAAC T AC T AC T T T CC T T A T AC T A TGA T T C T ACGC T - - - - - - - - - - - AC T T CA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T AAC T TGGCC TGTGCA - - - - C TGAACCA T AGT ACAAGGAAAGAGAGT A T T TGCAC T C TGCCAAA T A T T T T CAGCCA - - - - - - - - - - A T T ACAA TGGA T T TGACAAGGAGT AAAAC T AC T AC T T T CC T T A T AC T A TGCC TGAACC T A - T T T T - - - - - - - - - - CA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - CGCGC T ACA T T AAA T T T TGCCGT - - T T T T T A T CA T AGT ACAAGGAAAGAGAGT A T T TGCAC T C TGCCAAA T A T T T T CAGCCA - - - - - - - - - - A T T ACAA TGGA T T TGACAAGGAGT AAAAC T AC T AC T T T CC T T A T AC T A TGA T T T T A TGAC - T T C T - - - - - - AC TGAGC T C T A - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GT T TGGCGT AC - - T T T A T AGCA T AGT ACAAGGAAAGAGAGT A T T TGCAC T C TGCCAAA T A T T T T CAGCCA - - - - - - - - - - AGAACAA TGGA T T TGT CAAGGAGT AAAAC T AC T AC T T T CC T T A T AC T A TGT T - - - - - - - - T T T T - - A T T T A T T AA T A T C T TGA - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - T AGAA TGT T T C T T T TGAA T CA TGT A - - A T T A T CAGCA T AGT ACAAGGAAAGAGAGT A T T TGCAC T C TGCCAAA T A T T T T CAGCCA - - - - - - - - - - AGAACAA TGGA T T TGACAAGGAGT AAAAC T AC T AC T T T CC T T A T AC T A TGGT A T CAGT T C T T T T T - T CA TGAGCAAAC T TGAAA - T A - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T - - - - - - - - - - - - A - - - T A T AA T CA T AGT ACAAGGAAAGAGAGT A T T TGCAC T C TGCCAAA T A T T T T CAGCCA - - - - - - - - - - AGAACAA TGGA T T TGACAAGGAGT AAAAC T AC T AC T T T CC T T A T AC T A TGGT A - - - - - - - - - - - - - T T AAAGAAAA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T C T ACCA T AGT ACAAGGAAAGAGAGT A T T TGCAC T C TGCCAAA T A T T T T CAGCCA - - - - - - - - - - AGAACAA TGGA T T TGACAAGGAGT AAAAC T AC T AC T T T CC T T A T AC T A TGA T T C T ACC T T - - - - - - ACA T A - - - - AGT T T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
T AC TGA T ACAGGGTGT AGA TGT T T CA T T T T T T T CCAAA T A - AG - TGT T ACCA T AGT ACAAGGAAAGAGAGT A T T TGCAC T C TGCCAAA T A T T T T CAGCCA - - - - - - - - - - AGAACAA TGGA T T TGACAAGGAGT AAAAC T AC T AC T T T CC T T A T AC T A TGGTGT T AC T T A - T T TG - - - - - - - - - - T A TGT T A - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AGAACAA TGGA T T TGACAAGGAGT AAAAC T AC T AC T T T CC T T A T AC T A TGGT AAGA T T AA T T T T T T A T A T AGT CAGAAA T T AAA - T T AAGC T - - - - - - - -
AA T A T AA T C T T AAAA TGAAA T A T T T T AGC T AGT T T T T A T C - GA - T AAAA T CA T AGT ACAAGGAAAGAGAGT A T T TGCAC T C TGCCAAA T A T T T T CAGCCA - - - - - - - - - - AGAACAA TGGA T T TGACAAGGAGT AAAAC T AC T AC T T T CC T T A T AC T A TGA T AAAA TGCA - - - - - - AAGAA - - - - T A T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AGAACAA TGGA T T TGACAAGGAGT AAAAC T AC T AC T T T CC T T A T AC T A TGC T T T AGGT AC - C T T T - T C T T AAA T AAC T T T T ACA - - - - - - - - - - - - - - - -
CGT T T A T A T CCA T T ACAC T CAGC T ACA T T T C T A T T T CA T A - A T - T A T AACCA T AGT ACAAGG - AAAAGAGT AGT TGCAC T C TGCCAAA T A T T T T C TGCCA - - - - - - - - - - AGAACAA TGGA T T TGACAAGGAGT AAAAC T AC T AC T T T CC T T A T AC T A TGC T A T AAC T T A - T T T T - ACAGAGCGCA T T A T T AA T AC T - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AGAACAA TGGA T T TGACAAGGAGT AAAAC T AC T AC T T T CC T T A T AC T A TG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - TGA T T TGT T CAAGA T T T CACA - - - - A T A T ACCA T AGT ACAAGGAAAGAGAGT A T T TGCAC T C TGCCAAA T A T T T T CAGCCA - - - - - - - - - - AGAACAA TGGA T T TGACAAGGAGT AAAAC T AC T AC T T T CC T T A T AC T A TGA T A T TGA T AA T T TGT T ACA T AA T ACAA T T T T A T A - ACCAA - - - - - - - - - -
GA T T CACA T CAGACAA T AC T TGT AGT A T - - - - - - - - - - - - AA T - T A T T ACCA T AGT ACAAGGAAAGAGAGT A T T TGCAC T C TGCCAAA T A T T T T CAGCCA - - - - - - - - - - AGAACAA TGGA T T TGACAAGGAGT AAAAC T AC T AC T T T CC T T A T AC T A TGA T A T T ACCAC T - - - - - - - - - - A T AC T ACA T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
TGAAAACA T TGAGT A TGT T TGAC T AAA T T ACC T T T T T T TG - AA - C T AAACCA T AGT ACAAGG - AAAGGAGT A T T TGCAC T C TGCCAAA T A T T T T C TGCCA - - - - - - - - - - AGAACAA TGGA T T TGACAAGGAGT AAAAC T AC T AC T T T CC T T A T AC T A TG - - - - - - - - - - - - - - - - A T A T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AGAACAA TGGA T T T AACAAGGAGT AAAAC T AC T AC T T T CC T T A T AC T A TGGT TGTGC TG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
T T CGGA TGT T T AGT T T AAAGAA T T ACAA T AA T T AC T CCAA - GA T T AAGACCA T AGT ACAAGG - AAAAGAGT AGT TGCAC T C TGCCAAA T A T T T T C TGCCA - - - - - - - - - - AGAACAA TGGA T T TGACAAGGAGT AAAAC T AC T AC T T T CC T T A T AC T A TGGT - - - - - - - - - - - - - - A T A T AAAAAAA T T T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CGAAC T C TGTG - - - - - - - T A T CA T AGT ACAAGGAAA - AGAGT AGT TGCAC T C TGCCAAA T A T T T T C TGCCA - - - - - - - - - - AGAACAA TGGA T T TGACAAGGAGT AAAAC T AC T AC T T T CC T T A T AC T A TGGT T A T A T CAC - AC T C - - - - - - GGAA T A T CC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AGAACAA TGGA T T TGACAAGGAGT AAAAC T AC T AC T T T CC T T A T AC T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CAC T ACCA T AGT ACAAGGAAAGAGAGT A T T TGCAC T C TGCCAAA T A T T T T CAGCCA - - - - - - - - - - AGAACAA TGGA T T TGACAAGGAGT AAAAC T AC T AC T T T CC T T A T AC T A TGGCAC T ACA T T - C T T T - T TGAG - - - - AA T T T T T - - - - - - - - - - - - - - - - - -
AAA T T CCAAA TGGCGT CGT CAAGG - - - - T CAAA T T T TGT A - - - - - - T T ACCA T AGT ACAAGGAAAGAGAGT A T T TGCAC T C TGCCAAA T A T T T T CAGCCA - - - - - - - - - - AGAACAA TGGA T T TGACAAGGAGT AAAAC T AC T AC T T T CC T T A T AC T A TGA T T ACA T T AC - T T T A - - - - - - - - - - TGT T T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
CGAA T T T A T T CGAAA T T T T T CGAA T T A T T CGAA T T T CGAA - AA T T A T T ACCA T AGT ACAAGGAAAGAGAGT A T T TGCAC T C TGCCAAA T A T T T T CAGCCA - - - - - - - - - - AGAACAA TGGA T T TGACAAGGAGT AAAAC T AC T AC T T T CC T T A T AC T A TGC T A T T AC T T A - - - - - - CCA TG - - - - AA T C T T A - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AGAACAA TGGA T T TGACAAGGAGT AAAAC T AC T AC T T T CC T T A T AC T A TGGT A T AAGC T A T T T C T - GCA TGAA T ACA T T T AAAA - - - - - - - - - - - - - - - -
T AC T T A T AGACACAAC TGT CAC TGT CAG - - - - - - - - - - - - - - - - T A T T ACCA T AGT ACAAGGAAA - AGAGT AGT TGCAC T C TGCCAAA T A T T T T C TGCCA - - - - - - - - - - AGAACAA TGGA T T TGACAAGGAGT AAAAC T AC T AC T T T CC T T A T AC T A TGGT A T T ACG - - - - - - - A T CAAA T T A T T A T A T T C - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T ACAAAC T TGAC TGC T TGT A - - - - T T T T A T CA T AGT ACAAGGAAAGAGAGT A T T TGCAC T C TGCCAAA T A T T T T CAGCCA - - - - - - - - - - AGAACAA TGGA T T TGACAAGGAGT AAAAC T AC T AC T T T CC T T A T AC T A TGA T AAAA - - - - - - - - - - - - - - - AACAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GC TGT CGCA - T A T - - - - - - - - T AGT ACAAGG - AAAGGAGT A T T TGCAC T C TGCCAAA T A T T T T C TGCCA - - - - - - - - - - AGAACAA TGGA T T TGACAAGGAGT AAAAC T AC T AC T T T CC T T A T AC T A TGCC - - T AC T AC - T C T T - - - - - - A T CAA TGT T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T T T CA T T AAA T T T - - - - - - - - - T C T CA T CA T AGT ACAAGGAAAGAGAGT A T T TGCAC T C TGCCAAA T A T T T T CAGCCA - - - - - - - - - - AGAACAA TGGA T T TGACAAGGAGT AAAAC T AC T AC T T T CC T T A T AC T A TGT T C T CA T TGC T T T T T AAAA TGAA T AAAAA T AAAA - T C - - - - - - - - - - - - -
GT T T TGTGT A T T A T AAAAA T T A T ACAA T TGA T T T A T AACG - AA T T AAAACCA T AGT ACAAGGAAAGAGAGT A T T TGCAC T C TGCCAAA T A T T T T CAGCCA - - - - - - - - - - AGAACAA TGGA T T TGACAAGGAGT AAAAC T AC T AC T T T CC T T A T AC T A TGC T AAAAC T AA - A T CC - ACA TGAAACAA T T T CAAA - A - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T - - - - - - - - - - - - - AGT C TGT ACCA T AGT ACAAGGAAAGAGAGT A T T TGCAC T C TGCCAAA T A T T T T CAGCCA - - - - - - - - - - AGAACAA TGGA T T TGACAAGGAGT AAAAC T AC T AC T T T CC T T A T AC T A TGCC TGT AC T A T C T TGT T AAAAAAAGA TGT C TGGTG - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T A T T A T CA T AGT ACAAGGAAAGAGAGT A T T TGCAC T C TGCCAAA T A T T T T CAGCCA - - - - - - - - - - AGAACAA TGGA T T TGACAAGGAGT AAAAC T AC T AC T T T CC T T A T AC T A TGGT A T T A T AAA - T AA T T ACA T AA T AA T A T C T TGAGAAAGA T - - - - - - - - - -
T ACGCGT AAACGAAA T TGT T AA T T - - - - T AAAAAC TGACA - GA T T ACGGCCA T AGT ACAAGGAAA - GGAGT A T T TGCAC T C TGCCAAA T A T T T T C TGCCA - - - - - - - - - - AGAACAA TGGA T T TGACAAGGAGT AAAAC T AC T AC T T T CC T T A T AC T A TGGT ACGGCCA T - T T TG - - - AAAC T T T CGT T C T C - - - - - - - - - - - - - - - - - -
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