Start crop Point End crop Point

1 MSA length = 5760 1
TGTGTGTATGTGTGACCATATTTGTGACACCTTGTGTGTGCAGTAGTAGTAT --=-=-=-=----- CCACAAATGTCTTTACTGCACGGTTGTCACAAATATGGTCATACGTGTATTGGTG

TGTGTGTATGTGTGACCATATTTGTGACACCTTGTGTGTGCAGTAGTAGTAT --=-=-=-=-=---- CCACAAATGTCTTTACTGCACGGTTGTCACAAATATGGTCATACGTGTATAGGTGT
CCACAAATGTCTTTACTGCACGGTTGTCACAAATATGGTCATACGTGTATTGGTGT
CCACAAATGTCTTTACTGCACGGTTGTCACAAATATGGTCATACGTGTATTGGTGT
CCACAAATGTCTTTACTGCACGGTTGTCACAAATATGGTCATACGTGTATTGGTGT
TGTGTGTATGTGTGACCATATTTGTGACACCTTGTGTGTGCAGTAGTAGTAT --=-=-=-=-=---- CCACAAATGTCTTTACTGCACGGTTGTCACAAATATGGTCATACGTGTATTGGTGT
TATGTGTATGTGTGACCATATTTGTGACACCTTGTGTGTGCAGTAGTAGTAT --=-=-=-=-=---- CCACAAATGTCTTTACTGCACGGTTGTCACAAATATGGTCATACGTGTATTIGTGT
TATGTGTATGTGTGACCATATTTGTGACACCTTGTGTGTGCAGTAGTAGTAT --=-=-=-=-=---- CCACAAATGTCTTTACTGCACGGTTGTCACAAATATGGTCATACGTGTATAGGTG
TGTGTGTATGTGTGACCATATTTGTGACACCTTGTGTGTGCAGTAGTAGTAT --=-=-=-=-=---- CCACAAATGTCTTTACTGCACGGTTGTCACAAATATGGTCATACGTGTATAGGTGT
—————————————————————————————————————————————————————————————————————————————————————————————————————————————— CCACAAATGTCTTTACTGCACGGTTGTCACAAATATGGTCATICGTGTATAGGTG
TGTGTGTATGTGTGACCATATTTGTG-CACCTTGTGTGTGCAGTAGTAGTAT -=-=-=-=-=----- CCACAAATGTCTTTACTGCACGGTTGTCACAAATATGGTCATACGTGTATAGATG
TGTGTGTATGTGTGAICATATTTGTGACACCTTGTGTGTGCAGTAGTAGTAT —————————— CCACAAATGTCTTTACTGCACGGTTGTCACAAATATGGTCATACGTGTATAGGTGT
TGTGTATGTGTGACCATATTTGTGACACCTTGTGTGTGCAGTAGTAGTAT --=-=-=-=-=-=--- CCACAAATGTCTTTACTGCACGGTTGTCACAAATATGGTCATACGTGTATAGGTG
TATTITTT—ICTT TGTGTGTATGTGTGACCATATTTGTGACACCTTGTGTGTGCAGTAGTAGTAT --=-=-=-=-=---- CCACAAATGTCTTTACTGCACGGTTGTCACAAATATGGTCATACGTGTATAGGTG

----TC TGTGTGTATGTGTGACCATATTTGTGACACCTTGTGTGTGCAGTAGTAGTAT --=-=-=-=-=---- CCACAAATGTCTTTACTGCACGGTTGTCACAAATATGGTCATACGTGTATATGTGT
———CA—TI TATGTGTATGTGTGACCATATTTGTGACACCTTGTGTGTGCAGTAGTAGTAT --=-=-=-=-=---- CCACAAATGTCTTTACTGCACGGTTGTCACAAATATGGTCATACGTGTATTGGTG
-AT---CT------- TGTGTGTATGTGTGACCATATTTGTGACACCTTGTGTGTGCAGTAGTAGTAT --=-=-=-=-=---- CCACAAATGTCTTTACTGCACGGTTGTCACAAATATGGTCATACGTGTATAGGTGT
CCACAAATGTCTTTACTGCACGGTTGTCACAAATATGGTCATICGTGTATAGGTGT
CCACAAATGTCTTTACTGCACGGTTGTCACAAATATGGTCATACGTGTATAGGTGT
CCACAAATGTCTTTACTGCACGGTTGTCACAAATATGGTCATACGTGTATAGGTGT
CCACAAATGTCTTTACTGCACGGTTGTCACAAATATGGTCATACGTGTATAGGTGT
CCACAAATGTCTTTACTGCACGGTTGTCACAAATATGGTCATACGTGTATAGGTG
CCACAAATGTCTTTACTGCACGGTTGTCACAAATATGGTCATACGTGTATAGGTGT
CCACAAATGTCTTTACTGCACGGTTGTCACAAATATGGTCATACGTGTATAGATGT
CCACAAATGTCTTTACTGCACGGTTGTCACAAATATGGTCATACGTGTATAGGT - -
CCACAAATGTCTTTACTGCACGGTTGTCACAAATATGGTCAEICGTGTATTIGTG
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—ATTITTTATCTT GTGTGTATGTGTGACCATATTTGTGACACCTTGTGTGTGCAGTAGTAGTAT --=-=-=--=---- CCACAAATGTCTTTACTGCACGGTTGTCACAAATATGGTCATACGTGTATAGGTGT
T————TCIATTT GIGTGTATGTGTGACCATATTTGTGACACCTTGTGTGTGCAGTAGTAGTAT —————————— CCACAAATGTCTTTACTGCACGGTTGTCACAAATATGGTCATECGTGTATAGGTGT
T————ITT —————————— TGTGTATGTGTIACCATATTTGTGACACCTTGTGTGTGCAGTAGTAGTAT —————————— CCACAAATGTCTTTACTGCACGGTTGTCACAAATATGGTCATECGTGTATTGGTGT

TGTGTGTATGTGTGACCATATTTGTGACACCTTGTGTGTGCAGTAGTAGTAT - - - - - == - - - CCACAAATGTCTTTACTGCACGGTTGTCACAAATATGGTCATACGTGTATTGGT - -
TGTGTGTATGTGTGACCATATTTGTGACACCTTGTGTGTGCAGTAGTAGTAT - - == - == - - - CCACAAATGTCTTTACTGCACGGTTGTCACAAATATGGTCATACGTGTATTGTGT
TGTGTGTATGTJTGACCATATTTGTGACACCTTGTGTGTGCAGTAGTAGTAT - - - = - - - - - - CCACAAATGTCTTTACTGCACGGTTGTCACAAATATGGTCATACGTGTATTGGTGTETETGTGTGTGT
TGTGTGTATGTGTGACCATATTTGTGACACCTTGTGTGTGCAGTAGTAGTAT - - == - == - - - CCACAAATGTCTTTACTGCACGGTTGTCACAAATATGGTCATACGTGTATAG- - - - - - - TGTATGTGT
TGTGTJTATGTGTGACCATATTTGTGACACCTTGTGTGTGCAGTAGTAGTAT
GTGTGTATGTGTJACCATATTTGTGACACCTTGTGTGTGCAGTAGTAGTAT
GTGTGTATGTGTGACCATATTTGTGACACCTTGTGTGTGCAGTAGTAGTAT
TGTGTGTETGTTJACCATATTTGTGACACCTTGTGTGTGCAGTAGTAGTAT - - - - - - - - - - CCACAAATGTCTTTACTGCACGGTTGTCACAAATATGGTCATACGTGTATAG- - - - - - - TGTATGTGT
----------------- TGTGTATGTGTGACCATATTTGTGACACCTTGTGTGTGCAGTAGTAGTAT - --=-------CCACAAATGTCTTTACTGCACGGTTGTCACAAATATGGTCATACGTGTATTGGTG TGTGTGTGT

§---1r-TTTT
- -ATTA-TTA---T

----------------- TGTGTATGTGTGACCATATTTGTGACACCTTGTGTGTGCAGTAGTAGTAT - - - - - - - - - -CCACAAATGTCTTTACTGCACGGTTGTCACAAATATGGTJATACGTGTATTGGTG GTGTGTGT

TIRTA AR A RAT A AT TR T ATIREAG A TE T TG TEAT - - - —TTTATTTTITITGTGTGTATGTGTGACCATATTTGTGACACCTTGTGTGTGCAGTAGTAGTAT ---------- CCACAAATGTCTTTACTGCACGGTTGTCACAAATATGGTCATACGTGTATTGGTGT TGTATGTGT

------------------------------------- B - - TBTBTGTGTGTATGTGTGACCATATTTGTGACACCTTGTGTGTGCAGTAGTAGTAT - - - - - - - - - -CCACAAATGTCTTTACTGCACGGTTGTCACAAATATGGTCATCGTGTATAGGTGTRTRTGTGTGTGT
CCACAAATGTCTTTACTGCACGGTTGTCACAAATATGGIC—TICITGTATAGGTG GTGTAT

CCACAAATGTCTTTACTGCACGGTTGTCACAAATATGGTCATACGTGTATAGGTG T - - - - - - - - - - - = = = = = = = - o m - s o o e oo oo oo oo m - - -
CCACAAATGTCTTTACTGCACGGTTGTCACAAATATGGTCATACGTGTATAGGTGT TGTGTGTGT

CCACAAATGTCTTTACTGCACGGTTGTCACAAATATGGTCATICGTGTATAGGTGT TGTGTGTGTI
CCACAAATGTCTTTACTGCACGGTTGTCACAAATATGGTCATACGTGTATAGGTGTHT - = = = == = = = = = = = = = = e o o s o o e o e e o oo oo oo - m - - - -
CCACAAATGTCTTTACTGCACGGTTGTCACAAATATGGTCATACGTGTATTGGTGT TGTATGTGT
TGTGTGTATGTGTGACCATATTTGTGACACCTTGTGTGTGCAGTAGTAGTAT --=-=-=-=----- CCACAAATGTCTTTACTGCACGGTTGTCACAAATATGGTCATACGTGTATAGGT --~--- - GTGTGTGT
TGTGTGTATGTGTGACCATATTTGTGACACCTTGTGTGTGCAGTAGTAGTAT --=-=-=-=----- CCACAAATGTC-TTACTGCACGGTTGTCACAAATATGGTCATACGTGTATAGGT --~-- - - GTGTGTGT
TGTITGTATGTGTIACCATATTTGTGACACCTTGTGTGTGCAGTAGTAGTAT —————————— CCACAAATGTCTTTACTGCACGGTTGTCACAAATATGGTCATACGTGTATAGGTG GTGTGTG

TATGTGTATGTGTHACCATATTTGTGACACCTTGTGTGTGCAGTAGTAGTAT - = = = = = = = = - CCACAAATGTCTTTACTGCACGGTTGTCACAAATATGGTCATACGTGTATAGGTGTI - - - - - - - - = = = = = = = e e e e e e e e e e e e e e
GTGTGTATGTGTGACCATATTTGTGACACCTTGTGTGTGCAGTAGTAGTAT - == - == - = - - CCACAAATGTCTTTACTGCACGGTTGTCACAAATATGGTCATACGTGTATTGGTGTETETGTGTGTGT
TGTGTGTATGTGTGACCATATTTGTGACACCTTGTGTGTGCAGTAGTAGTAT - - == - == - - - CCACAAATGTCTTTACTGCACGGTTGTCACAAATATGGTCATACGTGTATAGGTGTETETGTGTGTGT
TGTGTGTATGTGTGACCATATTTGTGACACCTTGTGTGTGCAGTAGTAGTAT - - == - == - - - CCACAAATGTCTTTACTGCACGGTTGTCACAAATATGGTCATACGTGTATTGGTGTETETGTGTGTGT
TGTGTGTATGTGTGACCATATTTGTGACACCTTGTGTGTGCAGTAGTAGTAT - - == - == - - - TTGTAGAR- - - - - AGATRT
TGTGTGTATGTGTGACCATATTTGTGACACCTTGTGTGTGCAGTAGTAGTAT - - == - == - - - CCACAAATGTCTTTACTGCACGGTTGTCACAAATATGGTCATACGTGTATAGGTGT

A-AIT-AATTITA-TGIETTITI ------------

---------- AATTETA TATRTTETEHT----TTTATTTT
CCACAAATGTCTTTACTGCACGGTTGTCACAAATATGGTCATACGTGTATAGGTGT
CCACAAATGTCTTTACTGCACGGTTGTCACAAATATGGTCATHCGcTATT|cTGT
CCACAAATGTCTTTACTGCACGGTTGTCACAAATATGGTCATACGTGTATAGGTGT
CCACAAATGICTTTACTGCACGGTTGTCACAAATATGGTCATACGTGTATAGGTGT
CCACAAATGTCTTTACTGCACGGTTGTCACAAATATGGTCATICGTGTATTGGTG
CCACAAATGTCTTTACTGCAIGGTTGTCACAAATATGGTCATICGTGTATTIGTG
CCACAAATGTCTTTACTGCACGGTTGTCACAAATATGGTCATACGTGTATAGGTG - -
CCACAAATGTCTTTACTGCACGGTTGTCACAAATATGGTCATACGTGTATAGGTG
CCACAAATGTCTTTACTGCACGGTTGTCACAAATATGGTCATACGTGTATATATGT
CCACAAATGTCTTTACTGCACGGTTGTCACAAATATGGTCATACGTGTATAGGTG
CCACAAATGTCTTTACTGCACGGTTGTCACAAATATGGTCATACGTGTATAGGTGT
CCACAAATGTCTTTACTGCACGGTTGTCACAAATATGGTCATACGTGTATAGGTGT
CCACAAATGTCTTTACTGCACGGTTGTCACAAATATGGTCATACGTGTATAGGTGT
CCACAAATGTCTTTACTGCACGGTTGTCACAAATATGGTCATACGTGTATAGGTGT
TGTGTGTATGTGTGACCATATTTGTGACACCTTGTGTGTGCAGTAGTAGTAT - == - - -~ - - - CCACAAATGTCTTTACTGCACGGTTGTCACAAATATGGTCATACGTGTATAGGTG
THTGTGTATGTGTGACCATATTTGTGACACCTTGTGTGTGCAGTAGTAGTAT - - - - - - - - - - CCACAAATGTCTTTACTGCACGGTTGTCACAAATATGGTCATACGTGTABATGTGT
CCACAAATGTCTTTACTGCACGGTTGTCACAAATATGGTCATACGTGTATATARGT
CCACAAATGTCTTTACTGCACGGTTGTCACAAATATGGTCATACGTGTATATATGT
CCACAAATGTCTTTACTGCACGGTTGTCACAAATATGGTCATACGTGTATATAT - -
CCACAAATGTCTTTACTGCACGGTTGTCACAAATATGGTCATACGTGTATATATGT
CCACAAATGTCTTTACTGCACGGTTGTCACAAATATGGTCATACGTGTATATATGT
-GIA-— - —TITA-ATIT.C.—.TATTI— - - —“ATGTGTATGTGTGACCATATTTGTGACACCTTGTGTGTGCAGTAGTAGTAT ---------- CCACAAATGTCTTTACTGCACGGTTGTCACAAATATGGTCATACGTGTATATATGT
------------------------------------- TCTA---T TATGTGTATGTGTGACCATATTTGTGACACCTTGTGTGTGCAGTAGTAGTAT----------CCACAAATGTCTTTACTGCACGGTTGTCACAAATATGGTCATACGTGTATATATG

---------------------------------- TC----v-nw-------GTGTATGTGTGACCATATTTGTGACACCTTGTGTGTGCAGTAGTAGTAT----------CCACAAATGTCTTTACTGCACGGTTGTCACAAATATGGTCATACGTGTATATATGT

c@a---7
cT-TT@T

............... TA ATTTTGTGA-ATTA T
............... CA TATTTERT --TA T

----------------------- ABTTRTTEE-ATTA- - - - - GTGTGTATGTGTGACCATATTTGTGACACCTTGTGTGTGCAGTAGTAGTAT -« - - -----CCACAAATGTCTTTACTGCACGGTTGTCACAAATATIJGTCATACGTGTATATATG
-G-A ---------------------- ATTATTT—ITTT TGTGTATGTGTGACCATATTTGTGACACCTTGTGTGTGCAGTAGTAGTAT - - - - - -~ - - CCACAAATGTCTTTACTGCACGGITGTCACAAATATGGTCATACGTGTATATGTGT
-------------------- BircrrT -A@TETCTA- - -BET TGTGTATGTGTGACCATATTTGTGACACCTTGTGTGTGCAGTAGTAGTAT----------CCACAAATGTCTTTACTGCACGGTTGTCACAAATATGGTCATACGTGTATATATGT
------------------------- ITHT— - -lTT-- T ATGTGTATGTGTGACCATATTTGTGACACCTTGTGTGTGCAGTAGTAGTAT - - --------CCACAAATGTCTTTACTGCACGGTTGTCACAAATATGGTCATACGTGTATEGATG

-------------------------------------------------------------------------------------------------------------- CCACAAATGTCTTTACTGCACGGTTGTCACAAATATGGTCATACGTGTATATATG
---------------------------- IC.T— e - —mGTGTATGTGTGACCATATTTGTGACACCTTGTGTGTGCAGTAGTAGTAT— e - CCACAAATGTCTTTACTGCACGGTTGTCACAAATATGGTIATACGTGTATATATGT
----------------------------------- TA----TTT GTGTATGTGTGACCATATTTGTGACACCTTGTGTGTGCAGJAGTAGTAT- - - - - - - - - -CCACAAATGTCTTTACTGCACGGTTGTCACAAATATGGTCATACGTGTATATATG
-------------------------------------------------------------------------------------------------------------- CCACAAATGTCJTTACTGCACGGTTGTCACAAATATGGTCATACGTGTATRTGTGT
------------------------------------- ATGTGTATGTGTGACCATATTTGTGACACCTTGTGTGTGCAGTAGTAGTAT----------CCACAAATGTCTTTACTGCACGGTTGTCACAAATATGGTCATBCGTGTATAGGTG
--------------------- TARTTTET TATGTGTATGTGTGACCATATTTGTGACACCTTGTGTGTGCAGTAGTAGTAT——————————CCACAAATGTCTTTACTGCACGGITGTCACAAATATGGTCATICGTGTATATGTG
------------------- iATTT*TI—IT.TT A-- - TGTGTGTATGTGTJACCATATTTGTGACACCTTGTGTGTGCAGTAGTAGTAT - - - - - - - - - - CCACAATGTCTTTACTGCACGGTTGTCACAAATATGGTCATACGTGTATATATGT
---------------------- TATTTTERT -----TAT-T-------BMTATGTGTATGTGTGACCATATTTGTGACACCTTGTGTGTGCAGTAGTAGTAT----------CCACAAATGTCTTTACTGCACGGTTGTCACAAATATGGTCATACGTGTATAGGTG
-------------------------------------------------------------------------------------------------------------- CCACAAATGTCTTTACTGCACGGTTGTCACAAATATGGTCATACGTGTATHTATG
-------------------------------------- Gr----T1 TGTGTGTATGTGTJACCATATTTGTGACAICTTGTGTGTGCAGTAGTAGTAT - - - - - - - - - - CCACAAATGTCTTTACTGCACGGTTGTCACAAATATGTCATACGTGTATATATG
---------------------------------------------- TGTGTATGTGTGACCATATTTGTGACACCTTGTGTGTGCAGTAGTAGTAT - - - - - - - - - -CCACAAATGTCTTTACTCACGGTTGTCACAAATATGGTCATHCGTGTATTGTGT
-------------------------- TR - oo TT TAJJGTGTATGTGTGACCATATTTGTGACACCTTGTGTGTGCAGJAGTAGTAT - - - - - - - - - - CCACAAATGTCTTTACTGCACGGTTGTCACAAATATGGTCATACGTGTATATATG
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1.bed fm_1.bed 0 O n.bed g 1.bed fm_ 2.bed 0 O bcIn.fa_aln.fa_
size: 5760bp; fragments: 53870; full length: 0 (>=5184bp)
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ed g 1bed fm Lbed 0 0 nbed g Lbed fm 2.bed 0 0 belnfa After TEtrimmer Extended plot Blue lines are boundaries

size: 6068bp; fragments: 49069; full length: 0 (>=5461.2bp)
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TE: rnd_1 family 543
size: 2100bp; fragments: 5293; full length: 48 (>=1890bp)
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After TEtrimmer ORF and PFAM domain plot
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Before TEtrimmer ORF and PFAM domain plot
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E consensus before TEtrimmer (bp)
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