Start crop Point

MSA length = 2634
CTAT@---T7CT T AATE T THBA - -BTACBCABT CTATIE- - - - - - - - - - - - c o m oo AGAGCGTTTJATGAATGGATC
TTATTATTHT - —MT“AAETTIA— —ITITTTAL— - ATARCAAAGATATTTAJJACTCAAGAGATACAATTGTTTACCTTTTCCTTCATC- - - - - - - - - - AGAGCGTTTTATGAATGGATC
-------------------------------------------------------------------------------------------------------------- AGAGCGTTTJATGAATGGATC
-------------------------------------------------------------------------------------------------------------- AGAGCGTTTTATGAATGGI|TC
------------------------------------------------------------ AGAGCGTTTTATGAATGGATC
O - L e e T AGAGCGTTTTATGAATGGATC
------------------------------------------------------------ AGAGCGTTTTATGAATGGATC
------------------------------------------------------------ AGAGCGTTTTATGAATGJaTC
CAAAGATATTTAAACTCAAGAGATACAATTGTTTACITTTTCCTTCATC - - - - - --- AGAGCGTTTTATGAATGGATC
-------------------------------------------------------------------------------------------------------------- AGAGCGTTTTATAATGGATC
-------------------------------------------------------------------------------------------------------------- AGAGCJTTTTATGAATGGATC
------------------------------------------------------------ AGAGCGTTTTATGAATGGATC

CTATTATT- —TTIA-T-TIAAAGIATTIA ABTHRCTTGT TATABCAAAGATATTTAAACTCAAGAGATACAATTGTTTACCTTTIITCCTTCATC - - - - - - - - - - AGAGCGTTTTATGAATGGATC
--------------------------------- TTITG TT---- CAIAIATATTTIAA.CAAIAIATAIAATTITTTAICTT TCC.CITI— e —AGAGCGTTTTATGAAIGGATC
-------------------------------------------------------------------------------------------------------------- AGAGCGTTTTATGAATGGATC
AT TTTTTA CAAAGATATTTAAACTCAAGAGATACAATTJTTTACCTTTTCCTTCATC - - - - - - - - - AGAGCGTTTATGAATGGATC
CTATTATC- - - - THANAG TTTTTA CAAAGATATTTAAACTCAAGAGATABAATTGTTTACCTTJTCCTTCATC - - - - - - - - - AJBGCGTTTTATGAATGGATC
IEATIACCTCCT TRAAAAATT CAAAGATATTTAAACTCAAGAGATACAATTGTTTCCTTTRTCCTTCATC- - -------- AGAGCGTTTTATGAATGGATC
AT-AT---CT AAATT CAAAJATATTTAAACTCAAGAGATACAATTGTTTACCTTTTCCTTCA- = - -« -« - - - - - AGAGCGTTTTATGAATGGATC
------------------------------------------------------------ AGAGCGTTTIATGAATGGATC
CAAAGATATTTAAACTCAAGAGATACAATTGTTTACCTTTJTCCTTCATC - - - - - - - - AGAGCGTTTTATGAATGGATC
------------------------------------------------------------ AGAGCGTTTTATGAATGGATC

TRABTACT - - CAAAJATATTTAAACTCAAGAGATACAATTGTTTACCTTTIRTCCTTCATC - - - - - - - - - - AGAGCGTJTTATGAATGGA
TTATTrTTTTTA CAAAGATITTTAAACTCAAGAGATIRAATTGTTTACCTTTRT CTTCATC - - - - - - - - - AGAGCGTTTTATGAATGGATC
TIAIT———TTTT CAAAGATATTTAAACTCAAGAGATACAATTGTTTACCTTTITCCTTCATC - - ------- - AGAGCITTTTATGAATGGATC
TT---ATTTTCT CAAAGATATTTAAACTCAAGAGATACAATTGTTTACCTTTITCCTTCATC - - ------- - AGAGCGTTTTATGAATGGATC
CAAAGATATTTAAACTCAAGAGATAAATTGTTTACCTTTTCCTTCATC- - - - - - - - - - AGAGCGTTTTATGAAJCljATC
---------------------------------------------------------------- AGAGCGTTTTATGAATGGATC
- - AAAIAIAT.AAICTCAAGAGATACAATTGTTTACCTTTITCCTTCATI ---------- AIAGCGTTTTATGAATGGATC
TT@TABTT@A - - ACBAAGATATT TAAACTCAAGAGATACAATTGT TTICCTT T - - o c o e me e m oo AGAGCGTTTTATGAATGGATC
TTTTGITTTAIA CAAAGATATTTAAACTCAAJAGATACAATTGTTTACCTTTTCCTTCATC - - - - - - - - AGAGCGTTTTATGAATIGATC
------------------------------------------------------------------------------------------------------------- AGAGCGTTTTATGAATGGATC
TTATEATTTTCTHA TTERTHAAAANAT TTT CAAAGATATTTAAACTCAAGAGATACAATTGTTTACCTTTITCCTTCATC- - - - - - -~ - - AJAGCGTTTTATGAATGGATC
T.!ATCTC— —“TT"AIGAL f fTITI‘ CAAAGATATTTAAACTCAAGAGATACAATTGTTTACCTTTITCCTTCATC ---------- AGAGCGTTTTATGAATGGATC

-------------------------------------------------------------------------------------------------------------- AGAGCGTTTTATGAATGGATC

------------------------------------------------ Al - - - - ---AGAGCGTTTTATGAATGGATC
ACTCAMTC- - - -lICAAAGATATTTAAACTCAAGAGATACAATTGTTTACCTTTIITCCTTCATC- - - - - - - - - - AJAGCGTTTTATGAATGGATC

TTTT‘ CAAAIATATTTAIAITCAAIAGATACAATTITTTACITT‘TCITTIATC ---------- AGAGCGTTTTATGAATGGATC
------------------------------------------------------------ AGAGCGTTTTATGAATGGAJC
CAAAGATATTTAAACTCAAGAGATACAATTGTTTACCTTTITClTTCATC- - -------- AGAGCGTTTTATGAATGGATC

AAGATAITTIAACTCIAGAGATACIATTGTTTACCTTTITCCTTCATC ---------- AGAGCGTTTTATGAATGIATC
------------------------------------------------------------ AGAGCGTTTTATGAATGGATC
CAAAGATATTTAAACTCAAGAGATACAATTGTTTACCTTTlrccTTcAfjc---------- AGAGCGTTTTATGAATGGATC
-------------------------------------------------------------------------------------------------------------- AGAGCGTTTTATGAATGGATC
ClJAAATATTTAAACTCAAGAGATACAATTGTTTACCTTTITCCTTCATC - - - - - - - - - AGAGCJTTTTATGAATGGATC

CAAAGATATTTAAACTCAAGAGATACAATTGTTTACCTTTTCCTTCATC---=------ AGAGCGTTTTATGAATGGATC
AJATATTTAAACTCAAGAGATACAATTGTTTACCTTTTCCTTCATC- - - - - - - - - - AGAGIJGTTTTATGAATGGATC
------------------------------------------------------------ AJAGCGTTTTATGAATGGATC
------------------------------------------------------------ AGAcGTTTTATGATGGATC

TIATTACTTT— —IA-T-TIAIAAIATTIA— —ITTCTTA TTIA— - CAAAGATATTTAAACTCAAGAGATACAATTGTTTACCTTTITCCT.ATC ---------- AGAGCGTTTTATGAATGGATC
-------------------------------------------------------------------------------------------------------------- AGAGCGTTTTATGAATGGATC
AAAABAIEE - - - - - TTTAR- - - Alj-JCAAAGATATTTAAACTCAAGAGATACAA- - - TTTACCTTTITCCTTCATC- - - - - - - - - - AGAGCGTTTTATGAATGGATC

AAGGIRBT T A——ITTTTTAI——TA—— CAAAGATATTTAAACTCAAGAGATACAATTGTTTACCTTTITCCTTCATC ---------- AGAGCGTTTTATGAATGGATC
------------------------------------------------------------------------------------------------------------- AGIGCGTTTTATGAATGGATC
GraTT----- AAARARTIAAR T TTTTG CAAAGATATTTAAACTCAAGAGATACAATTGTTTACCTTTITCCTTCATC - - ------- - AGAGCGTTTTATGAATGGATC
T-ABTERTTC- I . . LAAAIAITIA— A€TTTTG CAAAGATATTTAAACTCAAGAGATACAATTGTTTACCTTTITCCTTCATC - - ---- -~ - - AGAGCGTTTTATGAATGGATC
----------------------------------- TATTTA CAAAGATATTTAAACTCAAGAGATACAATTGTTTACCTTTITCCTTCATC----------AGAGCGTTTTATGAATGGATC
ACTTA CAAAGATATTTAAACTCAAGAGATACAATTGTTTACCTTTITCCTTCATC - - ---- -~ - - AGAGCGTTTTATGAATGGATC

------------------------------------------------------------ AGAGCGTTTTATGAATGGATC

T- —ICTTC——IA.T‘TIAAHAITIAAT TATTTA AAAGATATTTAAACTCAAGAGATACAATTGTTTACCTTTIITCCTTCATC---------- AGAGCGTTTTATGAATGGATC
CTHTTATTTTCTHA TTIETHRAABARATTHA - -BlTTTCA CAAAGATATTTAAACTCAAGAGATACAATTGTTTACCTTTITCCTTCATC - - ------ - - AGAGCGTTTTATGAATGGATC
----------------------------------- TTTTTA CAAAGATATTTAAACTCAAGAGATACAATTGTTTACCTTTITCCTTCATC----------AJAGCGTTTTATGAATGGATC
T- ATIATTTT——IA. m f A--BTBcTTA CAAAGATATTTAAACTCAAGAGATACAATTGTTTACCTTT TCCTTCAIC ---------- AGAGCGTTTTATGAATGGATC
-------------- AT CAAAGATATTTAAACTAAGAGATACAATTGTTTACCTTTITCCTTCATC- - - -~ -----AGAGCGTTTTATGAATGGATC

CAAAGATATTTAAACTCAAGAGATACAATTGTTTACCTTTHMTCCTTCATC-=-=-=-=------ AGAGCGTTTTITGAATGGATC

C-ATTACTTC- - CAAAGATATTTAAACTCAAGAGATACAATTGTTTACCTTTHMTCCTTCATC-=-=-=-=------ AGAGCGTTTTATGAATGGATC
————— AT---CT THAAAA T CAAAGATATTTAAIC.AAGAGATACAATTGTTTACCTTT TCCTTCATC----------AGAGCGTTTTATGAATGGATC
TTAITACTTTTT T AIA ATT TT-ATA AAAGATATTTAAACTCAAGAGATAIAATTGTTTACCTTT TCCTTCATC---=-=--=-=--- AGAGCGTTTTATGAATGGATC

-ABTTT@TC
----------------------------- AT T——LATTTAITT——TA e e e e eeee e eeaa- .. AGAGCGTTTTATGAATGGATC
-------------------------------------------------------------------------------------------------------------- AGAGCGTTTTATGAATGGATC
TBcTRG CAAAGATATTTAAACTCAAGAGATACAITTGTTTACCTTTITCCTTCATC ---------- AGAGCGTTTTATGAATGGATC

T—ATTACTIC—— A AAA A--
A T AAGG

TTATTATT - - - - A--

T- ATTITCTT——IA-TT.TIAAAA ATTITAAITATTCA

TCTCA CAAAGATATTTAAACTCAAGAGATACAATTGTTTACCTTTHMTCCTTCATC-=-=-=-=------ AGAGCGTTTTATIAATGGATC
TTTCG CAAAGATATTTAAACTCAAGAGATACAATTGTTTACCTTTHMTCCTTCATC-=-=-=-=------ AGAGCGTTTTATGAATGIATC
———————————————————————————————————————————————————————————— AGAGCGTTTTATGAATGGATC
CAAAGATATTTAAACTCAAGAGATACAATTGTTTACCTTTHMTCCTTCATC-=-=-=-=------ AGAGCGTTTTATGAATGGATC

ATTHA- - - - CAAAGATATTTAAACTCAAGAGATACAATTGTTTACCTTTHMTCCTTCATC-=-=-=-=------ AGAGCGTTTTATGAATGGATC
CAAAGATATTTAAACTCAAGAGATACAATTGTTTACCTTTHMTCCTTCATC-=-=-=-=------ AGAGCGTTTTATGAATIGATC
CAAAGATATTTAAACTCAAGAGATACAATTGTTTACCTTTHMTCCTTCATC-=-=-=-=------ AGAGCGTTTTATIAATGGATC
CAAAGATATTTAAACTCAAGAGATACAATTGTTTACCTTTHMTCCTTCATC-=-=-=-=------ AGAGCGTTTTATGAATGGATC
CAAAGATATTTAAACTCAIGAGATACAATTGTTTACCTTT TCCTTCATC---=-=--=-=--- AGAGCGTTTTATGAATGGATC
CAAAIATATTTAAACTCAAGAGATACAATTGTTTACCTTT TCC--=-- e s mm e m e o AGAGCGTTTTATGAATGGATC
CAAAGATATTTAAACTIAAGAGATACAATTGTTIACCTTT TCCTTCATC---=-=--=-=--- AGAGCGTTTTATGAATGGATC

CAAAGATATTTAAACTCAAGAGATACAATTGTTTACCTTT
CAAAGATATTTAAACTCAAGAGATACAATTGTTTACCTTT
CAAAGATATTTAAACTCAAGAGATAIAATTGTTTACCTTT

TCCTTCATC-=--ccom--- AGAGCGTTTTATGAATGGATC
TCCTTCATC----cmnn-- AGAGCGTTTTATGAAIGIATC
TCCTTCATC-=--ccom--- AGAGCGTTTTATGAATGGATC

TTARTRTT--CT----c oo
T TATTTTCTIA-T.T.AAA

End crop Point

!

TTGTATCTCCCGAGTTTAAATATCTTTG
TTGTATCTCCCAGTTTAAATATCTTTG
TTGTAICTCICGAGTTTAAATATCTTTG
TTGTATCTCCCGAGTTTAAATATCTTTG
TTGTATCTCCCGAGTTTAAATATTTTG
TTGTATCTCCCGAGTTTAAATATCTTTG
TTGTETCTCCCGAGTTTAAATATCTTTG
TTGTATCTCCCGAGTTTAAATATCTTTG
TTGTATCTCCCGAGTTTAAATATCTTTG
TTHTATCTCCCGAGTTTAAATATCTTTG
TTITATCTCCCGAGTTTAAATATCTTTG
TTGTATCTICCGAGTTT-TATCTTTG
TTITATCTCCCGAGTTTAAATATCTTTG
TTITATCTCCCGAGTTTAAATATCTTTG
TTGTATCTCCCGAGTTTAAATATCTTTG
TTGTATCTCCCGAGTTTAAATATCTTTG
TTGTATCTCCCGAGTTTAAATATCTTTG
TTGTATCTCCCGAGTTTAAATATCTTTG
TTGTATCTCCCGAGTTTAAATATCTTTG
TTGTATCTCCCGAGTTTAAATATCTTTG
TTGTATCTCCCGAGTTTAAATATCTTTG
TTGTATCTCCCGAGTTTAAATATCTTTG
TTGTITCTCCCGIGTTTAAATATCTTTG
TTGTATCTCCCGAGTTTAAATATCTTTG
TTGTATCTCCCGAGTTTAAATATCTTTG
TTGTATCTCCCGAGTTTAAATATCTTTG
TTGTATCTCCCGAGTTTAAATATCTTTG
TTGTATCTCCCGAGTTTAAATATCTTTG
TTGTATCTCCCGAGTTTAAATATCTTTG
TTGTATCTCCCGAGTTTAAATATCTTTG
TTGTATCTCCCGAGTTTAAATATCTTTG
TTGTATCTCCCGAGTTTAAATATCTTTG
TTGTATCTCCCGAGTTTAAATATCTTTG
TTGTATCTCCCGATTTAAATATCTTTG
TTGTATCTCCCGAGTTTAAATATCTTTG
TTGTATCTCCCGAGTTTAAATATCTTTG
TTGTATCTCCCGAGTTTAAATATCTTTG
TTGTATCTCCCGAGTTTAAATATCTTTG
TTGTATCTCCCGAGTTTAAATATCTTTG
TTGTATCTCCCGAGTTTAAATATCTTTG
TTGTATCTCCCGAGTTIAIATATCTTTG
TTGTATCTCCCGAGTTTAAATATCTTTG
TTGTATCTCCCGAGTTTAAATATCTTTG
TTGTATCTCCCGAGTETAAATATCTTTG
TTGTATCTCCCAGTTTAAATATCTTTG
TTGTATCTCCCGAGTTTAAATATCTTTG
TTTATCTCCCGAGTTTAAATATCTTTG
TTGTATCTCCCGAlTTTAAATATCTTTG
TTGTATCTCCCGAITTTAAATATCTTT
TTGTATCTCCCGAGTTTAAATATCTTTG
TTGTATCTCCCGAGTTTAAATATCTTTG
TGTATCTCCCGAGTTTAAATATCTTTG
TTGTATCTCCCGAGTTTAAATATCTTTG
TTGTATCTCCCGAGTTTAAATATCTTTG
TTGTATCTCCCGAGTTTAAATATCTTTG
TTGTATCTCCCGAGTTTAAATATCTTTG
TTGTATCTCCCGAGTTTAAATATCTTTG
TTGTATCTCCCGAGTTTAAATATCTTTG
TTGTATCTCCCGAGTTTAAATATCTTTG
TTGTATCTCCCGAGTTTAAATATCTTTG
TTGTATCTCCCGAGTTTAAATATCTTTG
TTGTATCTCCCGGTTTAAATATCTTTG
TTGTATCTCCCGAGTTTAAATATCTTTG
TTGTATCTCCCGAGTTTAAATATCTTTG
TTGJATCTCCCGAGTTTAAATATCTTTG
TTGTATCTCICGAGTTTAAAIATCTTT
TTGTATCJCCCGAGTTTAAATATCTTTG
TTGTATCTCCCGAGTTTAAATATCTTTG
TTGTATCTCCCGAGTTTAAATATCTTTG
TTGTATCTCCCGAGTTTAAATATCTTTG
TTGTABCTCCCGAGTTTAAATATCTTTG
TTGTATCTCCCGAGTTTJAATATCTTTG
TTGTATCTCCCGAGTTTAAATATCTTTG
TTGTATCTCCCGAGTTTAAATETCTTTG
TTGTATCTCCCGAGTTTAAATATCTTTG
TTGTATCTCCCGAGTTTAAATATCTTTG
TTGTATCTCCCGAGTTTAAATATCTTTG
TTGTATCTCCCJAGTTTAAATATCTTTG
TTGTATCTCCCGAGTTTAAATATCTTTG
TTGTATCTCCCJAGTTTAAATATCTTTG
TTGTATCTCCCGAGTTTAAATATCTTTG
TTGTATCICCIGAGTTTAAATATCTTT
TTGTATCTCCCGAGTTTAAATTCTTTG
TTGTETCTCCCGAGTTTAAATATCTTTG
TTGTATCTCCCGAGTTTAAATATCTTT

TTICTITT ---BATTEGTA

> > > > > > > >

TTAIT - -AAA
--TA- -WTHTHAE - - AA -
TT.C TAAA
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] fm_1.bed 0 O n.bed g 1l.bed fm 2.bed 0O O bcIn.fa_aln.fa_cl.fa
size: 2634bp; fragments: 1669; full length: 0 (>=2370.6bp)
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d g Lbed fm Lbed 0 0 nbed g Lbed fm 2.bed 0 0 beln.fa After TEtrimmer Extended plot Blue lines are boundaries

size: 2946bp; fragments: 1534; full length: 0 (>=2651.4bp)
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divergence to consensus (%)
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TE: rnd_1 family 11

size: 249bp; fragments: 279; full length: 203 (>=224.1bp)
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After TEtrimmer ORF and PFAM domain plot
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Before TEtrimmer ORF and PFAM domain plot
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