
Start crop Point End crop Point

MSA length = 2634
C T A T C - - - T T C T AGA T AA T AAC TGGAA T C T T AA - - C T ACGCAGT C T A T TG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AGAGCGT T T CA TGAA TGGA T CA T TGT A T C T CCCGAGT T T AAA T A T C T T TGACA T AA T T T CCCA T CC - - - TGACAACAAA TGT T - - - - - - - - - - - - - - - - -
T T A T T A T T A T - - T AA T T T T AC T CGAAA T A T T AA - - T T C T T T AGG - - A T ACCAAAGA T A T T T ACAC T CAAGAGA T ACAA T TGT T T ACC T T T T T CC T T CA T C - - - - - - - - - - AGAGCGT T T T A TGAA TGGA T CGT TGT A T C T CCC T AGT T T AAA T A T C T T TGG - - - - - - - - - - - - - - - - - - T AC T T ACGA T C T T T T C T T T T - - - GA T T CGT A
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AGAGCGT T T CA TGAA TGGA T CA T TGT AGC T C T CGAGT T T AAA T A T C T T TGGA T AAAAACC T AAA T T - - - T T AGACAGA TG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AGAGCGT T T T A TGAA TGGT T CGT TGT A T C T CCCGAGT T T AAA T A T C T T TGG - - T AA T T T T T T T AC T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - G - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AGAGCGT T T T A TGAA TGGA T CA T TGT A T C T CCCGAGT T T AAA T A T T T T TGGGT - - GT T CC T AGAA T AAA TGT TGAAAAACACA - - - - - - - - - - - - - - - - -
C T C T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AGAGCGT T T T A TGAA TGGA T CGT TGT A T C T CCCGAGT T T AAA T A T C T T TGG - - T - - T T T T TGAGT T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T T C T T A T T T - - - - C - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AGAGCGT T T T A TGAA TGGA T CA T TGTGT C T CCCGAGT T T AAA T A T C T T TGT A T CAGT A T T T CACC T - - - AAGAAACGCCCAC - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AGAGCGT T T T A TGAA TGCA T CA T TGT A T C T CCCGAGT T T AAA T A T C T T TGA - - T AACCA T TGAAC T - - - CAAGACAA T TG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T CAAAGA T A T T T AAAC T CAAGAGA T ACAA T TGT T T AC T T T T T T CC T T CA T C - - - - - - - - - - AGAGCGT T T T A TGAA TGGA T CGT TGT A T C T CCCGAGT T T AAA T A T C T T TGT A T T - - T A T T T AAGT T AAA - - T A T CAAAC TGCAC - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AGAGCGT T T T A T T AA TGGA T CA T T T T A T C T CCCGAGT T T AAA T A T C T T TGC - - - - A T CAAA T A TGGACGAAAAAACAC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AGAGCC T T T T A TGAA TGGA T CGT T T T A T C T CCCGAGT T T AAA T A T C T T TGGA T T AGCGT T AAAACCGA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - C - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AGAGCGT T T T A TGAA TGGA T CA T TGT A T C T T CCGAGT T T T T C T A T C T T TGA T A - - A T CACCAAGT C T CCCAAC T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
C T A T T A T T - - T T T AGT T T AAA T T AAAGAA T TGA - AA T CC T TGAA T T A T A T CAAAGA T A T T T AAAC T CAAGAGA T ACAA T TGT T T ACC T T T C T CC T T CA T C - - - - - - - - - - AGAGCGT T T T A TGAA TGGA T CA T T A T A T C T CCCGAGT T T AAA T A T C T T TGAGC TGGCA T T T AAAA T AAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AA T A T TGTGA T T - - - - CCAGAAA T A T T T CAAACCAA T AAA T A T AA T T A T T T AGC T T CC T CCGCCGT T - - - - - - - - - - AGAGCGT T T T A TGAAAGGA T CGT T A T A T C T CCCGAGT T T AAA T A T C T T TGGC T - - - - - - - - - - - - - - - - GCA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AGAGCGT T T T A TGAA TGGA T CA T TGT A T C T CCCGAGT T T AAA T A T C T T TGTGT TGGT T TGT AGC T T AA TGT AAAGCA T C T AGC - - - - - - - - - - - - - - - - -
GT A T T - - - - - - - GACAACAAA T CGAACAA T T A T - - C T T T T T AACGT A - - T CAAAGA T A T T T AAAC T CAAGAGA T ACAA T T A T T T ACC T T T C T CC T T CA T C - - - - - - - - - - AGAGCGTGT T A TGAA TGGA T CA T TGT A T C T CCCGAGT T T AAA T A T C T T TGGT T - - T T A T T T T AAA T AAAAAGAAA TGAGA T CCCC - - - - - - - - - - - - - - -
C T A T T A T C - - - - AGA T T T T TGT T A T AGTGT T CA - - C T T T T T AGT T CA TGGCAAAGA T A T T T AAAC T CAAGAGA T AGAA T TGT T T ACC T T CA T CC T T CA T C - - - - - - - - - - ACGGCGT T T T A TGAA TGGA T CA T TGT A T C T CCCGAGT T T AAA T A T C T T TGA T A - - A T A TGT AGC T T AAA T AA T T A T AA T T T C T C T T - - - - - - - - - - - - - -
A T A TGACC T CC TGGCCGC T T A T AAAAA T A T T T C - - AC T T T T AGT T T A T A T CAAAGA T A T T T AAAC T CAAGAGA T ACAA T TGT T TGCC T T T C T CC T T CA T C - - - - - - - - - - AGAGCGT T T T A TGAA TGGA T CA T TGT A T C T CCCGAGT T T AAA T A T C T T TGGT T - - A T AC T T T AA - - - - - - GCAAA TGAAAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
AGA T - A T - - - C T T T T T AA T AAGT T T AA T A T T AA - - - - - - - - - - - - T - - CCCAAAAA T A T T T AAAC T CAAGAGA T ACAA T TGT T T ACC T T T C T CC T T CA - - - - - - - - - - - - AGAGCGT T T T A TGAA TGGA T CA T TGT A T C T CCCGAGT T T AAA T A T C T T TGGG - - - AA TGCC T AAC - - - - - - - - - G - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - C T T AAGGAC T T A - GG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AGAGCGT T T CA TGAA TGGA T CA T TGT A T C T CCCGAGT T T AAA T A T C T T TGGT T - - A T A T C T CAGA T AAACGGAGAAA T T T T TGGT - - - - - - - - - - - - - - -
- - AA T A T T - - T TGAA T AA T T T TGA TGA T C T T A T - ACGC T T T AA T T C - - - T CAAAGA T A T T T AAAC T CAAGAGA T ACAA T TGT T T ACC T T T C T CC T T CA T C - - - - - - - - - - AGAGCGT T T T A TGAA TGGA T CA T TGT A T C T CCCGAGT T T AAA T A T C T T TGA T T T AA T T C TGT T AA T - - - - ACAA T C T A T CA T T - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - ACC T T CGT T T T - - - C - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AGAGCGT T T T A TGAA TGGA T CA T TGT A T C T CCCGAGT T T AAA T A T C T T TGGCA T AC T A T T T AGGC T TGA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
T CAC T AC T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T A T AC T T T TGA T T T A T AACAAAAA T A T T T AAAC T CAAGAGA T ACAA T TGT T T ACC T T T T T CC T T CA T C - - - - - - - - - - AGAGCGT A T T A TGAA TGGAA TGT TGTGT C T CCCGGGT T T AAA T A T C T T TGGT T - - GTGTGT TG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
T T A T T C T T T T T T AAGTGGAC T T T AGAA T C T T AA - - T T TGT TGA T T T A - - CCAAAGA T T T T T AAAC T CAAGAGA T T T AA T TGT T T ACC T T T C T AC T T CA T C - - - - - - - - - - AGAGCGT T T T A TGAA TGGA T CA T TGT A T C T CCCGAGT T T AAA T A T C T T TGG - - T A - T ACA T TGAA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
T CAC T - - - T T T T AAA T T T CGA T T AAAAAA TGAG - - A T T A T C T A T T T A - - T CAAAGA T A T T T AAAC T CAAGAGA T ACAA T TGT T T ACC T T T C T CC T T CA T C - - - - - - - - - - AGAGC T T T T T A TGAA TGGA T CA T TGT A T C T CCCGAGT T T AAA T A T C T T TGCC T T AGT T T T T TGACAAAAGA T TGAAGA TGA T T CC T A T T - - - - - - - - - - -
T T - - - A T T T T C T AAA T C T T TGAAAAGT T T T CAAA - GCAC T CAA T T T A - - CCAAAGA T A T T T AAAC T CAAGAGA T ACAA T TGT T T ACC T T T C T CC T T CA T C - - - - - - - - - - AGAGCGT T T T A TGAA TGGA T CA T TGT A T C T CCCGAGT T T AAA T A T C T T TGCGT - - GC T T T C T AGAC - - - GA T ACAAGGT - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
T T - - - A T T - - - - - - - - - - - - - - - AAAGT A T T AA - - - - - - - - - - - - - - - ACCAAAGA T A T T T AAAC T CAAGAGA T A T AA T TGT T T ACC T T T C T CC T T CA T C - - - - - - - - - - AGAGCGT T T T A TGAACGT A T CA T TGT A T C T CCCGAGT T T AAA T A T C T T TGA T A - - - - - - - - - - - - - - - - CAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
T - AC T C T T - - T T AAA T C T T T T CAAA T A T T T T A T - AA T ACC T AC T T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AGAGCGT T T T A TGAA TGGA T CA T TGT A T C T CCCGAGT T T AAA T A T C T T TGAA T T AA T A T T T T TGA T - - - GACCAGT T C T TGT T T A TGT T A T AAAAA T T A T
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - C - - CGT AAAAAGA T CAAAGC T CAAGAGA T ACAA T TGT T T ACC T T T C T CC T T CA T T - - - - - - - - - - AAAGCGT T T T A TGAA TGGA T CA T TGT A T C T CCCGAGT T T AAA T A T C T T TGT T - - - A T T T AC T AA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
C T T T T C T CCA - - AA T A T AGCA T T AGAAAC T CGT CAGA T T C T AGT T CA - - ACGAAGA T A T T T AAAC T CAAGAGA T ACAA T TGT T T T CC T T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AGAGCGT T T T A TGAA TGGA T CA T TGT A T C T CCCGAGT T T AAA T A T C T T TGGT T - - A T T T C T TGA T - - - - AA T A TGGCAACA - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - T A T T CC T T A T AAA T AAA T T T A T AAA T T T TGT T T T AAACCAAAGA T A T T T AAAC T CAAAAGA T ACAA T TGT T T ACC T T T C T CC T T CA T C - - - - - - - - - - AGAGCGT T T T A TGAA T TGA T CA T TGT A T C T CCCGAGT T T AAA T A T C T T TGA T T T AGTGTGTGCAC T - - - T AGAAGTGAAAC T T - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - C - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AGAGCGT T T T A TGAA TGGA T CA T TGT A T C T CCCGAGT T T AAA T A T C T T TGGT T TGC T TGT T T AAA T AAAGGCACAAAAGTGT T T T T CA - - - - - - - - - - - -
T T A T AA T T T T C T AAAAGT T T T T T AAAACA T T TGAA T C T T T CCGT C T T T ACCAAAGA T A T T T AAAC T CAAGAGA T ACAA T TGT T T ACC T T T C T CC T T CA T C - - - - - - - - - - AAAGCGT T T T A TGAA TGGA T CA T TGT A T C T CCCGAGT T T AAA T A T C T T TGC T A - - A T T T TGGAGT T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
T T CC T A T C T C - - TGGT A T TGAAGAGGAGGT CCA - CGT T A T AAA T T T - - - CCAAAGA T A T T T AAAC T CAAGAGA T ACAA T TGT T T ACC T T T T T CC T T CA T C - - - - - - - - - - AGAGCGT T T T A TGAA TGGA T CGT TGT A T C T CCCGA T T T T AAA T A T C T T TGG - - CA - TGC T T AAGT C - - - CGCAAAGCAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AGAGCGT T T T A TGAA TGGA T CGT TGT A T C T CCCGAGT T T AAA T A T C T T TG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AGAGCGT T T T A TGAA TGGA T CGT TGT A T C T CCCGAGT T T AAA T A T C T T TGGC T - - A T A T T C T A T T T AA T AGACA T TGT C T AC - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - A T T - - - - - - - AACC T TGGA T T AAGT T A T T AGA T AAAC T CAA T C - - - - CCAAAGA T A T T T AAAC T CAAGAGA T ACAA T TGT T T ACC T T T C T CC T T CA T C - - - - - - - - - - AAAGCGT T T T A TGAA TGGA T CA T TGT A T C T CCCGAGT T T AAA T A T C T T TGCA T - - - - - - - - - - - - - - - - AA TG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AA T T T T T T A T T - - - - ACAAA T A T A T T T A T AA T CAA T AGA T ACAA T T A T T T ACA T TGT T C T T T T A T C - - - - - - - - - - AGAGCGT T T T A TGAA TGGA T CA T TGT A T C T CCCGAGT T T AAA T A T C T T TGGT T - - GC T CGT TGT T T AGGGGCGCAAAGA T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - G - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AGAGCGT T T T A TGAA TGGACCA T TGT A T C T CCCGAGT T T AAA T A T C T T TGGT T TGGT T T C T T AGC T - - - GAGGT T CA T TGAGT - - - - - - - - - - - - - - - - -
C T A T T - - - - - - - AAACA - - - - - - AGAAGA TGAAA T A TGT T TGGT T T T - - T CAAAGA T A T T T AAAC T CAAGAGA T ACAA T TGT T T ACC T T T C T C T T T CA T C - - - - - - - - - - AGAGCGT T T T A TGAA TGGA T CA T TGT A T C T CCCGAGT T T AAA T A T C T T TGGGA T AAC T T T T AAAC T AAAAA T T T ACAGGAA T T T C T T T - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A - - - - C T CCACCC T A - A T AGAAGA T AA T TGAAC T CGAGAGA T ACGA T TGT T T ACC T T T C T CC T T CA T C - - - - - - - - - - AGAGCGT T T T A TGAA TGT A T CA T TGT A T C T CCCGAGT T CAGA T A T C T T TGA T T - AACAAC TGA T A T AGA T C TGT AAAACCGT C - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CAAAAAA TGG - - T T T T TGAA T C - - - - C - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AGAGCGT T T T A TGAA TGGA T CA T TGT A T C T CCCGAGT T T AAA T A T C T T TG - - - - - GTGA T T T AA T CAAA T CGC T A T AAC T T T T - - - - - - - - - - - - - - - - -
GT - - - - - - - - CGT AGCC T TGT T A - - - - - - - - - - - AA T T T T T AGT C - - GA T CAAAGA T A T T T AAAC T CAAGAGA T ACAA T TGT T T ACC T T T C T CC T T CACC - - - - - - - - - - AGAGCGT T T T A TGAA TGGA T CA T TGT A T C T CCCGAGT T T AAA T A T C T T TGGTG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AGAGCGT T T T A TGAA TGGA T CA T TGT A T C T CCCGAGTGT AAA T A T C T T TGGT T - - T T A T ACCAAGAAAACGT CAAAGACGGC T - - - - - - - - - - - - - - - - -
T T A T TGT C T T - - GAGAAAC - - T T AAGGAC T T A T AA T T T A T T T A T C T A - ACCCAAAA T A T T T AAAC T CAAGAGA T ACAA T TGT T T ACC T T T C T CC T T CA T C - - - - - - - - - - AGAGCC T T T T A TGAA TGGA T CA T TGT A T C T CCC T AGT T T AAA T A T C T T TGT A T - - - - - - - - - - - - - - - - - A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T A T CAAAGA T A T T T AAAC T CAAGAGA T ACAA T TGT T T ACC T T T C T CC T T CA T C - - - - - - - - - - AGAGCGT T T T A TGAA TGGA T CA T TGT A T C T CCCGAGT T T AAA T A T C T T TGGT - - - A T ACA T AGACC - - - CGCGAACGC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GTGAAA T T CA - - T T T T T CA T T T - - - - T TGGAAA T A T T T AAAC T CAAGAGA T ACAA T TGT T T ACC T T T C T CC T T CA T C - - - - - - - - - - AGAGAGT T T T A TGAA TGGA T CGT T A T A T C T CCCGAGT T T AAA T A T C T T TGGA T T AGCAGT T CA T T T AAC T AGC T ACAA - - A T A T C - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAAGCGT T T T A TGAA TGGA T CA T TGT A T C T CCCGAA T T T AAA T A T C T T TGCGA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CGA T T - - - - A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AGAACGT T T T A TGCA TGGA T CA T TGT A T C T CCCGAA T T T AAA T A T C T T T AA - - - - GT T C T CCAACC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
T CA T T AC T T T - - AAA T T TGT T T T ACAA T A T T CA - - T T T C T T AA T TGA - - CCAAAGA T A T T T AAAC T CAAGAGA T ACAA T TGT T T ACC T T T T T CC T C T A T C - - - - - - - - - - AGAGCGT T T T A TGAA TGGA T CGT TGT A T C T CCCGAGT T T AAA T A T C T T TGGGA T A - C T T T T T AGC T AAACA T T T A T AA TGAC T T T T ACC - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AGAGCGT T T T A TGAA TGGA T CGT TGT A T C T CCCGAGT T T AAA T A T C T T TGG - - - - - - - - - - - - - - - - - - T C - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - A T T AA T C T - - A T A T T T T T T A T AAAAAACCGC - - - - - T T T A T - - - AC - CCAAAGA T A T T T AAAC T CAAGAGA T ACAA - - - T T T ACC T T T T T CC T T CA T C - - - - - - - - - - AGAGCGT T T T A TGAA TGGA T CGA TGT A T C T CCCGAGT T T AAA T A T C T T TGGGT T AGT C T C T AGG - - AAAAGT CAA T ACA TGT CA T T A T TGACAAAAAA T A
- - - - - - - - - - - - - - - - - T T TGAGAAGGTGT T T A - - T T T T T T AA - - T A - - CCAAAGA T A T T T AAAC T CAAGAGA T ACAA T TGT T T ACC T T T T T CC T T CA T C - - - - - - - - - - AGAGCGT T T T A TGAA TGGA T CGT TGT A T C T CCCGAGT T T AAA T A T C T T TGA - - T A - - T T C T AAG - - AA - AAA T AA TGA TGAGT - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AGGGCGT T T T A TGAA TGGA T CGT TGT A T C T CCCGAGT T T AAA T A T C T T TGGA T TGT C T T T T AAA T T AAAAGAAAAAAAAAA T T A T T AA - - - - - - - - - - - -
GT A T T - - - - - C T T A T CC T T CGT T - AAA T AC T CACAA T T T T TGGT C - A - GCCAAAGA T A T T T AAAC T CAAGAGA T ACAA T TGT T T ACC T T T T T CC T T CA T C - - - - - - - - - - AGAGCGT T T T A TGAA TGGA T CGT TGT A T C T CCCGAGT T T AAA T A T C T T TGT T T - - - - - - - - - - - - - - - - T A T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
T - AA TGA T T C - - T AGT C T A T A T TGAAAAAA T AA - - AC T T T TGA T T T A - - T CAAAGA T A T T T AAAC T CAAGAGA T ACAA T TGT T T ACC T T T T T CC T T CA T C - - - - - - - - - - AGAGCGT T T T A TGAA TGGA T CGT TGT A T C T CCCGAGT T T AAA T A T C T T TGG - - T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T A T T T AC T C - AAACCAAAGA T A T T T AAAC T CAAGAGA T ACAA T TGT T T ACC T T T T T CC T T CA T C - - - - - - - - - - AGAGCGT T T T A TGAA TGGA T CGT TGT A T C T CCCGAGT T T AAA T A T C T T TGGCACAGT T T CA T AGGC - - - A T T T CGT ACA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
T C T T T A T - - - - - - - - T T T T T T T T AGAGT T T T T T - - T AAC T T AA T A T T - - GCAAAGA T A T T T AAAC T CAAGAGA T ACAA T TGT T T ACC T T T T T CC T T CA T C - - - - - - - - - - AGAGCGT T T T A TGAA TGGA T CGT TGT A T C T CCCGAGT T T AAA T A T C T T TGG - - - - - T T T T T - - - - - - - - - - T T T C - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - C - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AGAGCGT T T T A TGAA TGGA T CGT TGT A T C T CCCGAGT T T AAA T A T C T T TGC T T - - A T T T T AAAAACAAA TGT T TGT AA TGA T AC T T - - - - - - - - - - - - - -
T - CA - T C T T C - - CA T AC T C T T T T AAA T T AGTGAA TGT A T T T AA T T T A - - CAAAAGA T A T T T AAAC T CAAGAGA T ACAA T TGT T T ACC T T T T T CC T T CA T C - - - - - - - - - - AGAGCGT T T T A TGAA TGGA T CGT TGT A T C T CCCGAGT T T AAA T A T C T T TGC - - T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
C T T T T A T T T T C T AAC T A T T T C T T AA T A T A T T T A - - AC T T T CAA T T CA - - CCAAAGA T A T T T AAAC T CAAGAGA T ACAA T TGT T T ACC T T T T T CC T T CA T C - - - - - - - - - - AGAGCGT T T T A TGAA TGGA T CGT TGT A T C T CCCGAGT T T AAA T A T C T T TGG - - AA - T C T T TGGT T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T T T T T AA - - G - - - CCAAAGA T A T T T AAAC T CAAGAGA T ACAA T TGT T T ACC T T T T T CC T T CA T C - - - - - - - - - - ACAGCGT T T T A TGAA TGGA T C T T TGT A T C T CCCGTGT T T AAA T A T C T T TGGT T T AAGA T TGAAAC T AAACGAA TGCAGA T T C TGT CG - - - - - - - - - - - - -
T - A T AA T T T T - - AA T T T T T C T T T T AAGTGT T AA - - A TGC T T AAC T T A - - CCAAAGA T A T T T AAAC T CAAGAGA T ACAA T TGT T T ACC T T T T T CC T T CAAC - - - - - - - - - - AGAGCGT T T T A TGAA TGGA T CGT TGT A T C T CCCGAGT T T AAA T A T C T T TGG - - T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - GC T T T AAGT AGA T AA T T CAAACC T C T AAA T T T A - - CCAAAGA T A T T T AAAC T T AAGAGA T ACAA T TGT T T ACC T T T T T CC T T CA T C - - - - - - - - - - AGAGCGT T T T A TGAA TGGA T CGT TGT A T C T CCCGAGT T T AAA T A T C T T TGC - - - - - T T C T T T T AC T AAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GT - - - - - - - - - - - - T A - - T CAAAGA T A T T T AAAC T CAAGAGA T ACAA T TGT T T ACC T T T T T CC T T CA T C - - - - - - - - - - AGAGCGT T T T T TGAA TGGA T CGT TGCA T C T CCCGAGT T T AAA T A T C T T TGA - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
C - A T T AC T T C - - C T A T C TGT AA T AAACGGT T AAA - A T T T T T AAAA T A T - CCAAAGA T A T T T AAAC T CAAGAGA T ACAA T TGT T T ACC T T T T T CC T T CA T C - - - - - - - - - - AGAGCGT T T T A TGAA TGGA T CGT TGT A T C T C T CGAGT T T AAAAA T C T T T AG - - T A - T T T C T CAG - - AAAAA T ACACAACA T T T T C - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - A T - - - C T AA T T AA T AC T CAAAA TGC T AG - - - - - - - - - - - - - - - ACCAAAGA T A T T T AA T CAAAAGAGA T ACAA T TGT T T ACC T T T C T CC T T CA T C - - - - - - - - - - AGAGCGT T T T A TGAA TGGA T CA T TGT A T CACCCGAGT T T AAA T A T C T T TGACC - - A T T CAGAAGC T AAC TGCA TGAAAA T T T - - - - - - - - - - - - - - - - - -
T T AC T AC T T T T T A T A T A T T T T T T T A T ACA T T AC - AGT T T C TGA T T - A T ACGAAAGA T A T T T AAAC T CAAGAGA T A T AA T TGT T T ACC T T T T T CC T T CA T C - - - - - - - - - - AGAGCGT T T T A TGAA TGGA T CGT TGT A T C T CCCGAGT T T AAA T A T C T T TGGGA T A T T T T C T T T A T T - - - CA TGGAAA TGAAA T - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T A T - - GAA T T T AC T T - - T A T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AGAGCGT T T T A TGAA TGGA T CGT TGT A T C T CCCGAGT T T AAA T A T C T T TGG - - - - A T T T AGCAGT T AAAAGTGGAGACGAA T - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AGAGCGT T T T A TGAA TGGA T CGT TGT A T C T CCCGAGT T T AAA T A T C T T TGC - - GA - C T C T T CAA - - - - - AGT C T AA T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T CC T AGA T T AA - - CCAAAGA T A T T T AAAC T CAAGAGA T ACAGT TGT T T ACC T T T T T CC T T CA T C - - - - - - - - - - AGAGCGT T T T A TGAA TGGA T CGT TGT AGC T CCCGAGT T T AAA T A T C T T TG - - - AAAGT T TGCCA T CAAAAAGT TGT AGT AA T T - - - - - - - - - - - - - - - - -
T - A T T AC TGC - - GAACGT TGACGT AAA T C T T AA - - CGT C T CAAA T T T - - GCAAAGA T A T T T AAAC T CAAGAGA T ACAA T TGT T T ACC T T T T T CC T T CA T C - - - - - - - - - - AGAGCGT T T T A T AAA TGGA T CGT TGT A T C T CCCGAGT T T T AA T A T C T T TGTGT T A - - - - - - - - - - - - - - T AAC T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
T T A T T A T T - - - - T AC T A T T T A T CAAGGAC TGCA - - CGT T T CGT T T T - - - GCAAAGA T A T T T AAAC T CAAGAGA T ACAA T TGT T T ACC T T T T T CC T T CA T C - - - - - - - - - - AGAGCGT T T T A TGAA TGAA T CGT TGT A T C T CCCGAGT T T AAA T A T C T T TGGAC - - A T A T TGGAA T C - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AGAGCGT T T T A TGAA TGGA T CGT TGT A T C T CCCGAGT T T AAA TGT C T T TGGT T - - GT T T T T T A T T T - - - GA T T T ACAAGA T T - - - - - - - - - - - - - - - - - -
T - A T T T T C T T - - AAAC T T TGGT CAAAAAA T T A T AAGT A T T CAAC T - A - ACCAAAGA T A T T T AAAC T CAAGAGA T ACAA T TGT T T ACC T T T T T CC T T CA T C - - - - - - - - - - AGAGCGT T T T A TGAA TGGA T CGT TGT A T C T CCCGAGT T T AAA T A T C T T TGA - - T A - T T T CACAA - - ACGGA T ACGGGAAAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GAAAA T T AA - - - - CC T T AAC - T A - A T CAAAGA T A T T T AAAC T CAAGAGA T ACAA T TGT T T ACC T T T T T CC T T CA T C - - - - - - - - - - AGAGCGT T T T A TGAA TGGA T CGT TGT A T C T CCCGAGT T T AAA T A T C T T TGC T - - - ACACC TGGC T T - - - GT TGA T AG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
T T - - - - - - T T - - GA T CC T T T C T T - - - - - - - - - - - - CC T CC T AGT C T AA - ACAAAGA T A T T T AAAC T CAAGAGA T ACAA T TGT T T ACC T T T T T CC T T CA T C - - - - - - - - - - AGAGCGT T T T A TGAA T TGA T CGT TGT A T C T CCCGAGT T T AAA T A T C T T TGGG - T A - CA T ACCAG - - - - - AC T C T C T AC TGCC TGT TGT CA TGT A T A TGT A
T AGA T C T T T T - - AAA T A T T T AAAA TGGT A T T AGA TGT A T T CAAGT A - - - CCAAAGA T A T T T AAAC T CAAGAGA T ACAA T TGT T T ACC T T T T T CC T T CA T C - - - - - - - - - - AGAGCGT T T T A T T AA TGGA T CGT TGT A T C T CCCCAGT T T AAA T A T C T T TG - GT T A - TGT T T T AA - T CACGA T AGAAAA TGACAC T - - - - - - - - - - - - - - -
- - A T T A T T - T - - T ACCCGT T C T T A - - - - - - - - - - - - - - T T T AG - - - A - - CCAAAGA T A T T T AAAC T CAAGAGA T ACAA T TGT T T ACC T T T T T CC T T CA T C - - - - - - - - - - AGAGCGT T T T A TGAA TGGA T CGT TGT A T C T CCCGAGT T T AAA T A T C T T TGA - - - - - - - - - - - - - - - - - - CAACA T CACA T A T CA T T A T TGACGAAAAA T A
- - - - - - - - - - - - - - - - - T T T T TGA T T AAA T T ACA TGT A TGCCGT T T A - AGCAAAGA T A T T T AAAC T CACGAGA T ACAA T TGT T T ACC T T T T T CC T T CA T C - - - - - - - - - - AGAGCGT T T T A TGAA TGGA T CGT TGT A T C T CCCCAGT T T AAA T A T C T T TGGT A T T A T T T T T T A T CCAAAAAAGT AAAA T T A T T CA - A T T - - - - - - - - - - -
GCGT T A T T - - - - C T A T AC T T C T CAAGA T C T TGA - - T A TGT CAGT T T A - - CCAAACA T A T T T AAAC T CAAGAGA T ACAA T TGT T T ACC T T T T T CC - - - - - - - - - - - - - - - - AGAGCGT T T T A TGAA TGGA T CGT TGT A T C T CCCGAGT T T AAA T A T C T T TGGA T T A - TGTGT AAAC - AAAAGT CCGAAA T TGT T T T AG - - - - - - - - - - - - -
T T A T T A T - T A - - GAAAGC T TGT CAAGGAGT T T A T A T T C T T T T A T - T A - ACCAAAGA T A T T T AAAC T T AAGAGA T ACAA T TGT T CACC T T T C T CC T T CA T C - - - - - - - - - - AGAGCGT T T T A TGAA TGGA T CA T TGT A T CCCC TGAGT T T AAA T A T C T T T ACG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CAGT CGAA T CGAGAGT CA T CA T T T T A - T ACAAAGA T A T T T AAAC T CAAGAGA T ACAA T TGT T T ACC T T T T T CC T T CA T C - - - - - - - - - - AGAGCGT T T T A TGAA TGGA T CGT TGT A T C T CCCGAGT T T AAA T T T C T T TGGT A T A - - - - - - - - - - - - - - AAA T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
T T AC T C T T - - C T - - - - - - - - - - - AAAAAACAAAAAGT T T T A T A T T - - - AACAAAGA T A T T T AAAC T CAAGAGA T ACAA T TGT T T ACC T T T T T CC T T CA T C - - - - - - - - - - AGAGCGT T T T A TGAAAGAA T CGT TGTGT C T CCCGAGT T T AAA T A T C T T TGA T A - - A T T C T T CAA T T - - - TGT T AGT AAGAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
T CGA T A T T T T C T AA T AAA T C T T T CAAAGA T TGA - - T T T T T T AA T - CA - ACCAAAGA T A T T T AAAC T CAAGAGA T A T AA T TGT T T ACC T T T C T CC T T CA T C - - - - - - - - - - AGAGCGT T T T A TGAA TGGA T CA T TGT A T C T CCCGAGT T T AAA T A T C T T T T A TG - AACAAGTGAC T C - AAAAAAA T AAA T CA - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
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 size: 2634bp; fragments: 1669; full length: 0 (>=2370.6bp)
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No TE domain detected

After TEtrimmer 2634 bp
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 size: 2946bp; fragments: 1534; full length: 0 (>=2651.4bp)
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After TEtrimmer Extended plot Blue lines are boundaries
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 size: 249bp; fragments: 279; full length: 203 (>=224.1bp)
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No TE domain detected
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