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] uf.bed g 1.bed fm 1.bed O O bcIn.fa_aln.fa_cl.fa gs.fa ce.fa_se

size: 10870bp; fragments: 3893; full length: 0 (>=9783bp)
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/ 577.fasta.b.bed uf.bed g 1.bed fm 1.bed O O bcin.fa_aln.fa_cl.i
size: 11285bp; fragments: 3806; full length: 0 (>=10156.5bp)
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TE: It 1 famiy 577 Before TEtrimmer 5733 bp

size: 5733bp; fragments: 114; full length: 20 (>=5159.7bp)
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After TEtrimmer ORF and PFAM domain plot
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Before TEtrimmer ORF and PFAM domain plot
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[E consensus before TEtrimmer (bp)

5000

4000

3000

2000

1000

Dotplot

(windowsize = 25, threshold = 50.00 09/10/25)

RN

AN

.
‘ .
. .
.
’ .
.
’ R4
.
.
., ¢
L 4 ’
.
4
”s
’
.
’” .
¢
‘o
.
: s
¢
.
”r
’
vy

-~ .
’
4
“s
.
¢ ¢ P

” 2, /. *
(IR “ 2.
’
R
.
k4
’
L4
’
.
’
.
’
.
.
. 7,
’
’
. .
k4
.
*? ; ’
¢ 27
.
k4
”
’
s 7
[
4
k4
.
’
o o’ ’
’
v’
’
’
’
¢ .
.
. /7
P PR’
i
/7 ‘,
’
k4
’
’
4
4
4 ’, 7
pA
. Z 7.

2 ’ ¢ e’ 7 ’ . ’ " ’
’ ’ Ve 4 4 k4 rd ’
’ . . v o P 5, F Z
’
’ ’ ‘ ’ 4 . .
. ’ .
. . . ¢
s ’ ’
¢ ’ 7 s k4 P ’ .
.
’ . . / .
.
‘ . . ‘ ’ ‘
. ’ . ’
: ‘. /
.
4 . .. / ’
144 ’ .. ’ . ¢ ¢, $ . ’
. .
V4 4 . . . ¢ s 4
‘ . PIRA . 4 ” .
’ v . . . . ’ . ’ 24
’ . . A ‘ IR
. ’ ¢, ’ . . ’ ’ o o . 4 oo,
. . .
’ . ’ .
. . ¢
* . , ’ . . 7 . . . ’ ¢+
. .
. /
. ¢,
’ , ? . P v
’ . . ¢ 4 . .
’ ¢ ¢ k4
‘ ¢ L ‘ ’
7 . 4 . 1/& ‘ . ‘ ¢’
. . .
R4 4
’ , . . f V4 s . ”
’ ’ 4 ¢ ’ ’ ., ’ ”
’ k4 ’ ¢ L4 . . o °
P ’ ’ [ v /s
. .
’ R4 ’
. . . ’ . 4 ;
P4 4 P4 4 ¢
. . 4 ’ s . 7 rd
’ ’ . i4
4 . 4 ’
4 o’ P s Ve
% . . . 2 0, . ’ . . R4 b4
. . ’ . , ’
LA 4 L4 ’ ’
’ . ‘% ¢ 7’ 3 [
~ .
.
P . ‘ .
’ ’ P ’ ¢ ”
¢ .
" ”, ’ 4 /7 ¢ . 4 . -’ ’ . ’ rop o
’ ’ . .
N k4 ’ . '; ’ [ .
’ v ’
P ,/ L, . R ‘o,
’ . g 4 %
’,: . . v e J 7 s 7 . ’ ’, ‘4 ‘, , %
¢ R
. ’ s * ¢ o
4 . 4 .
s . ’
. ’ . .
7 ’ ,' 4 ra ‘ L4 ‘ ’ ’ / ‘ : “
.
¢ P % L, . , ey
4 k4 ’ k4
’ / . 4 . ’ ’ v,
’ ’ 4 , ’
,/ ‘., ¢ ., 2 ,
.
7/ . . . 4 . ¢ - v’
’ ’ . P
. 4 ’ s . "I
. o, ’ . . . , . . . - .
. . . . % % /%
“ s’ s 4 (a4 2 $ 2. 2! e 22 4 %¢ Y 4 ]

Sa

3000

4500

6000 7500 9000 10500

TE consensus after TEtrimmer (bp)



