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AAAGT T CGGC T T AGTGT T T TGGCAGC T C T AACAA T AC TGT CAAG - - - - - GTGT A T T AC TGGT TGCA T AAC TGCA T AC TGC T AAACAA T C T CAACGTGCA T - - - - - - - - - - AAGT A T T T T A T AGTGAGT T T AAA T AGTGGACCCACGGAA T CCGT AACAA T A T T T T T T A T T A T A T CGGAAGGACAGGGTGT T T AGGT CACCAGT CCAGC TG
C T AGAGA T A T CAAGT A T ACAGAA - - - - - - - - - AA T A T TGT CAAG - - - - - GTGT A T T AC TGGT TGCA T AAC TGCA T TGGCC T ACA T AACCGCAACGTGCA T - - - - - - - - - - AAGT A T T T T A T CGTGAC T T T AAA T AGTGGACCCACGGAA T CCGT AACAA T A TGA T AAAA - - - - - - T AAA TGAAA TGAGT T T C T AA - - - - - - - - - - - - - - A
T A T AA T CGAA T AAAAA T AA TGA - T A T T A T A T A T A T A T TGT CAAG - - - - - GTGT A T T AC TGGT TGCA T AAC TGCA T AC TGC T AAAAAA T CGCAA TGTG - - - - - - - - - - - - - AAGT A T T T T A T CGTGAGT T T AAA T AGTGGACCCACGGAA T CCGT A T A T A T A T A T A T A T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T A T A T A T A T A
- - - - - - GCAA T A T ACC T T C TG - - T AA T T A T A T T A T AA TGT CAAG - - - - - GTGT A T T AC TGGT TGCA T AAC TGCA T AC TGC T AAAAAA T CACAAAGT AAA T - - - - - - - - - - AAGT A T T T T A T CGTGAGT T T AAA T AGTGGACCCACGGAA T CCGT AACAA T AA T A T A T AA T A - - - - T T T T CAA T A T T CAAC T CCA T CAAC TGGT ACAGA T A
- - - - - - - - - - - ACA T CC T ACGA T CCAAGC T T CCA T AC TGT CAAGAAAA T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAGT A T T T T A T CGTGAGT T T AAA T AGTGGACCCACGGAA T CCGT AACAA T ACCA T AC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T A T CA - - - - AC T A T T T T AAGG - - - - - A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
GA T AAAA T AC T AAAA TGT T T A - T T AA T T CA T AAGT A T TGT CAAG - - - - - GTGT A T T AC TGGT TGCA T AAC TGCA T TGGCC T ACA T AACCGCAACGTGCA T - - - - - - - - - - AAGT A T T T T A T CGAGAC T T T AAA T AGTGGACCCACGGAA T CCGT AACAGT A T T A T AAAA T ACCCAAA T AAAACA TGT AA TGT ACA T TGA - GAAACCC TGC
GA T AA T A T A T T A T T AAACGGT - T ACA T AAA TGCA T A T TGT CAAG - - - - - GTGT A T T AC TGGT TGCA T AAC TGCA T TGGCC T ACA T AACCGCAACGTGCA T - - - - - - - - - - AAGT A T T T T A T CGTGAGT T T AAA T AGTGGACCCACGGAA T CCGT AACAA T A T - - - - - - - - - - - - - - - T T T T AAAAC TGAA T AA T AA T AA - GAC T T AA T T A
GGCACAACA T T A T TGAC T T TGA - GAGT T T AAACA T A T TGT CAAG - - - - - GTGT A T T AC TGGT TGCA T AAC TGCA T AC TGC T AAAAAA T CGCAAAGT AAA T - - - - - - - - - - CAGT A T T T T A T CGTGAGT T T AAA T AGTGGACCCACGGAA T CCGT AACAA T A T CAA T A T A - - - - - - CC T AAAA T ACAAA TGT T TGGGAA - - GAAAAA TGT A
CACA T T A TGC T AAACGC - - - - A - - AA T C TGA T AA T A T TGT CAAG - - - - - GTGT A T T AC TGGT TGCA T AAC TGCA T TGGCC T ACA T AACCGCAACGTGCA T - - - - - - - - - - AAGT A T T T T A T CGTGAC T T T AAA T AGTGGACCCACGGAA T CCGT AACAA T A T AA T ACAC T A - - T T A T A T AAA T AAA T AA T T A T AAAGA - - - - - - - - - - - -
AAAAACCAAA TGAAAA T T T T A - CCAAGA TGT A TGT AGCGC T AAA - - - - - A TGT A T T AC TGGT TGCA T AAC TGCA T TGGCC T ACGT AACCGCAACGTGCA T - - - - - - - - - - AAGT A T T T T A T CGTGAC T T T AAA T AGTGGACCCACGGAA T CCGT AACAA T A T TGT A T T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AA T A T AA T T T
T T AGAAA TGACGA T AA T T - - - - - A T T T AC T A T AA T A T TGT CAAGTGT A T A TGT A T T AC TGGT TGCA T AAC TGCA T TGGCC T ACGT AACCGCAACGTGCA T - - - - - - - - - - AAGT A T T T T A T CGTGAC T T T AAA T AGTGGACCCACGGAA T CCGT AACAA T A T T T T ACA T T C T C T T AGTGGAACA T AGGGC T T CAGT AAACGT T T TGGGCG
T T AAGTGCAGT AGCA T T T TGG - T AAGT A T - - - AA T A T TGT CAAG - - - - - GTGT A T T AC TGGT TGCA T AAC TGCA T TGGCC T ACA T AACCGCAACGTGCA T - - - - - - - - - - AAGT A T T T T A T CGTGAC T T T AAA T AGTGGACCCACGGAA T CCGT AACAA T A T AAA T AA T - A T A - - - - - - - - - - - - - - - T T T T T T - - - - A - AAAC T A T T C T
AC TGAAAAAA T AAAAAAC T T TG - GT T A T AA T T AGT A T TGT CAAG - - - - - GTGT A T T AC TGGT TGCA T AAC TGCA T TGGCC T ACA T AACCGCAACGTGCA T - - - - - - - - - - AAGT A T T T T A T CGTGAC T T T AAA T AGTGGACCCACGGAA T CCGT AACAGT A T A T A T T TG - - - - - - A T T AA T A TGA T CAAC T T T T CAGAA - AA T T TGT AAA
AGT AGGAGAA T A T AA T CAGC T A T - - TGGT T T T CA T A T TGT CAAG - - - - - GTGT A T T AC TGGT TGCA T AAC TGCA T AC TGC T AAAAAA T CACAAAGT AAA T - - - - - - - - - - AAGT A T T T T A T CGTGAC T T T AAA T AGTGGACCCACGGAA T CCGT AACAA T A - - - - - - - - T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
AGT T T T AAA T T A T AGT T T T - - - T T T T T CA T A T AA T A T TGT CAAG - - - - - GTGT A T T AC TGGT TGCA T AAC TGCA T AC TGC T AAAAAA T CACAAAGT AAA T - - - - - - - - - - AAGT A T T T T A T CGTGAGT T T AAA T AGTGGACCCACGGAA T CCGT AACAA T A - - - - - - - - T A T - - - - - - - - - - - T T ACAGT T T TGGT T A - - - - - - - - - - - -
AGT T T T AAA T T A T AGT T T T - - - T T T T T CA T A T AA T A T TGT CAAG - - - - - GTGT A T T AC TGGT TGCA T AAC TGCA T AC TGC T AAAAAA T CACAAAGT AAA T - - - - - - - - - - AAGT A T T T T A T CGTGAGT T T AAA T AGTGGACCCACGGAA T CCGT AACAA T A - - - - - - - - T A T - - - - - - - - - - - T T ACAGT T T TGGT T A - - - - - - - - - - - -
T T T AA TGAAA T A T A T A T CAGA - - AAC T A T AAAAA T A T TGT CAAG - - - - - GTGT A T T AC TGGT TGCA T AAC TGCA T TGGCC T ACA T AACCGCAACGTGCA T - - - - - - - - - - AAGT A T T T T A T CGTGAGT T T AAA T AGTGGACCCACGGAA T CCGT AACAA T A T TGT T AAA - - - - - - AA T A T AAGAAAAA T C T CAAAA T T A T CA T C T A T AAA
A T AAAAGCACGGT A T A T T AGT A T AAAA T T AAACGT A T TGT CAAG - - - - - GTGT A T T AC TGGT TGCA T AAC TGCA T TGGCC T ACA T AACCGCAACGTGCA T - - - - - - - - - - CAGT A T T T T A T CGTGAGT T T AAA T AGTGGACCCACGGAA T CCGT AACAGT A T T A T A - - - - - - - - - TGGAACCGAAAGAAACA T TGT T A - - AA T A T AAA T T
CCGAGC T CA TGA T C T ACCAAA - - - - - - A T AAAGA T A T TGT CAAGTGT A T A TGT A T T AC TGGT TGCA T AAC TGCA T TGGCC T ACGT AACCGCGACGTGCA T - - - - - - - - - - AAGT A T T T T A T CGTGAC T T T AAA T AGTGGACCCACGGAA T CCGT AACAA T A TG - - - - - - - - - - - - GA T T T T AGAGGGACCCC - - - - - - - T - - - - - - - - - -
ACCAA T C T AA T AA TGT - - - - - - T AA T T A T T AAAA T A T TGT CAAG - - - - - GTGT A T T AC TGGT TGCA T AAC TGCA T TGGCC T ACA T AACCGCAA TGTGCA T - - - - - - - - - - AAGT A T T T T A T CGTGAC T T T AAA T AGTGGACCCACGGAA T CCGT AACAA T A T AAAAACGT C TG - - - - - A T CACAGT T AA T T A T T AAAAA - GAA T CAGCCC
T CGA T AA T T T TGGCAA TGTGA - T T A T AG - - - - AA T AC TGT CAAG - - - - - GTGT A T T AC TGGT TGCA T AAC TGCA T TGGCC T ACA T AACCGCAACGTGCA T - - - - - - - - - - AAGT A T T T T A T CGTGAC T T T AAA T AGTGGACCCACGGAA T CCGT AACAA T ACGAA TGAG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CAGACAGTG
- - - - - AAAGT T A T A T T T T T T T A T T AAGGGT T AAA T A T TGT CAAG - - - - - GTGT A T T AC TGGT TGCA T AAC TGCA T AC TGC T AAAAAA T CACAAAGT AAA T - - - - - - - - - - AAGT A T T T T A T CGTGAC T T T AAA T AGTGGACCCACGGAA T CCGT AACAA T A T C T T T ACA T A T A T T TGC T T CA T T T AA TGT A T ACAGGGA - A T TGT AAGT A
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GCGGCGA TGCGT AA TGT CAAG - - - - - GTGT A T T AC TGGT TGCA T AAC TGCA T TGGCC T ACA T AACCGCAACGTGCA T - - - - - - - - - - AAGT A T T T T A T CGTGAGT T T AAA T AGTGGACCCACGGAA T CCGT AACAGT AA T AAACCC - - - - - - T C T CACA T C TGT T A T CCC T T T T C - - AAAA T T A T T A
T A T T AAAAAC T A T A T T T T T CG - T AA T AA T C T T T A T A T TGT CAAG - - - - - GTGT A T T AC TGGT TGCA T AAC TGCA T TGGCC T ACA T AACCGCAACGTGCA T - - - - - - - - - - AAGT A T T T T A T CGTGAC T T T AAA T AGTGGACCCACGGAA T CCGT AACAA T A T TGT T T AA T A - A T T A T T CGCAA TGA T AGT T TGTGACAAGGCCGT AAA T A
CACGT TGCGGT - - - - - - - - - - - T TGACAA - - - - - T AC TGT CAAGTGT A TG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAGT A T T T T A T CGTGAGT T T AAA T AGTGGACCCACGGAA T CCGT AACAA T AC T A T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CAA
- - - - - - A T A T T AAA T - - - - - - - - - - - - - - - A T AA T A T TGT CAAG - - - - - GTGT A T T AC TGGT TGCA T AAC TGCA T TGGCC T ACA T AACCGCAACGTGCA T - - - - - - - - - - AAGT A T T T T A T CGTGAC T T T AAA T AGTGGACCCACGGAA T CCGT AACAA T A T A T T AA T T T A TGC T T T T C T T A T AAACAAA T A T A T AGAA T - - - - - - GT T A
ACGACAA T A T T A T AAA T T A - - - - - - - - - - - T T T A T AA TGT CAAG - - - - - GTGT A T T AC TGGT TGCA T AAC TGCA T AC TGC T AAAAAA T CACAAAGT AAA T - - - - - - - - - - AAGT A T T T T A T CGTGAGT T T AAA T AGTGGACCCACGGAA T CCGT AACAA T AA T T TGT AACA T A T C T C TGT CGCGAACAGA T A T AAC TGC T ACAGT CC T T A
- - - - - - - - A T T T CAA T T T - - - - - - - GGT T T AACA T AC TGT CAAG - - - - - GTGT A T T AC TGGT TGCA T AAC TGCA T AC TGC T AAAAAA T CACAAAGT AAA T - - - - - - - - - - AAGT A T T T T A T CGTGAGT T T AAA T AGTGGACCCACGGAA T CCGT AACAA T ACAA T - - - - T A - - - - - - - - - CA T C T AAAA T T T AGGT AG - - AAA T T T AC T C
T T T AAAAAAA T AAAA T TGT T T AC - - - - - C T A T AA T AA TGT CAAG - - - - - GTGT A T T AC TGGT TGCA T AAC TGCA T AC TGC T AAAAAA T CACAAAGT AAA T - - - - - - - - - - AAGT A T T T T A T CGTGAC T T T AAA T AGTGGACCCACGGAA T CCGT AACAA T AA T A T T AG - T A T - - - - - - - - - C T CAAAAGT T AAGA TGT - - TGT AAAGT T T
GA T T T T ACA T CAAAA T T T CAA - TGT AA T AGA T T A T A T TGT CAAG - - - - - GTGT A T T AC TGGT TGCA T AAC TGCA T TGGCC T ACA T AACCGCAACGTGCA T - - - - - - - - - - AAGT A T T T T A T CGTGAC T T T AAA T AGTGGACCCACGGAA T CCGT AACAA T A T T T AGC T T T C T A T T T CCAGA T CACA T AGT T TGAA TGAA - - - - - - - - - - -
- - - - - - ACAGT AAA T C T CAC TGT AAAA T AC T T AA T AC TGT CAAG - - - - - GTGT A T T AC TGGT TGCA T AAC TGCA T TGGCC T ACA T AACCGCAACGTGCA T - - - - - - - - - - AAGT A T T T T A T CGTGAC T T T AAA T AGTGGACCCACGGAA T CCGT AACAA T AC T T T AAAA - - - - - - - - CCCAACA T T T AGT TGT CAGCA - - - - - - - AA T T T
TGT T T T AAACAAA T A T T T AAA - - TGT C T T AAAAACA T TGT T T T AACA T TG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CAGT A T T T T A T CGTGAGT T T AAA T AGTGGACCCACGGAA T CCGT AACAGT A T T T T CAA T - - - - - - AAAA T AAAAAAAAAC T CAC T T CAA TGCCGT T A T TG
A TGAGAGCA T T AAAA T T A - - - - - T T T AAAGA T AGT A T TGT CAAG - - - - - GTGT A T T AC TGGT TGCA T AAC TGCA T AC TGC T AAAAAA T CACAAAGT AAA T - - - - - - - - - - AAGT A T T T T A T CGTGAGT T T AAA T AGTGGACCCACGGAA T CCGT AACAGT A TGA - - - - - - - - - - - - - - - - - AGACAAAGGT CCAA T T C - - GT T C T C TGT T
TGAAC T ACGT T AAA T T CC T T A - G - AA T AAAAA T A T A T TGT CAAGTGT A TG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAGT A T T T T A T CGTGAGT T T AAA T AGTGGACCCACGGAA T CCGT AACAA T A T T AA - - - - - - - A T T AA T T T T A T AGA T AAACGTGGCAA - - - - - - - - - CGA
T T T AC T C T ACAAACAACAGAA - - - - - - - - AAGAAAA T T A T AGAA T CAA T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T T T T A T T - - - - - - - - - - - - - GGAAAAAC T - - - - - - - A T - T TGT TGT T T
T T T AGCGT T C T AAGGCGGTGT - - - - - - - - - - - - - T A T TGT CAAGTGT A TG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAGT A T T T T A T CGTGAC T T T AAA T AGTGGACCCACGGAA T CCGT AACAA T A TGT T T T CG - ACAG - - - T CCAAAGCAAACCA - T AACAAG - T AAAAGT CAA
AAAGAAACA T T - - - - - - - - - - - - T AA T AAAAA TGT A T TGT CAAG - - - - - GTGT A T T AC TGGT TGCA T AAC TGCA T AC TGC T AAAAAA T CACAAAGT AAA T - - - - - - - - - - AAGT A T T T T A T CGTGAGT T T AAA T AGTGGACCCACGGAA T CCGT AACAGT A TGA T TGAAAAAA T T AAGAAGACGAA T AA T T A T T T AAA - - A T A T AAAAAA
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GGAAGAA T A T TGT CAAGTGT A T A TGT A T T AC TGGT TGCA T AAC TGCA T TGGCC T ACGT AACCGCAACGTGCA T - - - - - - - - - - AAGT A T T T T A T CGTGAGT T T AAA T - - TGGACCCACGGAA T CCGT AACAA T A T AAA T A TG - - - - - - T AGT A T CAAAGAGC TGT AGAAAAGA - - - - - - - - - -
ACAAAAACACCCC T A T T T C T - - - - - - - GAAA T CA T A T TGT CAAGTGT A T A TGT A T T AC TGGT TGCA T AAC TGCA T TGGCC T ACGT AACCGCAACGTGCA T - - - - - - - - - - AAGT A T T T T A T CGTGA T T T T AA T T AGTGGACCCACGGAA T CCGT AACAA T A T T T T T CAG - - - - - - GT T AAAACA TGCAAA T A T T T TGA T T - - - - - AGT CG
- - - - - - - - - T T AAACAC T C TG - T AAAA T TGAAAA T A T TGT CAAG - - - - - GTGT A T T AC TGGT TGCA T AAC TGCA T TGGCC T ACA T AACCGCAACGTGCA T - - - - - - - - - - AAGT A T T T T A T CGTGAC T T T AAA T AGTGGACCCACGGAA T CCGT AACAA T A T T T CAAAA - - - - - - AGGT T T AGGTGTGA T AAACC T T A - - - - - - CAAA T T
GAAA T T AAA T T - - - - - - - - - - - T - - - - - - - - - - - T A T TGT CAAGTGT A TG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAGT A T T T T A T CGTGAC T T T AAA T AGTGGACCCACGGAA T CCGT AACAA T A T AAAACAA - - AA T T C T T T AAC T A T T AAGT A - - - - - - - A - TGA - - - - CAA
C T AAAGT TGAAAAAC T CGAAA - C - - - - - - - - ACA T AC TGT CAAG - - - - - GTGT A T T AC TGGT TGCA T AAC TGCA T TGGCC T ACA T AACCGCAACGGGCA T - - - - - - - - - - AAGT A T T T T A T CGTGAGT T T AAA T AGTGGACCCACGGAA T CCGT AACAA T AC T A T - - - - - - - - - - - - - - T CGAAAAGGC T T CCAAA T A - - T AAA T AA T CA
GAGA T AACGGT AAGA T TGGGAA - T AAGCAAAA T A T A T TGT CAAGTGT A T A TGT A T T AC TGGT TGCA T AAC TGCA T TGGCC T ACGT AACCGCAACGTGCA T - - - - - - - - - - AAGT A T T TGA T CGTGAGT T T AAA T AGTGGACCCACGGAA T CCGT AACAA T A T T T TGAGGT A T C T T C T CA T CA T ACAGT CCCAGGGC T T - - AGGGT AA T T C
T C T AAGGAAA T A - - - - - - - - - - - A T AA T T T A T AGT A T TGT CAAG - - - - - GTGT A T T AC TGGT TGCA T AAC TGCA T AC TGC T AAAAAA T CGCAAAGT AAA T - - - - - - - - - - AAGT A T T T T A T CGTGAC T T T AAA T AGTGGACCCACGGAA T CCGT AACAGT A TGAAAACGT A - - - - CC TGTGA T AAAAGAA T TGAAA T AA TGA T AAAAA TG
TGCGT CA TGT TGAGA T T T AA T - - T T TGGCAA T AA T A T TGT CAAG - - - - - GTGT A T T AC TGGT TGCA T AAC TGCA T TGGCC T ACA T AACCGCAACGTGCA T - - - - - - - - - - AAGT A T T T T A T CGTGAC T T T AAA T AGTGGACCCACGGAA T CCGT AACAA T A TGT TGAGT - - - - - - GGAA T AAGA T TGAA T C T CAACA T A - AACAGC TGCG
A T AAA T CGAAAAAAA TGCAG - - T AGGT A T A T TGA T A T TGT CAAG - - - - - GTGT A T T AC TGGT TGCA T AAC TGCA T TGGCC T ACA T AACCGCAACGTGCA T - - - - - - - - - - AAGT A T T T T A T CGTGAC T T T AAA T AGTGGACCCACGGAA T CCGT AACAA T A T AAAAA - - - GTGT T CA T A TGGCA T A TGT T T T T T - - - - A - GGAC T A T T CC
GAAAACAGAA T - - - - - - - - - - - - A T T C T T AA T AA T A T TGT CAAGTGT A T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AACC T CAACGTG - - T - - - - - - - - - - AAGT A T T T T A T CGTGAGT T T AAA T AGTGGACCCACGGAA T CCGT AACAA T A T CAA T AAG - - - - - - CA T T T T A T A TGACAAAA TGA T TG - - AAA TGGACCA
AC T AA T ACAC TGAACAACACAA - A T AAAA T AACA T A T TGT CAAG - - - - - GTGT A T T AC TGGT TGCA T AAC TGCA T TGGCC T ACA T AACCGCAACGTGCA T - - - - - - - - - - AAGT A T T T T A T CGTGAC T T T AAA T AGTGGACCCACGGAA T CCGT AACAA T A T T T AAAC T - - - - - - AACA T T ACAGAAA T T T CAAAAGAGT T AA T T T T T T A
- - - CA T CACACAACCACC T CG - AGA T T T CAA T A T T A T TGT CAAG - - - - - GTGT A T T AC TGGT TGCA T AAC TGCA T TGGCC T ACA T AACCGCAACGTGCA T - - - - - - - - - - AAGT A T T T T A T CGTGAC T T T AAA T AGTGGACCCACGGAA T CCGT AACA T T A T T T T AA - - - - - - - - CGGT AGAGGCGCAGCGGT ACCCG - - GGT ACAGGC T
T AC TGT A T AA T AAA TGC - - - - - T AAAC T A T A T AA T A T TGT CAAG - - - - - GTGT A T T AC TGGT TGCA T AACGGCA T TGGCC T ACA T AACCGCAACGT ACA T - - - - - - - - - - AAGT A T T T T A T CGTGAGT T T AAA T AGTGGACCCACGGAA T CCGT AACAA T A T T - - - - - - - - - - - - - - AAAAA T AAAGGACCAAAACCG - - - - - - - AAA T A
- - - T A T T T A T T AAACA T T - - - - - CAAGA TGT A TGT AGCGC T AAA - - - - - A TGT A T T AC TGGT TGCA T AAC TGCA T TGGCC T ACA T AACCGCAACGTGCA T - - - - - - - - - - AAGT A T T T T A T CGTGAGT T T AAA T AGTGGACCCACGGAA T CCGT AACAA T A T T T T CGA T - - - - - - ACGT T CACGCCAAC T T T T A T TGA - - GC TGC T A T T T
A T C T AAGT AA T AAGC T T CGAA - T A T AAACAA T AGT A T TGT CAAG - - - - - GTGT A T T AC TGGT TGCA T AAC TGCA T AC TGC T AAAAAA T TGCAAAGT AAA T - - - - - - - - - - AAGT A T T T T A T CGTGAGT T T AAA T AGTGGACCCACGGAA T CCGT AACAGT A T A T T AAACCA TGT T CGT TGCGT T TGGCGT T T CAGC T AAACA TGT CGTGC
C T AAAAGAAC TGCC T ACCAAC - - - - T CA T T AACA T A T TGT CAAGTGT A T A TGT A T T AC TGGC TGCA T AAC TGCA T TGGCC T ACGT AACCGCAACGTGCA T - - - - - - - - - - AAGT A T T T T A T CGTGAGT T T AAA T AGTGGACCCACGGAA T CCGT AACAA T A T - - - - - - - - - - - - - - - - - C T A T ACGTGCC T C - - - - - - - - - - - - - - - - - -
CGTGT AAAAA T A TGA TGT A - - - A - - T T T T A T A T A T A T TGT CAAG - - - - - GTGT A T T AC TGGT TGCA T AAC TGCA T AC TGC T AAAAAA T CACAAAGT AAA T - - - - - - - - - - AAGT A T T T T A T CGTGA T T T T AAA T AGTGGACCCACGGAA T CCGT AACAA T A T A T ACAAA T A T A T T - - - - - - A T A T A T AA T T CAAA T AAA - T A T T T A T T AA
AAAA T A T CAA T AA T A T T T ACAA T T A T A T CA T AAA T A T TGT CAAGTGT A T A TGT A T T AC TGGT TGCA T AAC TGCA T TGGCC T ACGT AACCGCGACGTGCA T - - - - - - - - - - AAGT A T T T T A T CGTGAC T T T AAA T AGTGGACCCACGGAA T CCGT AACAA T A TGT A TGT - - - - - - - T A T A T T AAAAAAAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
AC T T - - - - A T T A T AAC T T - - - - T - - T T AGAA T T A T A T TGT CAAG - - - - - GTGT A T T AC TGGT TGCA T AAC TGCA T AC TGC T AAAAAA T CACAAAGT AAA T - - - - - - - - - - AAGT A T T T T A T CGTGAC T T T AAA T AGTGGACCCACGGAA T CCGT AACAA T A - - - - - - - - T A - - - - - - - - - - - - - - ACAA T T T T AA T AA - - - - - - - - - - - C
TGT AAGGT CGTGGTGA T T AAC - A - - - - - - - - - - - T A T TGT CAAGTGT A TG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAGT A T T T T A T CGTGAC T T T AAA T AGTGGACCCACGGAA T CCGT AACAA T A T T A T T C T A - - T A T T C T T C T AAGAAA T A T T A - - - - - AG - - - - - - - - - T AA
GCAAAAA TGT T AAAAGT TGT T - - GT AAAAA T ACA T A T TGT CAAGTGT A T A TGT A T T AC TGGT TGCA T AAC TGCA T TGGCC T ACGT AACCGCAACGTGCA T - - - - - - - - - - AAGT A T T T T A T CGTGAGT T T AAA T AGTGGACCCACGGAA T CCGT AACAA T A TGT A T A TG - - - - - - ACCAAAAGT TGT AGT CA T T T - - - A - - - - - - - - - - -
AGAAACAAA T T A T AAA T T AAC - A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAGT A T T T T A T CGTGT T T T T AAA T AGTGGACCCACGGAA T CCGT AACAA T A TG - - - - - - - - - A T T T A T T C T AGA TGTGA T CAC T A T T T A - - - T T T T A T T A
T CCGAAAAAGT AGCAAAA T AA - C - - - - - - - - - CA T AGTGT CAAG - - - - - GTGT A T T AC TGGT TGCA T AAC TGCA T TGGCC T ACA T AACCGCAACGTGCA T - - - - - - - - - - GAGTGT T T TGT CGTGAC T T TGAA T AGTGGACCCGCGGAGT CCGT AACAA T AGGT A T T T A - - - - - - T T AAAAA T AAAGGA T T A T AC T A T - - T T AGACAAC T
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GT AAA T CA T AA T A T TGT CAAG - - - - - GTGT A T T AC TGGT TGCA T AAC TGCA T TGGCC T ACA T AACCGCAACGTGCA T - - - - - - - - - - AAGT A T T T T A T CGTGAC T T T AAA T AGTGGACCCACGGAA T CCGT AACAA T A T C T T AA T T - - - - - - TGCCGC T CGAA TGGC T T AAGT CG - - GA T ACGT C T A
- - - - - - - AAC T AAAAAC T AAA - CGAA T CAGAA T A T A T TGT CAAG - - - - - GTGT A T T AC TGGT TGCA T AAC TGCA T TGGCC T ACA T AACCGCAACGTGCA T - - - - - - - - - - AAGT A T T T T A T CGTGAC T T T AAA T AGTGGACCCACGGAA T CCGT AACAA T A T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T T A
- - - AGT AGT A T AAGAA T AGA T - T - - - - - - - - - - - T A T TGT CAAGTGT A TG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAGT A T T T T A T CGTGAGT T T AAA T AGTGGACCCACGGAA T CCGT AACAGT A TGT - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CAA
GACAGGACA T CGAAGAC T - - - - - TGAGC TGTGAA T A T TGT CAAG - - - - - GTGT A T T AC TGGT TGCA T AAC TGCA T TGGCC T ACA T AACCGCAACGTGCA T - - - - - - - - - - AAGT A T T T T A T CGTGAGT T T AAA T AGTGGACCCACGGAA T CCGT AACAA T A T AAAAGAC T A T - A T TGTGCCAGACGT T AAAACAAGT AA - ACGGCGAGCA
AA T AACAAAGTGAA T A T CCAAGT AGT AAAA T AGGT A T TGT CAAG - - - - - GTGT A T T AC TGGT TGCA T AAC TGCA T TGGCC T ACA T AACCGCAACGTGCA T - - - - - - - - - - AAGT A T T T T A T CGTGAC T T T AAA T AGTGGACCCACGGAA T CCGT AACAGT A T A T T AA T A T A T ACCAAAAA TGAAAAAAA T T AC T AC T - - - AA T A T AAC T A
TGTGA TGT T T T - - - - - - - - - - - - TGGACCC T T CA T A T TGT CAAGTGT A TG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAGT A T T T T A T CGTGAC T T T AAA T AGTGGACCCACGGAA T CCGT AACAA T A TGT T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CAGT AA T ACA
T AAAA T AAA T T A T C T ACCC T T - - - - - - - - - - - - - - - T TGT CAAG - - - - - GTGT A T T AC TGGT TGCA T AAC TGCA T TGGCC T ACA T AACCGCAACGTGCA T - - - - - - - - - - AAGT A T T T T A T CGTGAGT T T AAA T AGTGGACCCACGGAA T CCGT AACA T AC TGA T AGT T - - T A T T CA T AAAACACA T CAC T AC TGCGAA T T T AGGA TGT C
T AGACAA T A T T AA TGAGT AA T - T - T AGAA T T T CC T AC TGT CAAGTGT A TG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAGT A T T T T A T CGTGAGT T T AAA T AGTGGACCCACGGAA T CCGT AACAC T AC T A TGT - - - - T TGG - - T TGA T T ACA T A T C T - - - - - - - A - - - - - - - - - - -
TGGAC - - - - - - GAA T T T CCAA - TGAACCGCA T CA T AC TGT CAAGTGT A TG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAGT A T T T T A T CGTGAC T T T AAA T AGTGGACCCACGGAA T CCGT AACAA T AC T A - - - - - - - - - - - - - - TGCGTGCA T AGACGCACCAA - - - - - - - - - - - -
T A T A T T AA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T A T TGT CAAGTGT A TG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAGT A T T T T A T CGTGAC T T T AAA T AGTGGACCCACGGAA T CCGT AACAA T A T T A T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - G - AAACAGTGT A
C TGAGAAAAA TGT AC T T AAA T A T - - TGGCAAAAA T A T TGT CAAG - - - - - GTGT A T T AC TGGT TGCA T AAC TGCA T AC TGC T AAAAAA T CACAAAGT AAA T - - - - - - - - - - AAGT A T T T T A T CGTGAGT T T AAA T AGTGGACCCACGGAA T CCGT AACAA T A TGA T T AACCA T A T TGGT AAAA T A T A T CAC TGACC T AA - - AAA T AAAGAC
- - - - - - - T A T TGAA T A T TGGA - T - AA T CAA T AAA T A T TGT CAAG - - - - - GTGT A T T AC TGGT TGCA T AAC TGCA T TGGCC T ACA T AACCGCAACGTGCA T - - - - - - - - - - AAGTGT T T T A T CGTGAC T T T AAA T AGTGGACCCACGGAA T CCGT AACAA T A T C T - - - - - - - - - T CAA TGACAGAAGAAA T T AAAAACA - - GCAACAA T AA
AA T T T AA T AAAACAAA T T AAA - - T CA - - AA T AAA T AC TGT CAAGTGT A T A TGT A T T AC TGGT TGCA T AAC TGCA T TGGCC T ACGT AACCGCAACGTGCA T - - - - - - - - - - AAGT A T T T T A T CGTGA T T T T AAA T AGTGGACCCACGGAA T CCGT AACAA T AC T A T AAGA - - - - - - C T T ACCA T AAAAGT C T AAA T CA T - - C T T ACAGT T C
A T T AGAAAA T T AA T AGCAACA - - - - - - - - - - - CA T A T TGT CAAG - - - - - GTGT A T T AC TGGT TGCA T AAC TGCA T TGGCC T ACA T AACCGCAACGTGCA T - - - - - - - - - - AAGT A T T T T A T CGTGAC T T T AAA T AGTGGACCCACGGAA T CCGT AACAA T A T TGT ACACAACA T - - - T A T T T C T TGAAA T - - - AGT T T A - GT T A T AGT A T
T TGAAAGCA T CA TGT C T TGGT - CCCA T T T T A T AGT A T TGT CAAG - - - - - GTGT A T T AC TGGT TGCA T AAC TGCA T AC TGC T AAAAAA T CACAAAGT AAA T - - - - - - - - - - AAGT A T T T T A T CGTGAC T T T AAA T AGTGGACCCACGGAA T CCGT AACAGT A T T AA T T CA - - - - - - T A TGCAGT ACAAA T C T T AGT T T T A TGCCA TGC T T A
- CAGA T AAA T T AAAAAC T A T T A - A T T T T T T T T AA T A T TGT CAAG - - - - - GTGT A T T AC TGGT TGCA T AAC TGCA T TGGCC T ACA T AACCGCAACGTGCA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAGAA - - - - - - - - A TG
AA T AAAGT A T CA T A T T T T - - - - T - - AGAA T AA T A T A T TGT CAAG - - - - - GTGT A T T AC TGGT TGCA T AAC TGCA T AC TGC T AAAAAA T CACAAAGT AAA T - - - - - - - - - - AAGT A T T T T A T CGTGAGT T T AAA T AGTGGACCCACGGAA T CCGT AACAA T A TGGT - - - - T A T A T T - - - - - - A T CAA T AAC T T T AAC T AA - GA T T T TGGA T
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CAAGA TGT A TGT AGCGC T AAA - - - - - A TGT A T T AC TGGT TGCA T AAC TGCA T TGGCC T ACGT AACCGCAACGTGCA T - - - - - - - - - - AAGT A T T T T A T CGTGAC T T T AAA T AGTGGACCCACGGAA T CCGT AACAA T A T T T T T T AG - - T A T T AGT A T CC T AGAAAA T A T T AAACGA - - - - - - - - - - -
GCAAA T A T A T T - - - - - - - - - - - - T ACA T T T A T AA T A T TGT CAAG - - - - - GTGT A T T AC TGGT TGCA T AAC TGCA T TGGCC T ACA T AACCGCAACGTGCA T - - - - - - - - - - AAGT A T T T T A T CC TGAGT T T AAA T AGTGGACCCACGGAA T CCGT AACAA T A T T T A T A T A T ACACACA T CGAA TGGA T A T C TGC TGT CAA T - - - - - AGGTG
TGT T T T AGT T AA TGT C T T T A T - T - - - - - - - - - - - T A T TGT CAAGTGT A TG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAGT A T T T T A T CGTGAGT T T AAA T AGTGGACCCACGGAA T CCGT AACAA T A T T T T - - - - - - T A T - C T T AAAA TGAGT A T T A - T A T T A T A - AGACA - - CA T
- - - - - AC T T T T AAAAAAA - - - - AAA TGGT T T T T A T A T TGT CAAG - - - - - GTGT A T T AC TGGT TGCA T AAC TGCA T TGGCC T ACA T AACCGCAACGTGCA T - - - - - - - - - - AAGT A T T T T A T CGTGAC T T T AAA T AGTGGACCCACGGAA T CCGT AACAA T A T C T A T T AG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GA T A T AGT A
A T T C T AA T A T T AAAGT T TGGG - T - - - - - - - - - TGT AGCGC T AAA - - - - - A TGT A T TGC TGGT TGCA T AAC TGCA T TGGCC T ACGT AACCGCAACGTGCAC - - - - - - - - - - AAGT A T T T T A T CGTGAC T T T AAA T AGTGGACCCACGGAA T CCGT AACA T T A T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A
AGT AC TGT AGCAAA TGA T T AGA - CAA T T T AAAA T T A T TGT CAAG - - - - - GTGT A T T AC TGGT TGCA T AAC TGCA T TGGCC TGC T AAACCGCAACGTG - - T - - - - - - - - - - AAGT A T T T T A T CGTGAGT T T AAA T AGTGGACCCACGGAA T CCGT AACA T T A T T T T CAAA - - - - - - TGTGT CCCAAA T AAA T AAAAAC T A T AACA T AAAGG
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAA T A T TGT CAAG - - - - - GTGT A T T AC TGGT TGCA T AAC TGCA T TGGC - - ACA T AACCGCAACGTGCA T - - - - - - - - - - AAGT A T T T T A T CGTGAC T T T AAA T AGTGGACCCACGGAA T CCGT AACAA T A T AAA T A T C - - - - - - T A TGT T AAGAAAAA T A TGT T CCA T - GT T A T T AGT C
AACAAAAAAA TGC T T AACGT T - - - - A T A T AA T AA T AA TGT CAAG - - - - - GTGT A T T AC TGGT TGCA T AAC TGCA T AC TGC T AAAAAA T CACAAAGT AAA T - - - - - - - - - - AAGT A T T T T A T CGTGAGT T T AAA T AGTGGACCCACGGAA T CCGT AACAA T AA T A T AGAA T AC - - - T AAAAAA T A T A T T AA T AAAAAAA T - CA T T AAA TGA
T ACGACACGGTGA T T C T T AAA - G - - - - - - - - AGGT A T TGT CAAG - - - - - GTGT A T T AC TGGT TGCA T AAC TGCA T TGGCC T ACA T AACCGCAACGTGCA T - - - - - - - - - - AAGT A T T T T A T CGTGAC T T T AAA T AGTGGACCCACGGAA T CCGT AACAGT A TG - - - - - - - - - - - - - - T AACA T ACGCAAA T T AAAGT - - - AGTGCAGT AA
AA T ACAAAA T T T A T A T T T T T C - T - - - - - - - - - - - T A T TGT CAAG - - - - - GTGT A T T AC TGGT TGCA T AAC TGCA T - - TGGCACA T AACCGCAACGTGCA T - - - - - - - - - - AAGT A T T T T A T CGTGAGT T T AAA T AGTGGACCCACGGAA T CCGT AACAC T A T A T T AGGT T A - AC T T A T AGT AA T CGT AAA T CA T ACAG - - - - - - - - - - - -
GA T AAAACA T C T T T AGCCACG - - C T A T AC T AA T A T A T TGT CAAG - - - - - GTGT A T T AC TGGT TGCA T AAC TGCA T TGGCC T ACA T AACCGCAACGTGCA T - - - - - - - - - - AAGT A T T T T A T CGTGAC T T T AAA T AGTGGACCCACGGAA T CCGT AACAA T A T AAAA T CCAA T A - - GGGA T T T T T CGAAA T T CCAGT T - G - A T T ACAA T A T
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GA T T T T AA T A T T A T TGT CAAGTGT A T A TGT A T T AC TGGT TGCA T AAC TGCA T TGGCC T ACGT AACCGCGACGTGCA T - - - - - - - - - - AAGT A T T T T A T CGTGAGT T T AAA T AGTGGACCCACGGAA T CCGT AACA T T A T T T T AA TG - - - - - - T ACA T AGTGAAAAC T T T TGA T T T A TGCACCAAGCC
T T CA T CAA T T T AAA TGT TGGA - T - TGCAGGGA T T T A T TGT CAAGTGT A TG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAGT A T T T T A T CGTGAGT T T AAA T AGTGGACCCACGGAA T CCGT AACA T T A T T T T - - - - - - T A T C T T T CGAA T ACA T A T CA T T CGCAAG - AGAGA - - C T A
TGC T AGGT AGT - - - - - - - - - - - - CAGTGC T AAAA T A T TGT CAAGTGT A T A TGT A T T AC TGGT TGCA T AAC TGCA T TGGCC T ACGT AACCGCAACGTGCA T - - - - - - - - - - AAGT A T T T T A T CGTGAC T T T AAA T AGTGGACCCACGGAA T CCGT AACAA T A T T AAAGAG - - - - - - CGGACCCGAAAGGA T TGCAGT T T - - GT CA T AAA T A
T T AAAACAACGGT AAA T T A - T A T CAAGA TGT A TGT AGCGC T AAA - - - - - A TGT A T T AC TGGT TGCA T AAC TGCA T TGGCC T ACGT AACCGCAACGTGCA T - - - - - - - - - - AAGT A T T T T A T CGTGAGT T T AAA T AGTGGACCCACGGAA T CCGT AACAA T AC T T T A TGT - - - - - - T T AAACAAA T A T ACACA T - - - - - - - AA T A T T A TGT
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T A T TGT CAAGT A T A TG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAGT A T T T T A T CGTGAC T T T AAA T AGTGGACCCACGGAA T CCGT AACAGT A T A T T - - - - - - - - - - T T T T CAA T AAAAAC T C - - - - - AGA - AGAC TGCACA
- - - - - AA T A T T AAAAA - - - - - - - - - - - - - - - - AA T A T TGT CAAG - - - - - GTGT A T T AC TGGT TGCA T AAC TGCA T TGGCC T ACA T AACCGCAACGTGCA T - - - - - - - - - - AAGT A T T T T A T CGTGAC T T T AAA T AGTGGACCCACGGAA T CCGT AACAA T A T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
TGGAAAGCAC T - - - - - - - - - - - - A TGT TGT A T CC T A T TGT CAAG - - - - - GTGT A T T AC TGGT TGCA T AAC TGCA T TGGCC T ACA T AACCGCAACGTGCA T - - - - - - - - - - AAGT A T T T T A T CGTGAGT T T AAA T AGTGGACCCACAGAA T CCGT AACAC T A TGT T A T AG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GC T
- - - - - - - - - - - AAA TGCAA TGA T A T T ACC T T T CA T A T TGT CAAGAAAA T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAGT A T T T T A T CGTGAGT T T AAA T AGTGGACCCACGGAA T CCGT AACAA T AACA T TG - - T C TGT T T AA - - - - - - - A T AA T T T CGGTGA - - A T CA - - - - - -
- - - - - - - - - - - AAA TG - - - - - - T AAA TGAGT AAA T AA TGT CAAGAAAA T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAGT A T T T T A T CGTGAGT T T AAA T AGTGGACCCACGGAA T CCGT AACAA T AA T A T CG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
A T T A T T A T A T TGA T T T C TGAC - T - - - - - - - - - - GT A T TGT CAAG - - - - - GTGT A T T AC TGGT TGCA T AAC TGCA T AC TGC T AAAAAA T CGCAA TGTGCA T - - - - - - - - - - AAA T A T T T T A T CGTGAGT T T AAA T AGTGGACCCACGGAA T CCGT AACAGT A TGT - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - AGAA T - - - - - - T AAA T A T A T CCA T AGTGT CAAGAAAA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAGT A T T T T A T CGTGAGT T T AAA T AGTGGACCCACGGAA T CCGT AACAA T AGGA T T AGA T A TGC T AAA T T TGC TGA T AAC T T CAGCGT - - GC TGGAAAAA
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TE: ltr_1_family_504.fasta.b.bed_uf.bed_g_1.bed_fm_1.bed_0_0_bcln.fa_aln.fa_cl.fa_gs.fa_ce.fa_se.fa_cel.fa_cer.fa_gs.fa_bc.fa
 size: 5892bp; fragments: 17678; full length: 0 (>=5302.8bp)
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No TE domain detected

After TEtrimmer 5892 bp



0 1000 2000 3000 4000 5000 6000

0
5

10
15

20
25

TE: ltr_1_family_504.fasta.b.bed_uf.bed_g_1.bed_fm_1.bed_0_0_bcln.fa_aln.fa_cl.fa_gs.fa_se.fa
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