
Start crop Point End crop Point

MSA length = 8948
TGACGAAAGA T T T T T T T CCAGAAAAC TGA - - - - ACA TGC T CA T T - - - - - - - - - - - - T T T T T C T AC TGT AAGAA TGT C T T T T T T T T ACCC T T A T T CC T ACC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
TGACGAAAGA T T T T T T T CCAGAAAAC TGA - - - - ACA TGC T CA T T - - - - - - - - - - - - T T T T T C T AC TGT AAGAA TGT C T T T T T T T T ACCC T T A T T CC T ACC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
TGACGAAAGA T T T T T T T CCAGAAAAC TGA - - - - ACA TGC T CA T T - - - - - - - - - - - - T T T T T C T AC TGT AAGAA TGT C T T T T T T T T ACCC T T A T T CC T ACC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
TGACGAAAGA T T T T T T T CCAGAAAAC TGA - - - - ACA TGC T CA T T - - - - - - - - - - - - T T T T T C T AC TGT AAGAA TGT C T T T T T T T T ACCC T T A T T CC T ACC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
TGACGAAAGA T T T T T T T CCAGAAAAC TGA - - - - ACA TGC T CA T T - - - - - - - - - - - - T T T T T C T AC TGT AAGAA TGT C T T T T T T T T ACCC T T A T T CC T ACC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
TGACGAAAGA T T T T T T T CCAGAAAAC TGA - - - - ACA TGC T CA T T - - - - - - - - - - - - T T T T T C T AC TGT AAGAA TGT C T T T T T T T T ACCC T T A T T CC T ACC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
AA - - - - - - AAA T TGCC T T C - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AGTGGTGTGT AAGAA TGT C T T T T T T T T ACCC T T A T T CC T ACC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
AA - - - - - - AAA T TGCC T T C - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AGTGGTGTGT AAGAA TGT C T T T T T T T T ACCC T T A T T CC T ACC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
AA - - - - - - AAA T TGCC T T C - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AGTGGTGTGT AAGAA TGT C T T T T T T T T ACCC T T A T T CC T ACC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
AA - - - - - - AAA T TGCC T T C - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AGTGGTGTGT AAGAA TGT C T T T T T T T T ACCC T T A T T CC T ACC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
T A - - - - AAAAA T T A TGCC T A T AA T A T A T - - - T AACA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GAC T T T A TGT AAGAA TGT C T T T T T T T T ACCC T T A T T CC T ACC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
T A - - - - AAAAA T T A TGCC T A T AA T A T A T - - - T AACA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GAC T T T A TGT AAGAA TGT C T T T T T T T T ACCC T T A T T CC T ACC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
T A - - - - AAAAA T T A TGCC T A T AA T A T A T - - - T AACA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GAC T T T A TGT AAGAA TGT C T T T T T T T T ACCC T T A T T CC T ACC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T A T A T T T AA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T CA
T A - - - - AAAAA T T A TGCC T A T AA T A T A T - - - T AACA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GAC T T T A TGT AAGAA TGT C T T T T T T T T ACCC T T A T T CC T ACC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T A T A T T T AA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T CA
TGACAAAAAA T A T T TGC T CAGCAGGT AAAAAAAACCAAC T CA T T AAAA T T T AA T T AAAAACCAAGTGT AAGAA TGT C - T T T T T T T ACCC T T A T T CC T ACC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
TGACAAAAAA T A T T TGC T CAGCAGGT AAAAAAAACCAAC T CA T T AAAA T T T AA T T AAAAACCAAGTGT AAGAA TGT C - T T T T T T T ACCC T T A T T CC T ACC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
TGACAAAAAA T A T T TGC T CAGCAGGT AAAAAAAACCAAC T CA T T AAAA T T T AA T T AAAAACCAAGTGT AAGAA TGT C - T T T T T T T ACCC T T A T T CC T ACC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
TGACAAAAAA T A T T TGC T CAGCAGGT AAAAAAAACCAAC T CA T T AAAA T T T AA T T AAAAACCAAGTGT AAGAA TGT C - T T T T T T T ACCC T T A T T CC T ACC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
TGACAAAAAA T A T T TGC T CAGCAGGT AAAAAAAACCAAC T CA T T AAAA T T T AA T T AAAAACCAAGTGT AAGAA TGT C - T T T T T T T ACCC T T A T T CC T ACC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
TGACAAAAAA T A T T TGC T CAGCAGGT AAAAAAAACCAAC T CA T T AAAA T T T AA T T AAAAACCAAGTGT AAGAA TGT C - T T T T T T T ACCC T T A T T CC T ACC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
TGACAAAAAA T A T T TGC T CAGCAGGT AAAAAAAACCAAC T CA T T AAAA T T T AA T T AAAAACCAAGTGT AAGAA TGT C - T T T T T T T ACCC T T A T T CC T ACC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
TGACAAAAAA T A T T TGC T CAGCAGGT AAAAAAAACCAAC T CA T T AAAA T T T AA T T AAAAACCAAGTGT AAGAA TGT C - T T T T T T T ACCC T T A T T CC T ACC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
TGACAAAAAA T A T T TGC T CAGCAGGT AAAAAAAACCAAC T CA T T AAAA T T T AA T T AAAAACCAAGTGT AAGAA TGT C - T T T T T T T ACCC T T A T T CC T ACC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
TGACAAAAAA T A T T TGC T CAGCAGGT AAAAAAAACCAAC T CA T T AAAA T T T AA T T AAAAACCAAGTGT AAGAA TGT C - T T T T T T T ACCC T T A T T CC T ACC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CAAAC TGGCA T T T T A T T A T TGGTGT AAGAA TGT C T T T T T T T T ACCC T T A T T CC T ACC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CAAAC TGGCA T T T T A T T A T TGGTGT AAGAA TGT C T T T T T T T T ACCC T T A T T CC T ACC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CAAAC TGGCA T T T T A T T A T TGGTGT AAGAA TGT C T T T T T T T T ACCC T T A T T CC T ACC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
AA - - - - - - AAACGACAAACAGAAAAAAAAAAAAACGT CC T CA T T AAA - - - - - - - - - AC T AA TGTGTGT AAGAA TGT C - - T T T T T T ACCC T T A T T CC T ACC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
AA - - - - - - AAACGACAAACAGAAAAAAAAAAAAACGT CC T CA T T AAA - - - - - - - - - AC T AA TGTGTGT AAGAA TGT C - - T T T T T T ACCC T T A T T CC T ACC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
AA - - - - - - AAACGACAAACAGAAAAAAAAAAAAACGT CC T CA T T AAA - - - - - - - - - AC T AA TGTGTGT AAGAA TGT C - - T T T T T T ACCC T T A T T CC T ACC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T A T A T C T AGT - - - - - - - - - - - - - - GT A T AACGC - - -
AA - - - - - - AAACGACAAACAGAAAAAAAAAAAAACGT CC T CA T T AAA - - - - - - - - - AC T AA TGTGTGT AAGAA TGT C - - T T T T T T ACCC T T A T T CC T ACC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
AA - - - - - - AAACGACAAACAGAAAAAAAAAAAAACGT CC T CA T T AAA - - - - - - - - - AC T AA TGTGTGT AAGAA TGT C - - T T T T T T ACCC T T A T T CC T ACC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
AA - - - - - - AAACGACAAACAGAAAAAAAAAAAAACGT CC T CA T T AAA - - - - - - - - - AC T AA TGTGTGT AAGAA TGT C - - T T T T T T ACCC T T A T T CC T ACC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
AA - - - - - - AAACGACAAACAGAAAAAAAAAAAAACGT CC T CA T T AAA - - - - - - - - - AC T AA TGTGTGT AAGAA TGT C - - T T T T T T ACCC T T A T T CC T ACC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
AA - - - - - - AAACGACAAACAGAAAAAAAAAAAAACGT CC T CA T T AAA - - - - - - - - - AC T AA TGTGTGT AAGAA TGT C - - T T T T T T ACCC T T A T T CC T ACC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T A T A T C T AGT - - - - - - - - - - - - - - GT A T AACGC - - -
AA - - - - - - AAACGACAAACAGAAAAAAAAAAAAACGT CC T CA T T AAA - - - - - - - - - AC T AA TGTGTGT AAGAA TGT C - - T T T T T T ACCC T T A T T CC T ACC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T A T A T C T AGT - - - - - - - - - - - - - - GT A T AACGC - - -
- - - - - - - GA T CC T A T A T CCGGGCAA TGCAACAAAC T CA - - - - - - - - - - - - - - - - - - GAA T AAA T C TGT AAGAA TGT C T T T T T T T T ACCC T T A T T CC T ACC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - GA T CC T A T A T CCGGGCAA TGCAACAAAC T CA - - - - - - - - - - - - - - - - - - GAA T AAA T C TGT AAGAA TGT C T T T T T T T T ACCC T T A T T CC T ACC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - GA T CC T A T A T CCGGGCAA TGCAACAAAC T CA - - - - - - - - - - - - - - - - - - GAA T AAA T C TGT AAGAA TGT C T T T T T T T T ACCC T T A T T CC T ACC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - GA T CC T A T A T CCGGGCAA TGCAACAAAC T CA - - - - - - - - - - - - - - - - - - GAA T AAA T C TGT AAGAA TGT C T T T T T T T T ACCC T T A T T CC T ACC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - GA T CC T A T A T CCGGGCAA TGCAACAAAC T CA - - - - - - - - - - - - - - - - - - GAA T AAA T C TGT AAGAA TGT C T T T T T T T T ACCC T T A T T CC T ACC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - GA T CC T A T A T CCGGGCAA TGCAACAAAC T CA - - - - - - - - - - - - - - - - - - GAA T AAA T C TGT AAGAA TGT C T T T T T T T T ACCC T T A T T CC T ACC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - GA T CC T A T A T CCGGGCAA TGCAACAAAC T CA - - - - - - - - - - - - - - - - - - GAA T AAA T C TGT AAGAA TGT C T T T T T T T T ACCC T T A T T CC T ACC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - GA T CC T A T A T CCGGGCAA TGCAACAAAC T CA - - - - - - - - - - - - - - - - - - GAA T AAA T C TGT AAGAA TGT C T T T T T T T T ACCC T T A T T CC T ACC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
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