Start crop Point

MSA length = 6095
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AGTHIACCATTTGAATTTATTATTATTG-AATT---TATGGTACCAAAAAGCCTGAGCATATTAAATTTTAATGAAT T ---=-------=---=---- GTTT
AGTHIRACCATTTGAATTTATTATTATTG-AATT---TATGGTACCAAAAAGCCTGAGCATATTAAATTTTAATGAAT T ---=-------=---=---- GTTT
AGTHIRACCATTTGAATTTATTATTATTG-AABTT---TATGGTACCAAAAAGCCTGAGCATATTAAATTTTAATGAAT T ---=-------=---=---- GTTT

AG---------- AATTTATTATTA----AARBT T - - - - = = = = = = o o o o o o m o e o o o o e o o o o o e o o o o m e o o o o o o o o oo e oo oo o mm oo — - - GTTT
————————————————————————————————— ATG--A --TATGGTACCAAAAAGCCTGAGCETATTAAATTTTAATGAATTTAATAAAT ----------GTTT
————————————————————————————————— ATG--A ——TATGGTACCAAAAAGCCTGAGCITATTAAATTTTAATGAATTTAATAAAT——————————GTTT
ACTC--------- ATTTATTATAAATAT-ARTTTTCATATGGTACCAAAAAGCCTGAGCATATTAAATTTTAATGAATTTAATAAAT -----=---=-=---=---
ACTC--------- ATTTATTATAAATAT-ARTTTTCATATGGTACCAAAAAGCCTGAGCATATTAAATTTTAATGAATTTAATAAAT ----=-=---==---=---
ACTC--------- ATTTATTATAAATAT-ARTTTTCATATGGTACCAAAAAGCCTGAGCATATTAAATTTTAATGAATTTAATAAAT - ---=-=---=---=---
ACTC--------- ATTTATTATAAATAT-ARTTTTCATATGGTACCAAAAAGCCTGAGCATATTAAATTTTAATGAATTTAATAAAT -----=---=-=--=---
ACTC--------- ATTTATTATAAATAT-ARTTTTCATATGGTACCAAAAAGCCTGAGCATATTAAATTTTAATGAATTTAATAAAT ----=----=-=--=---
ACTC--------- ATTTATTATAAATAT-ARTTTTCATATGGTACCAAAAAGCCTGAGCATATTAAATTTTAATGAATTTAATAAAT -----=---==---=---
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GTCACCATGTGAARGAATEETAAATG---BTTT---TATGGTACCAAAAAGCCTGAGCACATTAAATTTTAATGAATTTAATAAAT --=--=-=----- GTTT
GTCACCATGTGAAIGAATITAAATG— --BTTT---TATGGTACCAAAAAGCCTGAGCACATTAAATTTTAATGAATTTAATAAAT --=---=----- GTTT
CRTCACCATTTTAATGAATTATAAATGTAARTTT ---TATGGTACCAAAAAGCCTGAGCACATTAAATTTTAATGAATTTAATAAAT ---=-=--=-=--- GTTT
CRTCACCATTTTAATGAATTATAAATGTAA --TATGGTACCAAAAAGCCTGAGCACATTAAATTTTAATGAATTTAATAAAT --=---=----- GTTT
————————————————————————————— TG--A e I T I L IC I I I A S € B I
—————————————————————————————————————————— TTTCA- - - - c - s s s s e e e i e e et e ettt ettt ettt et e e st s e st e s c e s e e mm e e m e e e e == =GTTT
GTG-ABAATA AlCH- - ----------- TRACTA- - - - -ARTEIT - - - - - - = = - - c s s s e o o ot e e e e e ot e et e oot e et e et e m e e e m e s m s oo mmmmmm o
GTG-A AATA.AICI ————————————— TIACTA —————————————————————————————————————————————————————————————————————————
GEICA - - - - - - - - s et e e et et e e et e s m e e a e a s ATG--ARITTT---TATGGTACCAAAAAGCCTGAGCEBTATTAAATTTTAATGAATTTAATAAAT ----=-=----- GTTT
GICA ————————————————————————————————— ATG--A TTT———TATGGTACCAAAAAGCCTGAGCITATTAAATTTTAATGAATTTAATAAAT —————————— GTTT
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TTTTCATATGGTACCAAAAAGCCTGAGCATATTAAATTTTAATGAATTTAATAAAT
TTTTCATATGGTACCAAAAAGCCTGAGCATATTAAATTTTAATGAATTTAATAAAT
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TTTT--TATGGTACCAAAAAGCCTGAGCATATTAAATTTTAATGAATTTAATAAAT
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TTACIACAATT———A
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TTTT--TATGGTACCAAAAAGCCTGAGCATATTAAATTTTAATGAATTTAATAAAT
TTTT--TATGGTACCAAAAAGCCTGAGCATATTAAATTTTAATGAATTTAATAAAT
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End crop Point
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AA—TATATCTAGAATATTATGAGGTAAAATATACAGGGTCTTICA
AAATATATCT -GAATATTATGAGGTAAAATATACAGGGTCTTACA
AAATATATCT -GAATATTATGAGGTAAAATATACAGGGTCTTACA
AAATATATCT -GAATATTATGAGGTAAAATATACAGGGTCTTACA
AA—TATATCTAGAATATTATGAGGTAAAATATACAGGGTCTTICA
AAATATITCTAGAATATTATGAGGTAAAATATACAGGGTCTTACA

AAATATERTCTAGAATATTATGAGGTAAAATATACAGGGTCTTACA

AAATATATCTAGAATATTATGAGGTAAAAT————IGGGTCTTACA
AAATATITCTAGAATATTATGAGGTAAAATATACAGGGTCTTACA
AAATATATCTAGAATATTATGAGGTAAAATATACAGGGTCTTACA
AAATATATCTAGAATATTATGAGGTAAAATATACAGGGTCTTACA
AAATATATCTAGAATATTATGAGGTAAAATATACAGGGTCTTACA
AAATATATCTAGAATATTATGAGGTAAAATATACAGGGTCTTACA
AAATATATCT -GAATATTATGAGGTAAAATATACAGGGTCTTACA
AAATATATCTAGAATATTATGAGGTAAAATATACAGGGTCTTACA
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AAATATERTCTAGAATATTATGAGGTAAAATATACAGGGTCTTACA
AAATATITCTAGAATATTATGAGGTAAAATATACAGGGTCTTACA
AAATATATCTAGAATATTATGAGGTAAAAT————IGGGTCTTACA
AAATATITCTAGAATATTATGAGGTAAAATATACAGGGTCTTACA
AAATATATCTAGAATATTATGAGGTAAAATATACAGGGTCTTACA
AAATATATCTAGAATATTATGAGGTAAAATATACAGGGTCTTACA
AAATATATCTAGAATATTATGAGGTAAAATATACAGGGTCTTACA
AAATATATCTAGAATATTATGAGGTAAAATATACAGGGTCTTACA
AAATATATCTAGAATATTATGAGGTAAAATATACAGGGTCTTACA
AAATATATCT -GAATATTATGAGGTAAAATATACAGGGTCTTACA
AAATATATCTAGAATATTATGAIGTAAAATATACAGGGTCTTACA
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AAATATATCT -GAATATTATGAGGTAAAATATACAGGGTCTTACA
AAATATATCTAGAATATTATGAGGTAAAATATACAGGGTCTTACA
AAATATATCT.AATITIATGIGGTAAAATATACAGGGTCTTACA
AAATATATCTAGAATATTATGAGGTAAAATATACAGGGTCTTACA
AAATATATCTAGAATATTATGAGGTAAAATATACAGGGTCTTACA
AAATATATCT -GAATATTATGAGGTAAAATATACAGGGTCTTACA
AAATATATCT -GAATATTATGAGGTAAAATATACAGGGTCTTACA
AAATATATCTAGAATATTATGAGGTAAAATATACAGGGTCTTACA
AAATATATCTAGAATATTATGAGGTAAAATATACAGGGTCTTACA
AAATATATCTAGAATATTATGAGGTAAAATATACAGGGTCTTACA
AAATATATCTAGAATATTATGAGGTAAAATATACAGGGTCTTACA
AAATATATCTAGAATATTATGAGGTAAAA
AAATATATCT -GAATATTATGAGGTAAAATATACAGGGTCTTACA
AAATATATCT -GAATATTATGAGGTAAAATATACAGGGTCTTACA
AAATATATCTAGAATATTATGAGGTAAAATATACAGGGTCTTACA
AAATATATCTAGAATATTATGAGGTAAAATATACAGGGTCTTACA
AAATATATCT -GAATATTATGAGGTAAAATATACAGGGTCTTACA
AAATATATCT -GAATATTATGAGGTAAAATATACAGGGTCTTACA
AAATATATCT -GAATATTATGAGGTAAAATATACAGGGTCTTACA
AAATATATCTAGAATATTATGAGGTAAAATATACAGGGTCTTACA
AAATATATCT -GAATATTATGAGGTAAAATATACAGGGTCTTACA
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uf.bed g l1l.bed fm _1.bed O O bcIn.fa_aln.fa cl.fa_gs.fa ce.fa_se.

size: 6095bp; fragments: 1373; full length: 0 (>=5485.5bp)
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1.fasta.b.bed uf.bed g 1l.bed fm _1.bed O O bcIn.fa_aln.fa_cl.fa_g:

divergence to consensus (%)
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size: 6616bp; fragments: 1314; full length: 0 (>=5954.4bp)
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divergence to consensus (%)
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TE: Itr_1 family 1

size: 292bp; fragments: 494; full length: 57 (>=262.8bp)
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After TEtrimmer ORF and PFAM domain plot
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nsus before TEtrimmer (bp)
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